PAGE  

1. Išskirta nukleorūgštis, apimanti nukleotidų seką, koduojančią polipeptidą, kuris prailgina C16-, C18- arba C20-riebalų rūgštis su mažiausiai dviem dvigubomis jungtimis riebalų rūgštyje mažiausiai dviem anglies atomais, parinktą iš grupės, susidedančios iš:
a) nukleorūgščių sekos, pavaizduotos SEQ ID Nr. 1, SEQ ID Nr. 3 arba SEQ ID Nr. 9;
b) nukleorūgšties, kuri, remiantis genetinio kodo degeneracija, yra gauta iš sekos, pavaizduotos SEQ ID Nr. 1, SEQ ID Nr. 3 arba SEQ ID Nr. 9;

c) sekos, pavaizduotos SEQ ID Nr. 1, SEQ ID Nr. 3 arba SEQ ID Nr. 9, darinių, kurie koduoja aminorūgščių sekos, pavaizduotos SEQ ID Nr. 2, SEQ ID Nr. 4 arba SEQ ID Nr. 9, polipeptidus ir kurie turi mažiausiai 50% identiškumo aminorūgščių lygyje be polipeptidų fermentinio poveikio esminės redukcijos.
2. Išskirta nukleorūgščių seka pagal 1 punktą, kur seka yra gauta iš augalo, dumblio arba grybelio.

3. Išskirta nukleorūgščių seka pagal 1 arba 2 punktą, kur seka yra gauta iš Physcomitrella arba Thraustochytrium.

4. Geno konstruktas, apimantis išskirtą nukleorūgštį pagal bet kurį iš 1-3 punktų, kur nukleorūgštis yra funkciškai prisijungusi prie vieno arba kelių reguliavimo signalų.

5. Geno konstruktas pagal 4 punktą, kur geno ekspresija yra sustiprinama reguliavimo signalais.
6. Geno konstruktas, apimantis nukleorūgščių seką pagal bet kurį iš 1-3 punktų arba geno konstruktas pagal 4 arba 5 punktą ir mažiausiai viena papildoma nukleorūgštis, kuri koduoja riebalų rūgščių biosintezės geną, parinkta iš grupės, susidedančios iš ∆19-, ∆17-, ∆15-, ∆12-, ∆9-, ∆8-, ∆6-, ∆5-, ∆4-desaturazės, įvairių hidroksilazių, ∆12-acetilenazės, acil-ACP tioesterazių, β-ketoacil-ACP sintazių arba β-ketoacil-reduktazių.
7. Aminorūgščių seka, kuri yra koduojama išskirta aminorūgščių seka pagal bet kurį iš 1-3 punktų arba geno konstruktu pagal bet kurį iš 4-6 punktų.

8. Vektorius, apimantis nukleorūgštį pagal bet kurį iš 1-3 punktų arba geno konstruktą pagal bet kurį iš 4-6 punktų.

9. Genetiškai modifikuotas ne žmogaus organizmas, apimantis mažiausiai vieną nukleorūgštį pagal bet kurį iš 1-3 punktų, geno konstruktą pagal bet kurį iš 4-6 punktų arba vektorių pagal 8 punktą.

10. Genetiškai modifikuotas organizmas pagal 9 punktą, kur organizmas yra mikroorganizmas, gyvūnas arba augalas.

11. Genetiškai modifikuotas organizmas pagal 9 arba 10 punktą, kur organizmas yra genetiškai modifikuotas augalas.

12. Antikūnas, kuris specifiškai prisiriša prie polipeptido, kuris yra koduotas viena iš nukleorūgščių pagal bet kurį iš 1-3 punktų.

13. Antisencinė nukleorūgšties molekulė, kuri apima nukleorūgšties pagal bet kurį iš 1-3 punktų komplementarią seką.

14. PUFA (polinesočiosios riebalų rūgštys) gavimo būdas, kuris apima ne žmogaus organizmo, kuris apima nukleorūgštį pagal 1 punktą, geno konstruktą pagal 5 punktą arba vektorių pagal 8 punktą, koduojančią polipeptidą, kuris prailgina C16-, C18- arba C20-riebalų rūgštis su mažiausiai dviem dvigubomis jungtimis riebalų rūgštyje mažiausiai dviem anglies atomais, auginimą sąlygomis, kuriose PUFA susidaro organizme.
15. Būdas pagal 14 punktą, kur būdu gaunamos PUFA yra C18-, C20- arba C22-riebalų rūgščių molekulės su mažiausiai dviem dvigubomis jungtimis riebalų rūgšties molekulėje.

16. Būdas pagal 14 arba 15 punktą, kur C18-, C20- arba C22-riebalų rūgščių molekulės yra išskirtos iš organizmo aliejaus, lipido arba laisvos riebalų rūgšties formos.

17. Būdas pagal bet kurį iš 14-16 punktų, kur organizmas yra mikroorganizmas, gyvūnas arba augalas.

18. Būdas pagal bet kurį iš 14-16 punktų, kur organizmas yra genetiškai modifikuotas augalas.

19. Būdas pagal bet kurį iš 14-18 punktų, kur C16-, C18- arba C20-riebalų rūgštis yra riebalų rūgštis su trimis dvigubomis jungtimis molekulėje.










