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1. Iš esmės neįkrautas priešprasminis morfolino oligonukleotido junginys, skirtas patogeninių bakterijų ląstelių augimo slopinimui, sudarytas iš morfolino subvienetų ir fosforo turinčių subvienetus tarpusavyje jungiančių jungčių, sujungiančių vieno subvieneto morfolino azotą prie gretimo subvieneto 5’ egzociklinės anglies, ir turintis:

(i) ne daugiau nei 12 nukleotido bazių,

(ii) taikinio nukleorūgščių seką iš ne mažiau nei 10 bazių, kurių ilgis nukreiptas prieš bakterinę mRNR, koduojančią acpP baltymą, kur minėta taikinio nukleorūgščių seka yra komplementari taikinio sekai, turinčiai minėtos bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodoną, arba taikinio sekas, turinčias 20 bazių pasroviui nuo minėtos bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodono; ir

(iii) Tm, kai hibridizuota su taikinio seka, tarp 50° ir 65 °C.

2. Junginys pagal 1 punktą, kur morfolino subvienetai oligonukleotido junginyje yra sujungti fosforodiamidato jungtimis sutinkamai su struktūra:
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kur Y1(O, Z(O, Pj yra purino arba pirimidino porinės bazės fragmentas, galintis efektyviai prisirišti per bazei specifinę vandenilio jungtį, prie bazės polinukleotide, ir X yra alkilo, alkoksi, tioalkoksi, amino arba alkilamino, įskaitant dialkilamino, grupė.

3. Junginys pagal 1 arba 2 punktą, kur oligonukleotido junginys turi taikinio seką, kuri yra komplementari taikinio sekai, turinčiai bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodoną.

4. Junginys pagal bet kurį vieną iš 1-3 punktų, kur oligonukleotido junginys turi taikinio seką, kuri yra komplementari taikinio sekai iki 10 bazių pasroviui nuo bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodono.

5. Junginys pagal bet kurį vieną iš 1-4 punktų, kur oligonukleotido junginys turi tik 11 bazių, ir jo nukleorūgščių seka yra visiškai komplementari mRNR taikinio sekai.

6. Priešprasminio oligonukleotido junginio pagal bet kurį vieną iš 1-5 punktų terapiškai veiksmingas kiekis, skirtas naudoti bakterinės infekcijos žinduolių subjekte slopinimui.

7. Priešprasminio oligonukleotido junginys, skirtas naudoti pagal 6 punktą, kur subjektas yra papildomai gydytinas, skiriant ne-priešprasminį junginį, pasižymintį antibakteriniu aktyvumu. 
8. Junginys, skirtas naudoti kaip vaistas, apimantis iš esmės neįkrautą priešprasminį morfolino oligonukleotido junginį, sudarytą iš morfolino subvienetų ir fosforo turinčių subvienetus tarpusavyje jungiančių jungčių, sujungiančių vieno subvieneto morfolino azotą prie gretimo subvieneto 5’ egzociklinės anglies, ir turintis:

(i) ne daugiau nei 12 nukleotidų bazių,

(ii) taikinio nkleorūgščių seką iš ne mažiau nei 10 bazių, kurių ilgis nukreiptas prieš bakterinę mRNR, koduojančią acpP baltymą, kur minėta taikinio nukleorūgščių seka yra komplementari taikinio sekai, turinčiai minėtos bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodoną, arba taikinio sekai, turinčiai 20 bazių pasroviui nuo minėtos bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodono; ir

(iii) Tm, kai hibridizuota su taikinio seka, tarp 50 ° ir 65 °C.

9. Junginys, skirtas naudoti pagal 8 punktą, kur morfolino subvienetai junginyje yra sujungti fosforodiamidato jungtimis sutinkamai su struktūra:
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kur Y1(O, Z(O, Pj yra purino arba pirimidino porinės bazės fragmentas, galintis efektyviai prisirišti per bazei specifinę vandenilio jungtį prie bazės polinukleotide, ir X yra alkilo, alkoksi, tioalkoksi, amino arba alkilamino, įskaitant dialkilamino, grupė.

10. Junginys, skirtas naudoti pagal 8 arba 9 punktą, kur junginio taikinio seka yra komplementari bent dešimčiai gretimų bazių sekoje, pasirinktoje iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr: 2, 5, 8, 11 ir 14.

11. Junginys, skirtas naudoti pagal 8 arba 9 punktą, kuris turi taikinio seką, kuri yra komplementari taikinio sekai, turinčiai bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodoną.
12. Junginys, skirtas naudoti pagal bet kurį vieną iš 8, 9 arba 11 punktų, kuris yra komplementarus taikinio sekai iki 10 bazių pasroviui nuo bakterinės mRNR transliacijos pradžios kodono.

13. Junginys, skirtas naudoti pagal bet kurį vieną iš 8, 9, 11 arba 12 punktų, kur junginys turi tik 11 bazių, ir jo nukleorūgščių seka yra visiškai komplementari mRNR taikinio sekai.

14. Junginys, skirtas naudoti pagal bet kurį vieną iš 8, 9, 11 arba 12 punktų, kur junginys turi tik 10 bazių, ir jo nukleorūgščių seka yra visiškai komplementari mRNR taikinio sekai.
