1. Nukleorūgšties molekulė, apimanti 5‘(3‘ trankripcijos kryptimi:

(a) promotorių,

(b) trankribuojamą nukleorūgšties seką arba nukleorūgšties seką, skirtą trankribuojamos nukleorūgšties sekos įvedimui,

(c-1) pirmąją nukleorūgšties seką,

(c-2) antrąją nukleorūgšties seką ir, kur tinkama,

(c-3) bent vieną papildomą nukleorūgšties seką, kur nukleorūgšties sekos (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3) yra pasirinktos iš grupės, susidedančios iš:

(I) nukleorūgšties sekos, kuri atitinka globino geno 3‘ netransliuotai sričiai ir
(II) nukleorūgšties sekos, kuri yra bent 90 ( identiška (I) nukleorūgšties sekai, kur nukleorūgšties sekos (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3) yra nepriklausomai viena nuo kitos gautos iš geno, parinkto iš grupės, susidedančios iš alfa2-globino geno, alfa-globino geno ir beta-globino geno ir
kur nukleorūgšties sekos (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3), kontroliuojamos (a) promotoriaus, gali būti transkribuojamos, gaunant bendrą transkriptą, kuriame, nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo nukleorūgšties sekų (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3) yra aktyvios taip, kad padidintų nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo trankribuojamos nukleorūgšties sekos (b) transliacijos efektyvumą ir/arba stabilumą.
2. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 1 punkte, kur nukleorūgšties sekos (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3), gali būti identiškos arba skirtingos.

3. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 1 arba 2 punkte, kuri dar apima (d) nukleorūgšties seką, kuri, jeigu transkribuojama, kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 20-ties nukleotidų nuoseklią A seką.
4. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 3 punkte, kur nukleorūgšties sekos (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3) ir (d), kontroliuojant (a) promotoriui, gali būti transkribuotos, gaunant bendrą transkriptą, kuriame nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo nukleorūgšties sekų (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3) ir (d) yra aktyvios, kad padidintų nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo trankribuojamos nukleorūgšties sekos (b) transliacijos efektyvumą ir/arba stabilumą.
5. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 3 arba 4 punkte, kur nukleorūgšties seka (d), jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 40-ties nukleotidų nuoseklią A seką.
6. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 5 punkte, kur nukleorūgšties seka (d), jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 80-ties nukleotidų nuoseklią A seką.

7. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 6 punkte, kur nukleorūgšties seka (d), jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 100-to nukleotidų nuoseklią A seką.

8. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 7 punkte, kur nukleorūgšties seka (d), jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 120-ties nukleotidų nuoseklią A seką.

9. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 3-8 punkte, b e s i s k i r i a n t i tuo, kad ji gali būti suskaldyta, geriau fermentiškai arba kitu biocheminiu būdu, nukleorūgšties (d) sekoje tokiu būdu, kad suskaldžius gaunama nukleorūgšties molekulė, kuri 5‘(3‘ trankripcijos kryptimi apima (a) promotorių, nukleorūgšties seką (b), nukleorūgšties sekas (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3) ir bent dalį sekos (d), kur bent dalis sekos (d), jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 20-ties nukleotidų nuoseklią A seką ir kur transkripto 3‘ galinis nukleotidas yra minėtos 20-ties nukleotidų nuoseklios A sekos A nukleotidas.
10. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 9 punkte, kur po skaldymo minėta nukleorūgšties molekulė grandinės, kuri tarnauja kaip matrica mažiausiai 20-ties nuoseklių A nukleotidų sekai, gale turi T nukleotidą, kuris yra dalis nukleotidų sekos, kuri tarnauja kaip matrica mažiausiai 20-ties nuoseklių A nukleotidų sekai.
11. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 9 arba 10 punkte, kur bent dalis (d) nukleorūgščių sekos, jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 40-ties nukleotidų nuoseklią A seką.
12. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 11 punkte, kur bent dalis (d) nukleorūgšties sekos, jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 80-ties nukleotidų nuoseklią A seką.

13. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 12 punkte, kur bent dalis (d) nukleorūgšties sekos, jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 100-to nukleotidų nuoseklią A seką.

14. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 13 punkte, kur bent dalis (d) nukleorūgšties sekos, jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja mažiausiai 120-ties nukleotidų nuoseklią A seką.

15. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 9-14 punkte, b e s i s k i r i a n t i tuo, kad ji yra uždara apskritimo formos molekulė prieš skaldymą ir linijinė molekulė po skaldymo.

16. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 9-15 punkte, kur skaldymas atliekamas restrikcinės skėlimo vietos pagalba.
17. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 16 punkte, kur restrikcinė skėlimo vieta yra IIS tipo restrikcijos endonukleazės skėlimo vieta.

18. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 17 punkte, kur IIS tipo restrikcijos endonukleazės atpažinimo seka yra 5-26 bazių poromis nutolusi (d) nukleorūgšties sekoje transkripcijos kryptimi nuo 3‘ galo.

19. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta 18 punkte, kur IIS tipo restrikcijos endonukleazės atpažinimo seka yra 24-26 bazių poromis nutolusi (d) nukleorūgšties sekoje transkripcijos kryptimi nuo 3‘ galo.

20. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 1-19 punkte, kur beta-globino genas yra žmogaus beta-globino genas.
21. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 1-20 punkte, kur trankribuojama nukleorūgšties seka apima nukleorūgšties seką, koduojančią peptidą arba baltymą ir nukleorūgšties seka, skirta įvedimui trankribuojamos nukleorūgšties sekos, yra daugybinė klonavimo vieta.
22. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 1-21 punkte, dar apimanti vieną arba daugiau narių, parinktų iš grupės, susidedančios iš: (i) reporterio geno; (ii) pasirenkamo žymens; ir (iii) replikacijos pradžios.

23. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 1-22 punkte, kur nukleorūgšties molekulė yra uždaros apskritimo formos konformacijos.

24. Nukleorūgšties molekulė kaip apibrėžta bet kuriame 1-23 punkte, kuri yra tinkama, ypatingai po linearizavimo, RNR transkripcijai in vitro, ypač mRNR.
25. Nukleorūgšties molekulė, kuri yra gaunama linearizavus nukleorūgšties molekulę pagal bet kurį 1-24 punktą.

26. RNR, kuri yra gaunama transkripcijos, geriau transkripcijos in vitro, būdu iš nukleorūgšties molekulės pagal bet kurį 1-25 punktą, kontroliuojant (a) promotoriui, kur nukleorūgšties sekų (c-1), (c-2) ir, kur tinkama (c-3) transkriptai yra bendrame transkripte.
27. Išrinktos RNR molekulės transkripcijos in vitro būdas, kad būtų padidintas jos stabilumas ir/arba transliacijos efektyvumas, apimantis:

(i) sujungimą pirmos nukleorūgšties sekos (b-1) nukleorūgšties sekos (a) 3‘-gale, kuri gali būti transkribuota gaunant minėtą RNR molekulę,

(ii) sujungimą antros nukleorūgšties sekos (b-2) pirmos nukleorūgšties sekos (b-1) 3‘-gale, ir kur tinkama,

(iii) sujungimą bent vienos papildomos nukleorūgšties sekos (b-3) minėtos antrosios nukleorūgšties (b-2) 3‘-gale,
kur nukleorūgšties sekos (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) yra parinktos iš grupės, susidedančios iš:
(I) nukleorūgšties sekos, kuri atitinka globino geno 3‘ netransliuotai sričiai ir 
(II) nukleorūgšties sekos, kuri yra bent 90 ( identiška sekai iš (I), kur nukleorūgšties sekos (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) yra nepriklausomai viena nuo kitos gautos iš geno, parinkto iš grupės, susidedančios iš alfa2-globino geno, alfa-globino geno ir beta-globino geno ir

(iv) gautos nukleorūgšties transkripciją in vitro,
kur nukleorūgšties sekos (a), (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) gali būti transkribuotos, gaunant bendrą transkriptą, kuriame nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo nukleorūgšties sekų (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) yra aktyvios, kad padidintų nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo transkribuojamos nukleorūgšties sekos (a), transliacijos efektyvumą ir/arba stabilumą.
28. Išrinktos mRNR molekulės transliacijos būdas, kad būtų padidinta jos ekspresija, apimantis:

(i) sujungimą pirmos nukleorūgšties sekos (b-1) nukleorūgšties sekos (a) 3‘-gale, kuri gali būti transkribuota gaunant minėtą mRNR molekulę,

(ii) sujungimą antros nukleorūgšties sekos (b-2) pirmos nukleorūgšties sekos (b-1) 3‘-gale, ir kur tinkama,

(iii) sujungimą bent vienos papildomos nukleorūgšties sekos (b-3) minėtos antrosios nukleorūgšties (b-2) 3‘-gale,

kur nukleorūgšties sekos (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) yra parinktos iš grupės, susidedančios iš:

(I) nukleorūgšties sekos, kuri atitinka globino geno 3‘ netransliuotai sričiai ir 

(II) nukleorūgšties sekos, kuri yra bent 90 ( identiška sekai iš (I), kur nukleorūgšties sekos (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) yra nepriklausomai viena nuo kitos gautos iš geno, parinkto iš grupės, susidedančios iš alfa2-globino geno, alfa-globino geno ir beta-globino geno ir

(iv) mRNR, kuri gaunama transkribuojant gautą nukleorūgštį, transliaciją,
kur nukleorūgšties sekos (a), (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) gali būti transkribuotos, gaunant bendrą transkriptą, kuriame nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo nukleorūgšties sekų (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) yra aktyvios, kad padidina nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo transkribuojamos nukleorūgšties sekos (a) transliacijos efektyvumą ir/arba stabilumą.

29. Būdas pagal 28 punktą, kur transkripcija yra vykdoma in vitro.
30. Būdas kaip apibrėžta bet kuriame 27-29 punkte, kuris dar apima sujungimą nukleorūgšties sekos (c), kuri, jeigu transkribuota, koduoja mažiausiai 20-ties nuoseklių A nukleotidų seką nukleorūgšties sekos (b-2) arba kur tinkama nukleorūgšties sekos (b-3) 3‘ gale.

31. Būdas kaip apibrėžta 30 punkte, kur nukleorūgšties sekos (a), (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) ir (c) gali būti transkribuotos, gaunant bendrą transkriptą, kuriame nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo nukleorūgšties sekų (b-1), (b-2) ir, kur tinkama, (b-3) ir (c) yra aktyvios, kad padidina nukleorūgšties sekos, transkribuotos nuo transkribuojamos nukleorūgšties sekos (a) transliacijos efektyvumą ir/arba stabilumą.

32. Būdas kaip apibrėžta 30 arba 31 punkte, b e s i s k i r i a n t i s tuo, kad dar apima prieš gautos nukleorūgšties transkripciją skaldymą (c) sekoje tokiu būdu, kad gautos nukleorūgšties transkripcija generuoja transkriptą, kuris turi nukleorūgšties sekas, transkribuotas nuo (a), (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3) sekų, ir jo 3‘ gale yra mažiausiai 20-ties nuoseklių A nukleotidų seka, kur minėto transkripto galinis nukleotidas yra mažiausiai 20-ties nuoseklių A nukleotidų sekos A nukleotidas.
33. Būdas kaip apibrėžta 27-32 punkte, kur beta-globino genas yra žmogaus beta-globino genas.
34. Būdas kaip apibrėžta 32 punkte, kur skaldymas atliekamas restrikcinės skėlimo vietos pagalba.

35. Būdas kaip apibrėžta 34 punkte, kur restrikcinė skėlimo vieta yra IIS tipo restrikcijos endonukleazės skėlimo vieta.

36. Būdas kaip apibrėžta 35 punkte, kur IIS tipo restrikcijos endonukleazės atpažinimo seka yra 5-26 bazių poromis nutolusi transkripcijos kryptimi nuo nukleorūgšties sekos 3‘ galo, kuri, jeigu transkribuojama, koduoja mažiausiai 20-ties nuoseklių A nukleotidų seką.
37. Būdas kaip apibrėžta 36 punkte, kur IIS tipo restrikcijos endonukleazės atpažinimo seka yra 24-26 bazių poromis nutolusi transkripcijos kryptimi nuo nukleorūgšties sekos 3‘ galo, kuri, jeigu transkribuojama, koduoja mažiausiai 20-ties nuoseklių A nukleotidų seką.

38. RNR, kuri gaunama atrinktos RNR molekulės transkripcijos in vitro būdu, kaip apibrėžta bet kuriame 27 ir 30-37 punkte, kur nukleorūgšties sekų (a), (b-1), (b-2) ir, kur tinkama (b-3), RNR transkriptuose yra bendrame transkripte.
39. Panaudojimas RNR pagal 26 arba 38 punktą ląstelės šeimininkės transfekcijai.
40. Panaudojimas kaip apibrėžta 39 punkte, kur ląstelė šeimininkė yra antigeną eksponuojanti ląstelė, ypatingai dendritinė ląstelė, monocitas arba makrofagas.

