1. Nukleorūgšties molekulė, apimanti 5‘(3‘ transkripcijos kryptimi:

(a) promotorių;

(b) transkribuojamą nukleorūgšties seką arba nukleorūgšties seką, skirtą įvesti į transkribuojamą nukleorūgšties seką;

(c) nukleorūgšties seką, kuri jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja bent 20 nuoseklių A nukleotidų nukleorūgšties seką, ir

(d) IIS restrikcijos endonukleazės atpažinimo seką.

2. Nukleorūgšties molekulė pagal 1 punktą, kur (b) ir (c) nukleorūgšties sekos, kontroliuojamos (a) promotoriaus, yra transkribuojamos į bendrą transkriptą ir kur nukleorūgšties sekų bendras transkriptas, transkribuotas nuo (c) nukleorūgšties sekos, yra aktyvus taip, kad padidina transkribuotos nuo transkribuojamos (b) nukleorūgšties sekos transliacijos efektyvumą ir/arba nukleorūgšties sekos stabilumą 
3. Nukleorūgšties molekulė pagal 1 arba 2 punktą, kur (c) nukleorūgšties seka, kuri jeigu transkribuojama kontroliuojant (a) promotoriui, transkripte koduoja bent 40, bent 80 bent 100, geriau apie 120 nuoseklių A nukleotidų.

4. Nukleorūgšties molekulė pagal bet kurį 1-3 punktą, kur nukleorūgšties molekulė po suskaldymo grandinės gale turi T nukleotidą, kuris tarnauja kaip matrica mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų nukleorūgšties sekai, kuri yra dalis nukleotidų sekos, tarnaujančios kaip matrica nukleotidų sekai mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų transkripte.
5. Nukleorūgšties molekulė pagal bet kurį 1-4 punktą, b e s i s k i r i a n t i tuo, kad ji yra uždara žiedinė molekulė prieš skaldymą ir linijinė molekulė po suskaldymo.

6. Nukleorūgšties molekulė pagal bet kurį 1-5 punktą, kur IIS tipo restrikcijos endonukleazės atpažinimo seka yra 5-26, geriau 24-26 bazių poromis nutolusi nuo (c) nukleorūgšties sekos 3‘ galo transkripcijos kryptimi.
7. Nukleorūgšties molekulė, kuri yra gaunama linearizuojant nukleorūgšties molekulę pagal bet kurį 1-6 punktą.

8. Transkripcijos in vitro būdas atrinktos RNR molekulės, kad būtų padidintas jos stabilumas ir/arba transliacijos efektyvumas, apimantis:
(i) prikabinimą (b) nukleorūgšties sekos, kuri, jeigu transkribuota, koduoja mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų seką, (a) nukleorūgšties sekos, kuri yra transkribuojama į minėtą RNR molekulę, 3‘ gale, ir

(ii) gautos nukleorūgšties transkribavimą in vitro,

b e s i s k i r i a n t i s tuo, kad būdas apima prieš gautos nukleorūgšties transkribavimą suskaldymą (b) nukleorūgšties sekoje taip, kad gautos nukleorūgšties transkripcija generuoja transkriptą, kuris turi nukleorūgšties sekas, transkribuotas nuo (a) nukleorūgšties sekos ir mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų 3‘-galinę nukleotidų seką, kur minėto transkripto 3‘-galinis nukleotidas yra mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų sekos A nukleotidas ir kur skaldymas yra atliekamas IIS tipo restrikcijos endonukleazės pagalba skėlimo vietoje.
9. Transliacijos in vitro būdas atrinktos RNR molekulės, kad būtų padidinta jos raiška, apimantis:

(i) prikabinimą (b) nukleorūgšties sekos, kuri, jeigu transkribuota, koduoja mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų seką, (a) nukleorūgšties sekos, kuri yra transkribuojama į minėtą RNR molekulę, 3‘ gale, ir

(ii) transliaciją gautos mRNR, kuri yra gaunama transkripcijos būdu, geriau transkripcijos in vitro būdu, b e s i s k i r i a n t i s tuo, kad būdas apima prieš gautos nukleorūgšties transkribavimą suskaldymą (b) nukleorūgšties sekoje taip, kad gautos nukleorūgšties transkripcija generuoja transkriptą, kuris turi nukleorūgšties sekas, transkribuotas nuo (a) nukleorūgšties sekos ir mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų 3‘-galinę nukleotidų seką, kur minėto transkripto 3‘-galinis nukleotidas yra mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų sekos A nukleotidas ir kur skaldymas yra atliekamas IIS tipo restrikcijos endonukleazės pagalba skėlimo vietoje.

10. Būdas pagal 8 arba 9 punktą, kur IIS tipo restrikcijos endonukleazės atpažinimo seka yra 5-26, geriau 24-26 bazių poromis nutolusi nuo 3‘ galo transkripcijos kryptimi (c) nukleorūgšties sekos, kuri jeigu transkribuojama, koduoja mažiausiai 20 nuoseklių A nukleotidų seką.
