1. Būdas, skirtas prognozuoti, ar pacientas su drėgna AMD turi didesnę sėkmingo gydymo tikimybę, gydant didelio giminingumo anti-VEGF antikūnu, apimantis iš minėto paciento išskirto mėginio matrikso metaloproteazės 25 geno (MMP25) alelio, atitinkančio rs1064875, genominio polimorfizmo patikrinimą, kur pacientas turi didesnę sėkmingo minėto gydymo tikimybę, jei atitinkamas genotipas apima AA arba AG.

2. Būdas, skirtas prognozuoti, ar pacientas su drėgna AMD turi didesnę sėkmingo gydymo tikimybę, gydant didelio giminingumo anti-VEGF antikūnu, apimantis iš minėto paciento išskirto mėginio pagrindinio leucino užtrauktuko tipo transkripcijos faktoriaus, ATF tipo (BATF) alelio, atitinkančio rs175714, genominio polimorfizmo patikrinimą, kur pacientas turi didesnę sėkmingo minėto gydymo tikimybę, jei atitinkamas genotipas apima AA arba AG.

3. Būdas pagal bet kurį vieną punktą iš 1 arba 2 punkto, kur minėtas anti-VEGF antikūnas rišasi prie to paties epitopo kaip ir monokloninis anti-VEGF antikūnas A4.6.1, produkuojamas hibridomos ATCC® HB 10709.
4. Būdas pagal 3 punktą, kur minėtas anti-VEGF antikūnas turi sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį tokias sunkiosios grandinės komplementarumą lemiančios srities (CDR) aminorūgščių sekas: CDRH1 (GYDFTHYGMN; SEQ ID Nr. 1), CDRH2 (WINTYTGEPTYAADFKR; SEQ ID Nr. 2) ir CDRH3 (YPYYYGTSHWYFDV; SEQ ID Nr. 3) ir lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį šias lengvosios grandinės CDR aminorūgščių sekas: CDRL1 (SASQDISNYLN; SEQ ID Nr. 4), CDRL2 (FTSSLHS; SEQ ID Nr. 5) ir CDRL3 (QQYSTVPWT; SEQ ID Nr. 6).
5. Būdas pagal 4 punktą, kur minėtas anti-VEGF antikūnas turi sunkiosios grandinės kintamą domeną ir lengvosios grandinės kintamą domeną Y0317.
6. Būdas pagal bet kurį vieną punktą iš 1 – 3 punktų, kur minėtas anti-VEGF antikūnas yra ranibizumabas.

7. Būdas pagal 1 punktą, kur atitinkamas genotipas apima AA.

8. Būdas pagal 1 punktą, kur atitinkamas genotipas apima AG.
10. Būdas pagal 2 punktą, kur atitinkamas genotipas apima AG.
