1. Rekombinantinis prokariotinis organizmas, kuris yra E. coli, apimantis nukleorūgštis, koduojančias:

i) epimerazę, kuri sintetina N-acetilgalaktozaminą ant andekaprenilo pirofosfato, kur minėta nukleorūgšis, koduojanti epimerazę, mažiausiai 95 % identiška SEQ ID Nr. 1;
ii) glikoziltransferazes, kurios sukaupia oligo- ir polisacharidą ant lipido nešėjo;
iii) oligosacharilinę transferazę iš Campylobacter jejuni (mikroaerofilinė fermentuojanti bakterija); ir
iv) baltymą, apimantį vieną ar daugiau rekombinantiniu būdu įvestų tipiškų sekų D/E-X-N-Z-S/T, kai X ir Z yra nepriklausomai bet kuri natūrali aminorūgštis, išskyrus prolino, ir 

kur oligosacharidas sujungtas minėtos glikoziltransferazės pagalba, gali būti perkeltas nuo lipido nešėjo prie pagrindinio baltymo, turinčio vieną ar daugiau optimizuotų tipiškų sekų prie oligosacharilo transferazės. 
2. Rekombinantinė prokariotinė biosintetinė sistema pagal 1 punktą, kur minėtas baltymas yra P. aeruginosa ezobaltymas).
3. Rekombinantinė prokariotinė biosintetinė sistema pagal bet kurį iš 1-2 punktų, kur minėtas oligo- ar polisacharidas yra iš Gram–neigiamos bakterijos.
4. Rekombinantinė prokariotinė biosintetinė sistema pagal 3 punktą, kur minėtas oligo- ar polisacharidas yra iš Shigella flexneri, tinkamiausiai Shigella flexneri 6; arba E. coli, tinkamiausiai E coli 0157.
5. Rekombinantinė prokariotinė biosintetinė sistema pagal bet kurį iš 1-4 punktų, kur minėtas oligo- ar polisacharidas sudaro struktūrą: 
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arba (ii) šią struktūrą: α-D-PerNAc-α-L-Fuc-(β-D-Glc-α-D-GalNAc.
6. N-prijungto glikolizinto baltymo gamybos būdas, apimantis rekombinantinio prokariotinio organizmo pagal bet kurį iš 1-5 punktų auginimą sąlygomis, tinkamomis baltymų gamybai, ir N-glikozilinto baltymo išskyrimą iš bakterijų kultūros.
7. N-prijungto glikozilinto baltymo gamybos būdas, apimantis:
a) įvedimą į E. coli šeimininko organizmą nuleorūgščių, koduojančų:

i) epimerazę, kuri sintetina N-acetilgalaktozaminą ant andekaprenilo pirofosfato, kur minėta nukleorūgštis, koduojanti minėtą epimerazę, yra mažiausiai 95 % identiška SEQ ID Nr. 1;
ii) glikoziltransferazę, kurios sukaupia oligo- ir polisacharidą ant lipido nešėjo;

iii) oligosacharalilinę transferazę iš Campylobacter jejuni; ir

iv) baltymą, susidedantį iš vieno ar daugiau rekombinantiniu būdu įvestų tipiškų sekų D/E-X-N-Z-S/T, kur X ir Z gali būti natūrali aminorūgštis, išskyrus prolino; ir 

b) minėto šeimininko organizmo auuginimą iki yra gaunamas mažiausiai vienas N-glikozilintas baltymas.

8. Būdas pagal 7 punktą, kur minėtas baltymas yra P. aeruginosa ekzoproteinas.
9. Būdas pagal bet kurį iš 7-8 punktų, kur minėtas oligo- ar polisacharidas iš Gram-neigiamos bakterijos.
10. Būdas pagal bet kurį iš 7-9 punktų, kur minėtas oligo- ar polisacharidas yra iš Shigella flexneri, tinkamiausiai iš Shigella flexneri 6.

11. Būdas pagal bet kurį iš 7-10 punktų, kur minėtas oligo- ar polisacharidas yra iš E. coli, tinkamiausiai E. coli 0157.

12. Būdas pagal bet kurį iš 7-11 punktų, kur minėtasr oligo- ar polisacharidas apima (i) šią struktūrą:
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arba (ii) šią struktūrą: α-D-PerNAc-α-L-Fuc-(β-D-Glc-α-D-GalNAc.

