1. Rekombinantinės C. histolyticum kolagenazės gamybos būdas, apimantis šiuos etapus:
a) nukleotidų sekos, optimizuotos minėtos C. histolyticum kolagenazės raiškai, modeliavimą;

b) sulietą baltymą koduojančios oligonukleotidinės sekos įterpimą į indukuojamą raiškos vektorių, kur minėta oligonukleotidinė seka susideda iš minėtos optimizuotos sekos, sulietos su tirpų polipeptidą koduojančia nukleotidine seka, ir kur minėta oligonukleotidinė seka yra funkciškai sujungta su indukuojamo promotoriaus seka, transkripcijos pradžios seka ir terminacijos seka;

c) bakterijos kamieno, kuriame endogeninių proteazių raiška yra defektyvi, transformavimą minėtu raiškos vektoriumi;

d) minėto transformuoto bakterijos kamieno kultivavimą temperatūroje, apimančioje 28-32 °C ribų diapazoną;

e) minėto sulieto baltymo raiškos indukavimą, pridedant atitinkamą induktorių į minėtą bakterijų kamieną;

f) sulieto baltymo, gauto(e) punkte, išskyrimą ir

g) minėto sulieto baltymo gryninimą;

kur minėtas būdas užtikrina tirpios ir fermentiškai aktyvios formos minėtos kolagenazės išeigą, didesnę nei 140 mg/litrui kultūros, kur minėta kolagenazė yra sulietas baltymas MBP- C. histolyticum ColG ir MBP- C. histolyticum ColH ir kur minėtas tirpus polipeptidas yra "gryninimo inkaras", parinktas iš grupės, susidedančios iš: poli/heksahistidininio inkaro, gliutationo-S-transferazės (GST), tioredoksino, Staphylococcus aureus (ZZ) baltymo A fragmento, peptido, pasižyminčio giminingumu streptoavidinui (Strep-tag), FLAG peptido.

2. Būdas pagal 1 punktą, kur minėta nukleotidinė seka yra seka SEQ ID Nr. 1 arba seka SEQ ID Nr. 3.
3. Būdas pagal 1 arba 2 punktą, kur minėtas vektorius papildomai apima vieną arba daugiau kontrolinių sekų, funkciškai sujungtų su minėtu sulietu baltymu, parinktų iš grupės, apimančios: stipriklio seką, ribosomų surišimo vietą, represorių koduojančią seką, operatoriaus seką, poliadenilinimo seką, replikacijos pradžios seką.

4. Būdas pagal bet kurį iš 1-3 punktų, kur minėtas bakterinis kamienas yra parinktas iš grupės, apimančios: lizogeninius D3 serijos Escherichia coli kamienus, Ion ir (arba) ompT ir (arba) dnaJ genotipo Escherichia coli kamienus, ir BL21, BL21A1, C600, CJ236, GC5, GM48, HB101, JM83, JM101, JM103, JM105, JM107, JM109, JM110, K802, LE392, MC1061, MM294, NM477, NM522, NM554, NM621, RR1, X1776, Rosetta (DE3)pLysS, DH5α, DH10B, ER2566, CAG597, CAG629, ER2508, UT5600, CAG626, PR1031, KS1000, ER2507, TB1 Escherichia coli kamienus.
5. Būdas pagal bet kurį iš 1-4 punktų, kur minėtas induktorius yra izopropilo β-D-1-tiogalaktopiranozidas (IPTG)- pMAL, pGEX, pTAC ir pFLAG klasės vektoriams, arabinozė -pRSET, pET ir pT7 klasės vektoriams BL21-Al kamiene.

