[bookmark: _Hlk118976516]1. Kompiuterizuotas būdas, skirtas nustatyti, ar nėščios moters, nešiojančios vaisių, kuris turi vaisiaus genomą, biologiniame mėginyje yra nukleorūgščių sekos disbalansas, kur biologinis mėginys apima laisvai cirkuliuojančias nukleorūgščių molekules iš moters organizmo ir vaisiaus, kur biologinis mėginys yra plazma, serumas arba šlapimas, būdas apimantis:
kiekybinių duomenų iš daugybės skaitmeninių PGR reakcijų, kuriose panaudojamos laisvai cirkuliuojančios biologinio mėginio nukleorūgščių molekulės, gavimą, kur kiekviena reakcija parodo vienos iš daugelio kliniškai reikšmingų nukleorūgščių sekų arba vienos iš daugelio foninių nukleorūgščių sekų buvimą arba nebuvimą, kur daugybė kliniškai reikšmingų nukleorūgščių sekų yra iš pirmosios chromosomos, o daugybė foninių nukleorūgščių sekų yra iš daugybės etaloninių chromosomų, kurios skiriasi nuo pirmosios chromosomos, kur kiekybiniai duomenys apima:
(1) pirmuosius kiekybinius duomenis, rodančius reakcijų, kurios yra teigiamos dėl kiekvienos iš daugelio kliniškai reikšmingų nukleorūgščių sekų, skaičių; ir
(2) antruosius kiekybinius duomenis, rodančius reakcijų, kurios yra teigiamos dėl kiekvienos iš daugelio foninių nukleorūgščių sekų, skaičių;
pirmojo kiekio nustatymą iš pirmųjų kiekybinių duomenų, kur pirmojo kiekio nustatymas iš pirmųjų kiekybinių duomenų apima:
pirmųjų kiekybinių duomenų analizavimą kiekvienai kliniškai reikšmingai nukleorūgščių sekai, siekiant nustatyti atitinkamą pirmąjį reakcijų, kurios yra teigiamos dėl atitinkamos kliniškai svarbios nukleorūgščių sekos buvimo, skaičių; ir
pirmojo kiekio apskaičiavimą susumavus atitinkamus pirmuosius skaičius;
antrojo kiekio nustatymą iš antrųjų kiekybinių duomenų, kur antrojo kiekio nustatymas iš antrųjų kiekybinių duomenų apima:
antrųjų kiekybinių duomenų analizavimą kiekvienai foninei nukleorūgščių sekai, siekiant nustatyti atitinkamą antrųjų reakcijų, kurios yra teigiamos dėl atitinkamos foninės nukleorūgščių sekos buvimo, skaičių, ir
antrojo kiekio apskaičiavimą susumavus atitinkamus antruosius skaičius;
parametro nustatymą iš pirmojo ir antrojo kiekio, kur parametras apima santykį tarp pirmojo ir antrojo kiekių;
parametro palyginimą su viena ar daugiau ribinių verčių; ir
remiantis palyginimu, klasifikavimą, ar vaisiaus genome yra pirmosios chromosomos nukleorūgščių sekos disbalansas.

[bookmark: _Hlk118987680]2. Būdas pagal 1 punktą, papildomai apimantis:
atitinkamų pirmųjų ir atitinkamų antrųjų skaičių koregavimą prieš apskaičiuojant pirmąjį ir antrąjį kiekį, korekcija apima Puasono pataisą.

3. Būdas pagal 1 punktą, papildomai apimantis:
biologinio mėginio praturtinimą daugybe kliniškai reikšmingų nukleorūgščių sekų ir daugybe foninių nukleorūgščių sekų, prieš daugybės skaitmeninių PGR reakcijų atlikimą.

4. Būdas pagal 1 punktą, papildomai apimantis:
vaisiaus DNR frakcijos koncentracijos nustatymą biologiniame mėginyje; ir
vaisiaus DNR frakcijos koncentracijos panaudojimą vienai ar daugiau ribinių verčių nustatyti.

5. Būdas pagal 4 punktą, kur vaisiaus DNR frakcijos koncentracijos nustatymas biologiniame mėginyje apima polimorfinio skirtingumo tarp moters ir vaisiaus kiekybinį įvertinimą.

6. Būdas pagal 5 punktą, kur kiekybinis įvertinimas apima:
tikslinės polimorfinės vietos, kurioje moteris yra homozigotinė, o vaisius yra heterozigotinis, nustatymą; ir
vaisiui specifinio alelio kiekio tikslinėje polimorfinėje vietoje ir įprasto alelio kiekio tikslinėje polimorfinėje vietoje palyginimą, siekiant nustatyti vaisiaus DNR frakcijos koncentraciją, kur įprastas alelis nėra specifinis vaisiui.

7. Būdas pagal 4 punktą, kur vaisius yra vyriškos lyties, ir kur vaisiaus DNR frakcijos koncentracijos nustatymas biologiniame mėginyje apima:
Y chromosomos DNR koncentracijos nustatymą.

8. Būdas pagal 4 punktą, kur vaisiaus DNR frakcijos koncentracijos biologiniame mėginyje nustatymas apima:
DNR molekulių, pasižyminčių vaisiui specifiniu metilinimo modeliu pirmame lokuse, kiekio palyginimą su bendru DNR molekulių kiekiu pirmame lokuse.

9. Būdas pagal 8 punktą, kur iš vaisiaus gautos DNR molekulės pirmame lokuse yra hipermetilintos, o iš motinos gautos DNR molekulės yra hipometilintos.

10. Būdas pagal 9 punktą, kur daugybė skaitmeninių PGR reakcijų yra riedančio rato amplifikacijos reakcijos.

11. Būdas pagal 1 punktą, kur daugybė kliniškai reikšmingų nukleorūgščių sekų apima specifinį tikslininį lokusą ir daugybė foninių nukleorūgščių sekų apima specifinį tikslinį lokusą.

12. Būdas pagal 1 punktą, kur daugybė kliniškai reikšmingų nukleorūgščių sekų yra nenuoseklios ir nepolimorfinės nukleorūgščių sekos.

13. Būdas pagal 1 punktą, kur daugybė foninių nukleorūgščių sekų yra nepolimorfinės nukleorūgščių sekos.

14. Kompiuterinės programos gaminys, apimantis kompiuteriu skaitomą laikmeną su užkoduota daugybe instrukcijų, kurios, kai jos yra vykdomos kompiuterinėje sistemoje, verčia kompiuterinę sistemą atlikti operaciją, nustatančią, ar nėščios vaisiumi moters biologiniame mėginyje yra nukleorūgščių sekos disbalansas, naudojant būdą pagal bet kurį iš 1-3 arba 5-13 punktų, kur biologinis mėginys yra plazma, serumas arba šlapimas, ir apima laisvai cirkuliuojančias nukleorūgšties molekules iš moters organizmo ir vaisiaus.
