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1. Kompozicija, apimanti rekombinantinio adenoviruso daleles, kur rekombinantinis adenovirusas apima transgeną ir yra rekombinantinis žmogaus adenovirusas 5, 11a, 26, 34, 35, 49 arba 50 serotipo arba rekombinantinis beždžionių adenovirusas,  b e s i s k i r i a n t i s  tuo, kad bent 99% minėtos kompozicijos adenoviruso dalelių genomai 5’galiniais nukleotidais turi nukleotidų seką CTATCTAT. 
2. Kompozicija pagal 1 punktą, kur rekombinantinis adenovirusas yra rekombinantinis žmogaus adenovirusas 5, 26, 35, 49 arba 50 serotipo. 
3. Kompozicija pagal 2 punktą, kur rekombinantinis adenovirusas yra rekombinantinis žmogaus adenovirusas 26 arba 35 serotipo. 

4. Kompozicija pagal bet kurį vieną iš ankstesnių punktų, kuri yra farmacinė kompozicija. 
5. Kompozicija pagal bet kurį vieną iš ankstesnių punktų, kur rekombinantiame adenoviruse trūksta bent dalies E1 srities. 
6. Kompozicija pagal bet kurį vieną iš ankstesnių punktų, apimanti bent 1 × 107, geriau bent 1 × 108, dar geriau bent 1 × 109, visų geriausiai bent 1 × 1010 rekombinantinio adenoviruso dalelių. 

7. Rekombinantinio adenoviruso dalelių partijos, kur bent 99% adenoviruso šios partijos dalelių turi identiškas nukleotidų sekas jų genomų 5’ galuose ir kur adenovirusas apima transgeną, gamybos būdas kuriame: 

a) vykdo molekulinio klonavimo stadiją, siekiant pakeisti gamtoje aptinkamo adenoviruso genomo 5’ galus, kurie nėra CTATCTAT, pakeistais 5’ galais, apimančiais nukleotidų seką CTATCTAT kaip galinius nukleotidus;

b) rekombinantinį adenovirusą su pakeistais 5’galais daugina ląstelėse šeimininkėse; ir
c) surenka rekombinantinį adenovirusą, siekiant gauti rekombinantinio adenoviruso dalelių partiją, kur bent 99% šios partijos adenoviruso dalelių 5’galiniais nukleotidais savo genomuose turi nukleotidų seką CTATCTAT. 
8. Rekombinantinio adenoviruso dalelių partijos, kur bent 99% šios partijos adenoviruso dalelių turi identiškas nukleotidų sekas jų genomų 5’ galuose ir kur adenovirusas apima transgeną, gamybos būdas, kuriame: 

a) vykdo adenoviruso gryninimą plokštelių suardymo būdu, kur rekombinantinis adenovirusas yra rekombinantinis žmogaus adenovirusas 5, 11a, 26, 34, 35, 49 arba 50 serotipo arba yra rekombinantinis beždžionių adenovirusas, siekiant išskirti adenovirusą arba rekombinantinį adenovirusą iš atskirų plokštelių, kur minėtas adenovirusas arba rekombinantinis adenovirusas savo genome 5’galiniais nukleotidais turi nukleotidų seką CTATCTAT. 

b) rekombinantinį adenovirusą, gautą iš stadijos a) atskiros plokštelės, daugina ląstelėse šeimininkėse; ir

c) surenka rekombinantinį adenovirusą, siekiant gauti rekombinantinio adenoviruso dalelių partiją, kur bent 99% šios partijos adenoviruso dalelių savo genomuose 5’galiniais nukleotidais turi nukleotidų seką CTATCTAT. 

9. Būdas pagal 7 arba 8 punktą, kur partija apima bent 1 × 107 rekombinantinio adenoviruso dalelių. 
10. Būdas pagal bet kurį vieną iš 7-9 punktų, kur rekombinantinis adenovirusas yra žmogaus rekombinantinis adenovirusas 5, 26, 35, 49 arba 50 serotipo.

11. Būdas pagal bet kurį vieną iš 7-10 punktų, kur rekombinantinis adenovirusas yra žmogaus rekombinantinis adenovirusas 26 arba 35 serotipo.

12. Būdas pagal bet kurį vieną iš 7-11 punktų, kur rekombinantiniame adenoviruse trūksta bent dalies E1 srities. 

13. Būdas pagal bet kurį vieną iš 7-12 punktų, papildomai apimantis rekombinantinio adenoviruso gryninimą.

14. Būdas pagal 13 punktą, papildomai apimantis rekombinantinio adenoviruso formuavimą į farmacinę kompoziciją. 

15. Būdas pagal bet kurį vieną iš 7-14 punktų, kur stadiją b) vykdo bioreaktoriuje. 
