1. Išskirtas antikūnas, kuris: 

a) jungiasi prie žmogaus ir Macaca fascicularis CEACAM5 baltymų A3-B3 domeno; ir 

b) iš esmės nereaguoja kryžmiškai su CEACAM1, žmogaus CEACAM6, žmogaus CEACAM7, žmogaus CEACAM8, Macaca fascicularis CEACAM1, Macaca fascicularis CEACAM6 ir Macaca fascicularis CEACAM8. 

2. Išskirtas antikūnas pagal 1 punktą, kuris konkuruoja dėl prisijungimo prie žmogaus ir Macaca fascicularis CEACAM5 baltymų A3-B3 domeno su antikūnu, apimančiu antikūno variabilias sunkiąją ir lengvąją grandines, kur antikūnas yra pasirinktas iš grupės, susidedančios iš: 

a) antikūno, apimančio sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:31, ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:32; 

b) antikūno, apimančio sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:33, ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:34 ; 

c) antikūno, apimančio sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:33, ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:34, kurioje K 52 padėtyje yra pakeistas į R; 

d) antikūno, apimančio sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:35, ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:36; 

e) antikūno, apimančio sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:37, ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:38; ir
f) antikūno, apimančio sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:39, ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:40;

3. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1 arba 2 punktų, kuris jungiasi prie žmogaus ir Macaca fascicularis CEACAM5 A3-B3 domeno: 

a) su afiniškumo žmogaus CEACAM5 atžvilgiu santykiu su afiniškumu Macaca fascicularis CEACAM5 atžvilgiu, kuris yra ≤12; arba
b) su afiniškumu žmogaus CEACAM5 ir (arba) Macaca fascicularis CEACAM5, kuris yra ≤10nM; arba 
c) ir a, ir b.

4. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-3 punktų, kur minėtas antikūnas jungiasi prie žmogaus CEACAM5 baltymo A3-B3 domeno dviejų sričių, apimančių sekas SEQ ID NO:76 ir SEQ ID NO:77, atitinkamai.

5. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-4 punktų, kuris apima: 

a) CDR1-H, susidedančią iš sekos X1X2X3X4X5X6YD (SEQ ID NO:83), kur kiekvienas iš X1, X2, X3, X4, X5 ir X6 yra bet kuri aminorūgštis, ir 
CDR2-H, susidedančią iš 6 - 10 aminorūgščių ilgio sekos, kur bet kuri aminorūgštis gali būti bet kurioje padėtyje; ir 
CDR3-H, susidedančią iš sekos X1X2HX3FGX4X5GPX6AX7 (SEQ ID NO:84), kur kiekvienas iš X1, X4, X5, X6 ir X7 yra bet kuri aminorūgštis, X2 yra A arba S ir X3 yra Y, F arba W; arba 
b) CDR1-L, susidedančią iš sekos X1X2X3X4X5Y (SEQ ID NO:85), kur kiekvienas iš X1, X2, X3 ir X5 yra bet kuri aminorūgštis ir X4 yra Y, F arba W; ir
CDR2-L, susidedančią iš sekos NX1X2, kur kiekvienas iš X1 ir X2 yra bet kuri aminorūgštis; ir 
CDR3-L, susidedančią iš sekos X1X2HX3X4X5PX6X7 (SEQ ID NO:86), kur kiekvienas iš X1, X2, X4, X5, X6 ir X7 yra bet kuri aminorūgštis, X3 yra Y, F arba W; arba 
c) ir a, ir b.

6. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-5punktų, kuris apima: 

a) CDR1-H, susidedančią iš sekos GFX1FSSYD (SEQ ID NO:78), kur X1 yra T, A arba V; ir 
CDR2-H, susidedančią iš sekos IX1SX2GGX3T (SEQ ID NO:79), kur X1 yra S arba N, X2 yra Y arba G, X3 yra R arba I; ir
CDR3-H, susidedančią iš sekos X1AHYFGX2SGPFAY (SEQ ID NO:80), kur X1 yra A arba T ir X2 yra T arba S; arba 
b) CDR1-L, susidedančią iš sekos ENIFSY (SEQ ID NO:10) arba ENIYSY (SEQ ID NO:22); ir
CDR2-L, susidedančią iš sekos NX1X2, kur X1 yra A arba T ir X2 yra K arba R; ir
CDR3-L, susidedančią iš sekos QHHYGTPFT (SEQ ID NO:12) arba QHHYGIPFT (SEQ ID NO:24); arba 
c) ir a, ir b.

7. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-4 punktų, kuris apima: 

a) CDR1-H, susidedančią iš sekos GFTFSX1YX2 (SEQ ID NO:81), kur X1 yra R arba S ir X2 yra A arba D; ir
CDR2-H, susidedančią iš sekos ISSGGX1X2X3 (SEQ ID NO:82), kur X1 nėra, yra S arba G, X2 yra D, Y arba I ir X3 yra T arba I; ir
CDR3-H, susidedančią iš sekos ARPAYYGNPAMDY (SEQ ID NO:3) arba ARVNYYDSSFLDW (SEQ ID NO:15); arba 
b) CDR1-L, susidedančią iš sekos QNVGTN (SEQ ID NO:4); ir CDR2-L, susidedančią iš sekos SAS; ir
CDR3-L, susidedančią iš sekos QQYNSYPLYT (SEQ ID NO:6) arba QQYNNYPLYT (SEQ ID NO:18); arba 
c) ir a, ir b.

8. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-4 punktų, kuris apima: 

a) CDR1-H, kurios seka SEQ ID NO:1 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:1 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-H, kurios seka SEQ ID NO:2 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:2 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; 

CDR3-H, kurios seka SEQ ID NO:3 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:3 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR1-L, kurios seka SEQ ID NO:4 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:4 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-L, kurios seka SAS arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SAS vienos aminorūgšties pakeitimu; ir
CDR3-L, kurios seka SEQ ID NO:6 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:6 vienos aminorūgšties pakeitimu; arba 
b) CDR1-H, kurios seka SEQ ID NO:7 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:7 vienos aminorūgšties pakeitimu;

CDR2-H, kurios seka SEQ ID NO:8 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:8 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu;

CDR3-H, kurios seka SEQ ID NO:9 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:9 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu;

CDR1-L, kurios seka SEQ ID NO:10 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:10 vienos aminorūgšties pakeitimu;

CDR2-L, kurios seka NTK arba NTR arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos NTK arba NTR vienos aminorūgšties pakeitimu; ir
CDR3-L, kurios seka SEQ ID NO:12 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:12 vienos aminorūgšties pakeitimu; arba 
c) CDR1-H, kurios seka SEQ ID NO:13 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:13 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-H, kurios seka SEQ ID NO:14 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:14 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; 

CDR3-H, kurios seka SEQ ID NO:15 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:15 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR1-L, kurios seka SEQ ID NO:16 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:16 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-L, kurios seka SAS arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SAS vienos aminorūgšties pakeitimu; ir
CDR3-L, kurios seka SEQ ID NO:18 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:18 vienos aminorūgšties pakeitimu; arba 
d) CDR1-H, kurios seka SEQ ID NO:19 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:19 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-H, kurios seka SEQ ID NO:20 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:20 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; 

CDR3-H, kurios seka SEQ ID NO:21 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:21 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; 

CDR1-L, kurios seka SEQ ID NO:22 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:22 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-L, kurios seka NAK arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos NAK vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; ir
CDR3-L, kurios seka SEQ ID NO:24 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:24 vienos aminorūgšties pakeitimu; arba 
e) CDR1-H, kurios seka SEQ ID NO:25 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:25 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-H, kurios seka SEQ ID NO:26 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:26 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; 

CDR3-H, kurios seka SEQ ID NO:27 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:27 vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; 

CDR1-L, kurios seka SEQ ID NO:28 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:28 vienos aminorūgšties pakeitimu; 

CDR2-L, kurios seka NAK arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos NAK vienos arba kelių aminorūgščių pakeitimu; ir
CDR3-L, kurios seka SEQ ID NO:30 arba seka,  b e s i s k i r i a n t i  nuo sekos SEQ ID NO:30 vienos aminorūgšties pakeitimu.

9. Antikūnas pagal 8 punktą, kur minėti aminorūgšties pakeitimai yra konservatyvios aminorūgšties pakeitimai.

10. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-9 punktų, kuris apima: 
a) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:31 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai, ir (arba) lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:32 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai; arba 
b) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:33 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai, ir (arba) lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:34 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai; arba 
c) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:35 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai, ir (arba) lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:36 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai; arba 
d) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:37 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai, ir (arba) lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:38 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai,; arba 
e) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:39 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai, ir (arba) lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:40 arba seka, kuri yra bent 85% identiška jai. 

11. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-10 punktų, kuris yra chimerinis arba humanizuotas antikūnas. 
12. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-11 punktų, kuris yra antikūnas, apimantis: 

a) sunkiąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:41, ir (arba) lengvąją grandinę kurios seka SEQ ID NO:42; arba 
b) sunkiąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:43 ir (arba) lengvąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:44; arba 
c) sunkiąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:45 ir (arba) lengvąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:46; arba 
d) sunkiąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:47 ir (arba) lengvąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:48; arba 
e) sunkiąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:49 ir (arba) lengvąją grandinę, kurios seka SEQ ID NO:50.

13. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-11 punktų, kuris apima: 

a) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:51, SEQ ID NO:5 arba SEQ ID NO: 74; ir (arba) 
b) lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:17, SEQ ID NO:23, SEQ ID NO:29, SEQ ID NO:55 arba SEQ ID NO: 75.

14. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-11 punktų, kuris apima: 

a) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:51 ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:17; arba 
b) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:5 ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:23; arba 
c) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:5 ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:29; arba 
d) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:51 ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:55; arba 
e) sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:74 ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:75.

15. Antikūnas pagal 1-6, 8, 10, 11, 13 ir 14 punktą, kuris apima: 

a) sunkiąją grandinę, susidedančią iš sekos SEQ ID NO:87 arba sekos, kuri yra bent 85% identiška jai; ir (arba) 
b) lengvąją grandinę, susidedančią iš sekos SEQ ID NO:88 arba sekos, kuri yra bent 85% identiška jai.

16. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-15 punktų, kuris yra antikūno fragmentas. 
17. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-16 punktų, kuris yra vieno domeno antikūno (VHH) variabili sunkioji grandinė.

18. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-17 punktų, kuris yra bispecifinis arba polispecifinis antikūnas. 
19. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-18 punktų, kuris yra fragmentas, pasirinktas iš grupės, susidedančios iš Fv, Fab, F(ab')2, Fab', dsFv, (dsFv)2, scFv, sc(Fv)2 ir diakūno.

20. Išskirta nukleorūgštis, apimanti seką, koduojančią antikūną pagal bet kurį vieną iš 1-19 punktų. 
21. Ląstelė šeimininkė, transformuota nukleorūgštimi pagal 20 punktą. 

22. Imunokonjugatas, apimantis antikūną pagal bet kurį vieną iš 1-19 punktų, kuris yra konjuguotas arba sujungtas su bent vienu augimą slopinančiu agentu. 

23. Imunokonjugatas pagal 22 punktą, kur minėtas augimą slopinantis agentas yra citotoksinis agentas arba radioaktyvus izotopas. 

24. Imunokonjugatas pagal 22 arba 23 punktą, kur minėtas augimą slopinantis agentas yra pasirinktas iš grupės, susidedančios iš chemoterapinių agentų, fermentų, antibiotikų ir toksinų, tokių kaip mažų molekulių toksinai arba fermentiškai aktyvūs toksinai, taksoidų, vinca alkaloidų, taksanų, maitanzinoido arba maitanzinoido analogų, tomaimicino arba pirolbenzodiazepino darinių, kriptoficino darinių, leptomicino darinių, auristatino arba dolastatino analogų, provaistų, topoizomerazės II slopiklių, DNR alkilinimo agentų, anti-tubulino agentų ir CC-1065 arba CC-1065 analogų.

25. Imunokonjugatas pagal bet kurį iš 22 – 24 punktų, kur minėtas augimą slopinantis agentas yra (N2'-deacetil-N2'-(3-merkapto-1-oksopropil)-maitanzinas) DM1 arba N2'-deacetil-N-2'(4-metil-4-merkapto-1-oksopentil)-maitanzinas (DM4).

26. Imunokonjugatas pagal bet kurį vieną iš 22 – 25 punktų, kur antikūnas yra kovalentiškai prijungtas per atskeliamą arba neatskeliamą jungtuką prie bent vieno augimą slopinančio agento. 
27. Imunokonjugatas pagal 26 punktą, kur minėtas jungtukas yra pasirinktas iš grupės, susidedančios iš N-sukcinimidilo piridilditiobutirato (SPDB), 4-(piridin-2-ildisulfanil)-2-sulfo-sviestorūgšties (sulfo-SPDB) ir sukcinimidilo- (N-maleimidometil)cikloheksan-1-karboksilato (SMCC).

28. Imunokonjugatas pagal bet kurį vieną iš 22 – 27 punktų, kur antikūnas apima sunkiosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:5 ir lengvosios grandinės variabilų domeną, kurio seka SEQ ID NO:29.

29. Imunokonjugatas pagal bet kurį vieną iš 22 – 28 punktų, kur antikūnas apima sunkiąją grandinę, susidedančią iš sekos SEQ ID NO:87 arba sekos, kuri yra bent 85% identiška jai, ir lengvąją grandinę, susidedančią iš sekos SEQ ID NO:88 arba sekos, kuri yra bent 85% identiška jai.

30. Imunokonjugatas pagal bet kurį vieną iš 22 – 29 punktų, kur imunokonjugatas yra pasižymintis vaisto ir antikūno santykiu (DAR) intervale nuo 1 iki 10.

31. Farmacinė kompozicija, apimanti antikūną pagal bet kurį vieną iš 1-19 punktų arba imunokonjugatą pagal bet kurį vieną iš 22 – 30 punktų ir farmaciniu požiūriu priimtiną nešiklį. 

32. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-19 punktų arba imunokonjugatas pagal bet kurį vieną iš 22 – 30 punktų arba farmacinė kompozicija pagal 31 punktą, skirti naudoti vėžio gydymui. 

33. Antikūnas, imunokonjugatas arba farmacinė kompozicija, skirti naudoti pagal 32 punktą, kur vėžys yra CEACAM5 ekspresuojantis vėžys.

34. Antikūnas, imunokonjugatas arba farmacinė kompozicija, skirti naudoti pagal 32 arba 33 punktą, kur vėžys yra kolorektalinis, skrandžio, plaučių, gimdos kaklelio, kasos, stemplės, kiaušidžių, skydliaukės, šlapimo pūslės, endometriumo, krūties, kepenų, prostatos arba odos vėžys. 

35. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1-19 punktų, skirtas naudoti CEACAM5 ekspresijos ex vivo aptikimui paciento biologiniame mėginyje. 

36. Antikūnas, skirtas naudoti pagal 35 punktą, kur minėtas antikūnas yra žymėtas aptinkama molekule arba medžiaga.

37. Antikūnas, skirtas naudoti pagal 35 arba 36 punktą, kur minėtas naudojimas yra skirtas vėžio buvimo paciente diagnozavimui, paciento, kuriam yra vėžys, imlumo terapiniam agentui, kurio taikinys CEACAM5, nustatymui arba anti-CEACAM5 vėžio terapijos efektyvumo stebėjimui, arba vėžio recidyvo nustatymui po anti-CEACAM5 vėžio terapijos.

