1. Rekombinantinis respiracinio sincitinio viruso (RSV) suliejimo (F) polipeptidas konformacijoje prieš suliejimą, apimantis bent vieną epitopą, kuris yra specifinis F baltymo konformacijai prieš suliejimą, kur bent vienas epitopas yra atpažįstamas specifinio monokloninio antikūno prieš suliejimą, apimantis sekos SEQ ID Nr. 54 sunkiosios grandinės CDR1 sritį, sekos SEQ ID Nr. 55 sunkiosios grandinės CDR2 sritį, sekos SEQ ID Nr. 56 sunkiosios grandinės CDR3 sritį ir sekos SEQ ID Nr. 62 lengvosios grandinės CDR1 sritį, sekos SEQ ID Nr. 63 lengvosios grandinės CDR2 sritį ir sekos SEQ ID Nr. 64 lengvosios grandinės CDR3 sritį ir/arba specifinio monokloninio antikūno prieš suliejimą, kuris apima sekos SEQ ID Nr. 58 sunkiosios grandinės CDR1 sritį, sekos SEQ ID Nr. 59 sunkiosios grandinės CDR2 sritį, sekos SEQ ID Nr. 60 sunkiosios grandinės CDR3 sritį ir sekos SEQ ID Nr. 66 lengvosios grandinės CDR1 sritį, sekos SEQ ID Nr. 67 lengvosios grandinės CDR2 sritį ir sekos SEQ ID Nr. 68 lengvosios grandinės CDR3 sritį, kur polipeptidas apima aminorūgšties liekanos N/T 67 padėtyje mutaciją į I ir/arba aminorūgšties liekanos S 215 padėtyje mutaciją į P, kur aminorūgščių padėtys yra nurodytos RSV F baltymo iš A2 kamieno sekos (SEQ ID Nr. 1) atžvilgiu.
2. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal 1 punktą, kur polipeptidas apima F1 domeną ir F2 domeną ir jungiančiąją seką, apimančią nuo 1 iki 10 aminorūgščių liekanų, jungiančią minėtą F1 domeną prie minėto F2 domeno.

3. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal 1 arba 2 punktą, apimantis sutrumpintą F1 domeną ir F2 domeną ir jungiančiąją seką, apimančią nuo 1 iki 10 aminorūgščių liekanų, jungiančią minėtą F1 domeną prie minėto F2 domeno.

4. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal 3 punktą, kur polipeptidas apima heterologinį trimerizacijos domeną, prijungtą prie minėto sutrumpinto F1 domeno. 

5. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš 1-4 punktų, kur polipeptidas apima bent vieną papildomą mutaciją, kur minėta mutacija yra pasirinkta iš grupės, susidedančios iš: 

(a) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 46;

(b) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 77; 

(c) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 80;

(d) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 92; 

(e) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 175; 

(f) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 184;

(g) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 185;

(h) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 201; 

(i) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 209;

(j) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 421;

(k) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 426; 

(l) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 465;

(m) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 486;

(n) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 487; ir 
(o) aminorūgšties liekanos mutacijos padėtyje 508.

6. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal 5 punktą, kur bent viena papildoma mutacija yra pasirinkta iš grupės, susidedančios iš:

(a) aminorūgšties liekanos S padėtyje 46 mutacijos į G; 

(b) aminorūgšties liekanos K padėtyje 77 mutacijos į E; 

(c) aminorūgšties liekanos K padėtyje 80 mutacijos į E;

(d) aminorūgšties liekanos E padėtyje 92 mutacijos į D;

(e) aminorūgšties liekanos N padėtyje 175 mutacijos į P; 

(f) aminorūgšties liekaną G padėtyje 184 mutacijos į N; 

(g) aminorūgšties liekanos V padėtyje 185 mutacijos į N;

(h) aminorūgšties liekanos K padėtyje 201 mutacijos į Q;

(i) aminorūgšties liekanos K padėtyje 209 mutacijos į Q;

(j) aminorūgšties liekanos K padėtyje 421 mutacijos į N;

(k) aminorūgšties liekanos N padėtyje 426 mutacijos į S; 

(l) aminorūgšties liekanos K padėtyje 465 mutacijos į E arba Q; 

(m) aminorūgšties liekanos D padėtyje 486 mutacijos į N;

(n) aminorūgšties liekanos E padėtyje 487 mutacijos į Q, N arba I; ir
(o) aminorūgšties liekanos K padėtyje 508 mutacijos į E. 

7. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš 1-6 punktų kur polipeptidas apima aminorūgšties liekanos N/T 67 padėtyje mutaciją į I ir aminorūgšties liekanos S 215 padėtyje mutaciją į P. 

8. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš 4-7 punktų, kur heterologinis trimerizacijos domenas apima aminorūgščių seką EKKIEAIEKKIEAIEKKIEA (SEQ ID Nr. 3). 

9. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal 8 punktą, kur trimerizacijos domenas yra prijungtas prie RSV F baltymo aminorūgšties liekanos 495.

10. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš 4-7 punktų, kur heterologinis trimerizacijos domenas apima aminorūgščių seką GYIPEAPRDGQAYVRKDGEWVLLSTFL (SEQ ID Nr. 4).

11. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal 10 punktą, kur trimerizacijos domenas yra prijungtas prie RSV F baltymo aminorūgšties liekanos 513.

12. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur polipeptidas yra stabilus bent 30 minučių 55°C temperatūroje, geriau 58°C temperatūroje, geriausiai 60°C temperatūroje.

13. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur polipeptidas yra stabilus po saugojimo 4°C temperatūroje bent 30 dienų, optimaliai bent 60 dienų, geriau bent 6 mėnesius, geriausiai bent 1 metus. 

14. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš ankstesnių punktų, kur polipeptidas apima aminorūgščių seką, pasirinktą iš grupės, susidedančios iš sekų nuo SEQ ID Nr. 21 iki SEQ ID Nr. 52 ir nuo 71 iki 89.

15. Nukleorūgšties molekulė, koduojanti RSV F polipeptidą prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš ankstesnių 1-14 punktų. 

16. Vektorius, apimantis nukleorūgšties molekulę pagal 15 punktą. 

17. Kompozicija, apimanti RSV F polipeptidą prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš 1-14 punktų, nukleorūgšties molekulę pagal 15 punktą ir/arba vektorių pagal 16 punktą. 

18. RSV F polipeptidas prieš suliejimą pagal bet kurį vieną iš 1-14 punktų, nukleorūgšties molekulė pagal 15 punktą ir/arba vektorius pagal 16 punktą, skirti imuninio atsako į RSV F baltymą sukėlimui.

