1. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė, skirta dominančio produkto rekombinantinės technologijos gamybai, kur eukariotinės ląstelės genomas yra pakeistas taip, kad baltymo FAM60A poveikis yra susilpnintas minėtoje ląstelėje, nes geno FAM60A funkcinė ekspresija yra sumažinta arba eliminuota geno išmušimu, geno mutacija, geno pašalinimu, geno slopinimu arba bet kurio iš jų deriniu,
kur geno mutacija yra parinkta iš vienos arba daugiau skaitymo rėmelio poslinkio mutacijų koduojančioje sekoje, vieno arba daugiau įvestų stop kodonų koduojančioje sekoje ir/arba vienoje arba daugiau pakeistų splaisingo vietų,
kur geno susilpninimas yra pasiekiamas antiprasminėmis molekulėmis, gautomis ląstelėje antiprasminio konstrukto ekspresija, kuris apima priešprasminę grandinę, kaip transkribuotą grandinę, arba yra pasiekiamas molekulėmis, kurios sąlygoja RNR interferenciją, kur RNR interferenciją sukeliantis junginys yra išreikštas vektoriumi, kuris yra stabiliai transfekuotas į ląstelę,
kur FAM60A baltymas yra mažiausiai 75% identiškas vienai arba daugiau aminorūgščių sekų, pavaizduotų SEQ ID Nr. 1-8, ir kur minėta ląstelė apima integruotą į jos genomą mažiausiai vieną heterologinį polinukleotidą, koduojantį dominantį produktą, esantį ekspresijos kasetėje, kur dominantis produktas yra polipeptidas, parinktas iš terapinio polipeptido ir diagnostinio polipeptido.
2. Išskirta eukariotinė ląstelė pagal 1 punktą, kur eukariotinė ląstelė turi vieną arba daugiau iš šių savybių:
a) FAM60A genas, kaip geno mutaciją apima vieną arba daugiau mutacijų FAM60A gene, kuris pateikia nefunkcinį arba mažiau funkcinį raiškos produktą;

b) mažiausiai viena FAM60A geno kopija yra pašalintos arba funkciškai inaktyvuotos eukariotinės ląstelės genome;
c) chromosomos dalis yra pašalinta, kur pašalinta dalis apima FAM60A geną.

3. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal 1 arba 2 punktą, kur eukariotinė ląstelė yra žinduolio ląstelė, geriau CHO ląstelė.
4. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 3 punktų, kur eukariotinės ląstelė yra pateikta kaip ląstelė klonas arba ląstelių linija.
5. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal 2c) punktą, kur: 
a) eukariotinė ląstelė yra žiurkėno ląstelė ir mažiausiai dalis 8 chromosomos telomerinės srities yra pašalinta, kur minėta pašalinta sritis apima FAM60A geną; arba

b) eukariotinė ląstelė yra palės ląstelė ir mažiausiai dalis 6 chromosomos telomerinės srities yra pašalinta, kur minėta pašalinta sritis apima FAM60A geną.

6. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal 5 punktą, kur išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė turi vieną arba daugiau iš šių savybių:
i) pašalinta telomerinė sritis apima FAM60A geną ir apima vieną arba daugiau genų, parinktų iš Caprin2 ir Ipo8;
ii) pašalinimas yra sukuriamas chromosomos trūkiu ir trūkio taškas yra Ipo8 geno centromerinėje srityje;
iii) pašalinimas yra sukuriamas chromosomos trūkiu ir trūkio taškas yra Ipo8 geno centromerinėje srityje Tmtc1 gene;
iv) mažiausiai dalis telomerinės srities yra abejose atitinkamos chromosomų poros chromosomose, kur pašalintos dalys apima FAM60A geną.
7. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 6 punktų, kur FAM60A geno promotoriaus funkcija yra sutrikdoma, pasirinktinai įvedant promotoriaus pašalinimą arba įvedant konstruktą tarp promotoriaus ir transkripcijos pradžios. 
8. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 7 punktų, kur endogeninis FAM60A baltymas yra mažiausiai 80%, mažiausiai 85%, mažiausiai 90%, mažiausiai 95%, mažiausiai 96%, mažiausiai 97%, mažiausiai 98% arba mažiausiai 99% identiškas vienai arba daugiau iš aminorūgščių sekų, pavaizduotų SEQ ID Nr. 1 – 8.
9. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 8 punktų, kur minėtoje ląstelėje papildomai yra susilpnintas C12orf35 geno ekspresijos produkto poveikis, kur C12orf35 genas yra genas, koduojantis baltymą, kuris turi mažiausiai 75%, mažiausiai 80%, mažiausiai 85%, mažiausiai 90%, mažiausiai 95%, mažiausiai 96%, mažiausiai 97%, mažiausiai 98% arba mažiausiai 99% identiškas vienai arba daugiau iš aminorūgščių sekų, pavaizduotų SEQ ID Nr. 10 – 16, arba baltymą, koduotą SEQ ID Nr. 17.
10. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 9 punktų, kur eukariotinė ląstelė savo genome apima mažiausiai vieną stabiliai integruotą heterologinį polinukleotidą, koduojantį dominantį produktą, ir mažiausiai vieną heterologinį polinukleotidą, koduojantį pasirenkamą žymenį arba reporterį polipeptidą ir kur minėti heterologiniai polinukleotidai yra tame pačiame arba skirtinguose ekspresijos vektoriuose.
11. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 10 punktų, kur eukariotinė ląstelė išskiria dominantį polipeptidą ląstelių kultūros terpėje.
12. Išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 11 punktų, gauta iš atitinkamų ląstelių populiacijos, kur vidutiniškai mažiausiai 40%, geriau mažiausiai 50% ląstelių, gautų iš minėtos atitinkamų ląstelių populiacijos, nepraranda mažiau negu 30%, geriau 25% jų raiškos titro (tūrinio) per 8 savaičių, geriau 10 savaičių laiko periodą, dar geriau per 12 savaičių laiko periodą.
13. Šeimininkės ląstelės, kuri rekombinantiškai ekspresuoja dominantį produktą, kur dominantis produktas yra polipeptidas, atrinkimo būdas, apimantis: 

(a) eukariotinių ląstelių pagal vieną arba daugiau iš 1 – 12 punktų pateikimą kaip šeimininkių ląstelių; ir

(b) vienos arba daugiau šeimininkių ląstelių atrinkimą, ekspresuojant dominantį produktą.
14. Būdas pagal 13 punktą, pasižymintis viena arba daugiau iš šių charakteristikų:

a) minėtos šeimininkės ląstelės, pateiktos (a) pakopoje, yra žinduolio ląstelės;

b) (a) pakopoje pateiktos minėtos šeimininkės ląstelės papildomai apima mažiausiai vieną heterologinį polinukleotidą, koduojantį pasirenkamą žymenį ir (b) pakopa apima minėtų daugybės šeimininkių ląstelių auginimą sąlygomis, selektyviomis pasirenkamam žymeniui;
c) (a) pakopoje esančios minėtos šeimininkės ląstelės papildomai apima mažiausiai du heterologinius polinukleotidus, kur kiekvienas koduoja pasirenkamą žymenį, kur pirmasis pasirenkamas žymuo yra foliato receptorius, ir kur antrasis pasirenkamas žymuo yra DHFR ir kur (b) pakopa apima minėtų daugybės šeimininkių ląstelių auginimą selektyvioje kultūros terpėje, kuri apima ribotos koncentracijos foliatą ir DHFR inhibitorių.

15. Būdas pagal 13 arba 14 punktą, kur heterologiniai polinukleotidai yra įvedami į eukariotines ląsteles, transfekuojant vieną arba daugiau ekspresijos vektorių.
16. Būdas pagal vieną arba daugiau iš 13 – 15 punktų, pasižymintis viena arba daugiau iš šių charakteristikų:
a) (b) pakopa apima daugybę atrankos pakopų;

b) (b) pakopa apima srauto citometrijos vykdymą atrankos pagrindu.

17. Būdas pagal vieną arba daugiau iš 13 – 16 punktų, kur atrinktos šeimininkės ląstelės rekombinantiškai ekspresuoja imunoglobulino molekulę.

18. Dominančio produkto rekombinantinis gavimo būdas, kur dominantis produktas yra polipeptidas, apimantis eukariotinės šeimininkės ląstelės panaudojimą, skirtos dominančio produkto rekombinantinei ekspresijai, ir apimantis:

(a) eukariotinės šeimininkės ląstelės auginimą sąlygomis, suteikiančiomis galimybę dominančio produkto raiškai;
(b) dominančio polipeptido išskyrimą iš ląstelių kultūros terpės ir/arba iš minėtos šeimininkės ląstelės; ir

(c) pasirinktinai išskirto dominančio produkto apdorojimą;

kur eukariotinė šeimininkė ląstelė yra išskirta eukariotinė šeimininkė ląstelė, skirta dominančio produkto rekombinantinei ekspresijai, kur eukariotinės ląstelės genomas yra pakeistas taip, kad FAM60A baltymo poveikis yra sumažintas minėtoje ląstelėje, nes FAM60A geno funkcinė raiška yra sumažinta arba eliminuota geno išmušimu, geno mutacija, geno pašalinimu, geno slopinimu arba bet kurio iš jų deriniu,

kur geno mutacija yra parinkta iš vienos arba daugiau skaitymo rėmelio poslinkio mutacijų koduojančioje sekoje, vieno arba daugiau įvestų stop kodonų koduojančioje sekoje ir/arba vieno arba daugiau pakeistų splaisingo vietų,

kur geno susilpninimas yra pasiekiamas antiprasminėmis molekulėmis, gautomis ląstelėje antiprasminio konstrukto ekspresija, kuris apima priešprasminę grandinę, kaip transkribuotą grandinę, arba yra pasiekiamas molekulėmis, kurios sąlygoja RNR interferenciją, kur RNR interferenciją sukeliantis junginys yra išreikštas vektoriumi, kuris yra stabiliai transfekuotas į ląstelę,

kur FAM60A baltymas yra mažiausiai 75% identiškas vienai arba daugiau aminorūgščių sekų, pavaizduotų SEQ ID Nr. 1-8, ir kur minėta ląstelė apima integruotą į jos genomą mažiausiai vieną heterologinį polinukleotidą, koduojantį dominantį produktą, esantį ekspresijos kasetėje, kur dominantis produktas yra polipeptidas.
19. Būdas pagal 18 punktą, kur eukariotinė šeimininkė ląstelė yra eukariotinė šeimininkė ląstelė pagal vieną arba daugiau iš 1 – 12 punktų.
20. Eukariotinės šeimininkės ląstelės pagal vieną arba daugiau iš 1 – 12 punktų gavimo būdas, apimantis eukariotinės ląstelės genomo pakeitimą, siekiant susilpninti FAM60A baltymo poveikį minėtoje ląstelėje, ir mažiausiai vieno ekspresijos vektoriaus, apimančio polinukleotidą, koduojantį dominantį produktą, esantį ekspresijos kasetėje, stabilų transfekavimą į minėtą ląstelę, kur dominantis produktas yra polipeptidas, parinktas iš terapinio polipeptido ir diagnostinio polipeptido.
21. Būdas, apimantis eukariotinių ląstelių, rekombinantiškai ekspresuojančių dominantį polipeptidą, analizavimą jų tinkamumui kaip šeimininkių ląstelių dominančio produkto rekombinantinei raiškai, tiesiogiai arba netiesiogiai analizuojant ar FAM60A poveikis yra sumažintas minėtose ląstelėse, kur FAM60A baltymas yra mažiausiai 75% identiškas vienai arba daugiau aminorūgščių sekų, pavaizduotų SEQ ID Nr: 1 – 8,
kur būdas papildomai apima mažiausiai vienos ląstelės atrinkimą, kur FAM60A funkcinė ekspresija yra sumažinta, nes FAM60A geno funkcinė raiška yra sumažinta arba eliminuota geno išmušimu, geno mutacija, geno pašalinimu, geno slopinimu arba bet kurio iš jų deriniu, dominančio produkto rekombinantinei raiškai. 

22. Būdas pagal 21 punktą, apimantis vieną arba daugiau iš šių charakteristikų:

a) prieš analizę eukariotinės ląstelės yra apdorojamos agentu, kuris sukelia chromosomos trūkį ir kur analizė apima analizavimą, ar apdorojimas minėtu agentu baigiasi chromosomos dalies, kuri apima FAM60A geną, pašalinimu; 

b) prieš analizę eukariotinės ląstelės yra transfekuotos su heterologiniu polinukleotidu, koduojančiu dominantį produktą, ir heterologiniu polinukleotidu, koduojančiu pasirenkamą žymenį, ir kur prieš analizę mažiausiai viena atrinkimo pakopa yra vykdoma sėkmingam transfekuotų šeimininkių ląstelių identifikavimui;

c) būdas papildomai apima tiesioginį arba netiesioginį analizavimą ar C12orf35 endogeninio geno ekspresijos produkto poveikis yra sumažintas minėtose ląstelėse, kur C12orf35 genas yra genas, koduojantis baltymą, kuris yra mažiausiai 75%, mažiausiai 80%, mažiausiai 85%, mažiausiai 90%, mažiausiai 95%, mažiausiai 96%, mažiausiai 97%, mažiausiai 98% arba mažiausiai 99% identiškas vienai arba daugiau iš aminorūgščių sekų, pavaizduotų SEQ ID Nr. 10 – 16, arba baltymą, koduotą SEQ ID Nr. 17;
d) daugybė ląstelių klonų yra analizuojami, suskirstant tarp stabilių ir nestabilių ląstelių klonų ir kur vienas arba daugiau ląstelių klonų, kur FAM60A geno funkcinė raiška yra sumažinta arba eliminuota, yra parinkti kaip produkcijos klonas;
e) daugybė ląstelių klonų yra analizuojami, suskirstant tarp stabilių ir nestabilių ląstelių klonų ir tarp didelės ir mažos gamybos ląstelių klonų, ir kur vienas arba daugiau ląstelių klonų, kur FAM60A geno funkcinė raiška yra sumažinta arba eliminuota, yra parinkti kaip produkcijos klonas.

23. Būdas pagal 21 arba 22 punktą, kur ląstelės yra žiurkėno ląstelės ir būdas apima analizavimą, ar vieno arba daugiau genų, esančių chromosomos 8 telomerinėje srityje ir parinktų iš grupės, susidedančios iš Tmtc1 geno, ir genų, esančių Tmtc1 geno telomerinėje srityje, ekspresija yra eliminuota arba sumažinta, tokiu būdu analizuojant ar FAM60A geno funkcinė ekspresija yra sumažinta arba eliminuota minėtose ląstelėse.
24. Išskirtos eukariotinės šeimininkės ląstelės pagal vieną arba daugiau iš 1 – 12 punktų panaudojimas dominančio produkto rekombinantinei raiškai, kur dominantis produktas yra polipeptidas, parinktas iš terapinio polipeptido ir diagnostinio polipeptido.

