1. Chimerinis antigeno receptorius (CAR), apimantis užląstelinį antigeną surišantį domeną, kuris rišasi prie receptorių šeimos C grupės 5 nario D (GPRC5D), susieto su G baltymu, transmembraninį domeną ir viduląstelinį domeną, kur užląstelinis antigeną surišantis domenas apima:
(a) sunkiosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 208, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 209, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 210; ir lengvosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 211, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 212 ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 213;

(b) sunkiosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 214, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 215, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 216; ir lengvosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 217, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 218, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 219;

(c) sunkiosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 220, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 221, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 222; ir lengvosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 223, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 224, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 225; arba
(d) sunkiosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 226, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 227, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 228; ir lengvosios grandinės kintamą sritį, apimančią CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 229, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 230, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 231.
2. CAR pagal 1 punktą, kur CAR užląstelinis antigeną surišantis domenas rišasi prie GPRC5D, kurio prisirišimo giminingumas (Kd) yra nuo maždaug 1 × 10-9 M iki maždaug 3 × 10-6 M.
3. CAR pagal 1 arba 2 punktą, kur užląstelinis antigeną surišantis domenas yra viengrandis kintamas fragmentas (scFv), Fab, kuris pasirinktinai yra kryžminiu ryšiu sujungtas, arba F(ab)2, pasirinktinai, kur vieną arba daugiau scFv, Fab ir F(ab)2 apima sulietas baltymas, kurio heterologinė seka suformuoja užląstelinį antigeną surišantį domeną.

4. CAR pagal bet kurį iš 1 - 3 punktų, kur užląstelinis antigeną surišantis domenas apima jungtuką tarp sunkiosios grandinės kintamos srities ir lengvosios grandinės kintamos srities.
5. CAR pagal bet kurį iš 1 - 4 punktų, kur

(a) sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 57, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 58;

(b) sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 61, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 62;

(c) sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 65, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 66; arba
(d) sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 69, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 70.
6. CAR pagal bet kurį iš 1 - 5 punktų, kur užląstelinis antigeną surišantis domenas yra scFv, apimantis aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 114, SEQ ID Nr. 115, SEQ ID Nr. 116 arba SEQ ID Nr. 117.
7. CAR pagal bet kurį iš 1 - 6 punktų, kur sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 57, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 58.
8. CAR pagal bet kurį iš 1 - 6 punktų, kur sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 61, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 62.
9. CAR pagal bet kurį iš 1 - 6 punktų, kur sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 65, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 66.
10. CAR pagal bet kurį iš 1 - 6 punktų, kur sunkiosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 69, ir lengvosios grandinės kinta sritis apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 70. 
11. CAR pagal bet kurį iš 1 - 7 punktų, kur sunkiosios grandinės kintama sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 208, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 209, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 210; ir lengvosios grandinės kintama sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 211, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 212, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 213.
12. CAR pagal bet kurį iš 1 - 6 ir 8 punktų, kur sunkiosios grandinės kinta sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 214, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 215, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 216; ir lengvosios grandinės kintama sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 217, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 218, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 219.
13. CAR pagal bet kurį iš 1 - 6 ir 9 punktų, kur sunkiosios grandinės kinta sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 220, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 221, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 222; ir lengvosios grandinės kintama sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 223, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 224, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 225.
14. CAR pagal bet kurį iš 1 - 6 ir 10 punktų, kur sunkiosios grandinės kinta sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 226, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 227, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 228; ir lengvosios grandinės kintama sritis apima CDR1, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 229, CDR2, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 230, ir CDR3, kuri apima aminorūgščių seką, pateiktą SEQ ID Nr. 231.

15. CAR pagal bet kurį iš 1 - 14 punktų, kur (a) transmembraninis domenas apima CD8 polipeptidą, CD28 polipeptidą, CD3dzeta polipeptidą, CD4 polipeptidą, 4-1BB polipeptidą, OX40 polipeptidą, ICOS polipeptidą, CTLA-4 polipeptidą, PD-1 polipeptidą, LAG-3 polipeptidą, 2B4 polipeptidą, BTLA polipeptidą, sintetinį peptidą (kurio pagrindas nėra baltymas, susijęs su imuniniu atsaku) arba jų derinį, pasirinktinai, kur transmembraninis domenas apima CD8 polipeptidą arba CD28 polipeptidą; ir (arba) (b) viduląstelinis domenas apima CD3dzeta polipeptidą.
16. CAR pagal bet kurį iš 1 - 15 punktų, kur viduląstelinis domenas dar apima bent vieną signalo perdavimo sritį, kur pasirinktinai bent viena signalo perdavimo sritis apima CD28 polipeptidą, 4-1BB polipeptidą, OX40 polipeptidą, ICOS polipeptidą, DAP-10 polipeptidą, PD-1 polipeptidą, CTLA-4 polipeptidą, LAG-3 polipeptidą, 2B4 polipeptidą, BTLA polipeptidą, sintetinį peptidą (kurio pagrindas nėra baltymas, susijęs su imuniniu atsaku) arba jų derinį.
17. CAR pagal 15 arba 16 punktą, kur bent viena signalo perdavimo sritis yra kostimuliatorinio signalo perdavimo sritis, kur pasirinktinai, kostimuliatorinio signalo perdavimo sritis apima CD28, 4-1BB polipeptido, OX40 polipeptido, ICOS polipeptido, DAP-10 polipeptido arba jų derinio signalo perdavimo sritį.
18. CAR pagal bet kurį iš 1 - 17 punktų, kur:
(a) transmembraninis domenas apima CD28 polipeptidą, ir viduląstelinis domenas apima CD3dzeta polipeptidą ir signalo perdavimo domenas, apima CD28 polipeptidą; arba
(b) transmembraninis domenas apima CD28 polipeptidą, ir viduląstelinis domenas apima CD3dzeta polipeptidą ir signalo perdavimo domenas, apima 4-1BB polipeptidą.
19. CAR pagal bet kurį iš 1 - 17 punktų, kur transmembraninis domenas apima CD28 polipeptidą, ir viduląstelinis domenas apima CD3dzeta polipeptidą ir signalo perdavimo domenas, apima 4-1BB polipeptidą.

20. Imunoreaktyvi ląstelė, apimanti CAR pagal bet kurį iš 1 - 19 punktų.

21. Imunoreaktyvi ląstelė pagal 20 punktą, kur imunoreaktyvi ląstelė yra transdukuota CAR, ir, pasirinktinai, ląstelė dar yra transdukuota (a) bent vienu kostimuliuojančiu ligandu taip, kad imunoreaktyvi ląstelė ekspresuotų bent vieną kostimuliuojantį ligandą; ir (arba) (b) bent vieną citokiną taip, kad imunoreaktyvi ląstelė išskirtų bent vieną citokiną; ir (arba), kur CAR yra nuolat ekspresuojamas imunoreaktyvios ląstelės paviršiuje; ir (arba) kur bent vienas kostimuliuojantis ligandas yra parinktas iš grupės, susidedančios iš 4-1BBL, CD80, CD86, CD70, OX40L, CD48, TNFRSF14 ir jų derinių; ir (arba) bent vienas citokinas yra parinktas iš grupės, susidedančios iš IL-2, IL-3, IL-6, IL-7, IL-11, IL-12, IL-15, IL-17, IL-21 , ir jų derinių.
22. Imunoreaktyvi ląstelė pagal 20 arba 21 punktą, kur imunoreaktyvi ląstelė yra parinkta iš grupės, susidedančios iš T ląstelės, NK ląstelės, žmogaus embrioninės kamieninės ląstelės, limfoidinės ląstelės pirmtako, T ląstelės pirmtako ir pliuripotentinės kamieninės ląstelės, iš kurios gali diferencijuotis limfoidinės ląstelės.
23. Imunoreaktyvi ląstelė pagal 22 punktą, kur imunoreaktyvi ląstelė yra T ląstelė, kur, pasirinktinai, T ląstelė yra citotoksinis T limfocitas (CTL) arba reguliacinė T ląstelė (Treg).
24. Nukleorūgšties molekulė, koduojanti chimerinį antigeno receptorių (CAR) pagal bet kurį iš 1 - 19 punktų, ir pasirinktinai, kur nukleorūgšties molekulė apima nukleotidų seką, pateiktą SEQ ID Nr. 397, SEQ ID Nr. 398, SEQ ID Nr. 399 arba SEQ ID Nr. 400.
25. Vektorius, apimantis nukleorūgšties molekulę pagal 24 punktą, ir pasirinktinai, kur vektorius yra gama-retrovirusinis vektorius.
26. Vektorius, apimantis nukleorūgšties molekulę pagal 24 punktą, kur vektorius yra lentivirusinis vektorius.

27. Ląstelė šeimininkė, ekspresuojanti nukleorūgšties molekulę pagal 24 punktą, ir pasirinktinai, kur ląstelė šeimininkė yra T ląstelė.

28. Imunoreaktyvi ląstelė pagal bet kurį iš 20 - 23 punktų, skirta naudoti subjekto naviko masės sumažinimui, ir (arba) skirta naudoti subjekto, turinčio neoplaziją, išgyvenamumo padidinimui arba prailginimui. 
29. Imunoreaktyvi ląstelė, skirta naudoti pagal 28 punktą, kur navikas ir (arba) neoplazija yra daugybinė mieloma arba Valdenštremo makroglobulinemija, ir pasirinktinai, navikas ir (arba) neoplazija yra daugybinė mieloma.
30. Imunoreaktyvi ląstelė, skirta naudoti pagal 28 arba 29 punktą, kur subjektas yra žmogus.
31. In vitro arba ex vivo sąlygomis vykdomas gamybos būdas, imunoreaktyvios ląstelės, kuri rišasi prie receptorių šeimos C grupės 5 nario D (GPRC5D), susieto su G baltymu, apimantis nukleorūgšties molekulės pagal 24 punktą įvedimą į imunoreaktyvią ląstelę.
32. Farmacinė kompozicija, apimanti veiksmingą kiekį imunoreaktyvios ląstelės pagal bet kurį iš 20-23 punktų ir farmaciniu požiūriu priimtiną pagalbinę medžiagą, ir, pasirinktinai, farmacinė kompozicija yra skirta naudoti neoplazijos gydymui.
33. Rinkinys, skirtas daugybinės mielomos gydymui, apimantis imunoreaktyvią ląstelę pagal bet kurį iš 20 - 23 punktų, ir, pasirinktinai, rinkinys dar apima rašytines instrukcijas, kaip naudoti imunoreaktyvią ląstelę, gydant subjektą, turintį neoplaziją.

