1. Į antikūną panašus surišantis baltymas, kuris rišasi su CD3 ir dar su bent vienu taikinio antigenu, kuris yra CD123, apimantis dvi polipeptidų grandines, kurios sudaro dvi antigeną surišančias vietas, kur pirmasis polipeptidas turi struktūrą, vaizduojamą formule [I]:
VD1-L1-VD2-L2-CL [I]

ir antrasis polipeptidas turi struktūrą, vaizduojamą formule [II]:

VD3-L3-VD4-L4-CH1 [II]

kuriose:

VD1 yra pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;
VD2 yra antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD3 yra minėto antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD4 yra minėto pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

CL yra imunoglobulino lengvosios grandinės pastovusis domenas;

CH1 yra CH1 imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovusis domenas;

L1, L2, L3 ir L4 yra aminorūgščių linkeriai;

ir kur pirmasis ir antrasis polipeptidas sudaro sujungtą skersiniais ryšiais lengvosios grandinės-sunkiosios grandinės porą, ir
kur VD1 ir VD2 abu yra arba lengvųjų grandinių kintamieji domenai, arba sunkiųjų grandinių kintamieji domenai, ir
VD3 ir VD4 abu yra sunkiųjų grandinių kintamieji domenai, jei VD1 ir VD2 yra lengvųjų grandinių kintamieji domenai, arba
VD3 ir VD4 abu yra lengvųjų grandinių kintamieji domenai, jei VD1 ir VD2 yra sunkiųjų grandinių kintamieji domenai;

kur minėtas pirmasis arba antrasis imunoglobulinas yra anti-CD3 antikūnas, kuris apima sunkiosios grandinės kintamąjį domeną, apimantį CDR1-H seką SEQ ID Nr. 6, CDR2-H seką SEQ ID Nr. 7, ir CDR3-H seką SEQ ID Nr. 8, ir lengvosios grandinės kintamąjį domeną, apimantį CDR1-L seką SEQ ID Nr. 142, CDR2-L seką ’KVS’, ir CDR3-L seką SEQ ID Nr. 11; ir kur kitas iš minėtų pirmojo arba antrojo imunoglobulino yra anti-CD123 antikūnas, kuris apima sunkiosios grandinės kintamąjį domeną, apimantį CDR1-H seką SEQ ID Nr. 381, CDR2-H seką SEQ ID Nr. 384, ir CDR3-H seką SEQ ID Nr. 382, ir lengvosios grandinės kintamąjį domeną, apimantį CDR1-L seką SEQ ID Nr. 378, CDR2-L seką ’WAS’ ir CDR3-L seką SEQ ID Nr. 379.

2. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 1 punktą, kur polipeptidas, kurio formulė [II], papildomai apima Fc domeną.

3. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 1 arba 2 punktą, apimantis dvi polipeptidų grandines, kurios sudaro dvi antigeną surišančias vietas, kur viena polipeptido grandinė turi struktūrą, vaizduojamą formule [I]:

VD1-L1-VD2-L2-CL [I]

ir viena polipeptido grandinė turi struktūrą, vaizduojamą formule [III]:

VD3-L3-VD4-L4-CH1-Fc [III]

kur:
VD1 yra pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD2 yra antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD3 yra minėto antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD4 yra minėto pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

CL yra imunoglobulino lengvosios grandinės pastovusis domenas;

CH1 yra CH1 imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovusis domenas;

Fc yra imunoglobulino šarnyro sritis, ir 

CH2, CH3 imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovieji domenai; 

L1, L2, L3 ir L4 yra aminorūgščių linkeriai;

ir kur polipeptidas, turintis formulę [I], ir polipeptidas, turintis formulę [III], sudaro sujungtą skersiniais ryšiais lengvosios grandinės-sunkiosios grandinės porą.

4. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 2 arba 3 punktą, kur polipeptidas, turintis formulę [I], papildomai apima Fc domeną (Fc2).

5. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal bet kurį iš 2-4 punktą, apimantis dvi polipeptidų grandines, kurios sudaro dvi antigeną surišančias vietas, kur viena polipeptido grandinė turi struktūrą, vaizduojamą formule [IV]:

VD1-L1-VD2-L2-CL-L5-Fc2 [IV]

ir viena polipeptido grandinė turi struktūrą, vaizduojamą formule [III]:

VD3-L3-VD4-L4-CH1-Fc [III]

kur:

VD1 yra pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD2 yra antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD3 yra minėto antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD4 yra minėto pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

CL yra imunoglobulino lengvosios grandinės pastovusis domenas;

CH1 yra CH1 imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovusis domenas;

Fc yra imunoglobulino šarnyro sritis, ir 

CH2, CH3 imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovieji domenai; 

L1, L2, L3, L4 ir L5 yra aminorūgščių linkeriai;

ir kur polipeptidas, turintis formulę [IV], ir polipeptidas, turintis formulę [III], sudaro sujungtą skersiniais ryšiais lengvosios grandinės-sunkiosios grandinės porą.

6. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 2 arba 3 punktą, kuris apima trečią polipeptido grandinę, apimančią Fc domeną (Fc3).
7. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal bet kurį iš 2, 3 arba 6 punktą, apimantis tris polipeptidų grandines, kurios sudaro dvi antigeną surišančias vietas, kur viena pirmasis polipeptidas turi struktūrą, vaizduojamą formule [I]:

VD1-L1-VD2-L2-CL [I],
antrasis polipeptidas turi struktūrą, vaizduojamą formule [III]:

VD3-L3-VD4-L4-CH1-Fc [III],
trečiasis polipeptidas Fc3, kuris yra imunoglobulino šarnyro sritis, ir CH2, CH3 imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovieji domenai;

kur VD1 yra pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD2 yra antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD3 yra minėto antrojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

VD4 yra minėto pirmojo imunoglobulino sunkiosios arba lengvosios grandinės kintamasis domenas;

CL yra imunoglobulino lengvosios grandinės pastovusis domenas;

CH1 yra CH1, imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovieji domenai;

Fc yra imunoglobulino šarnyro sritis, ir 

CH2, CH3 imunoglobulino sunkiosios grandinės pastovieji domenai; 

L1, L2, L3 ir L4 yra aminorūgščių linkeriai;

ir kur polipeptidas, turintis formulę [I], ir polipeptidas, turintis formulę [III], sudaro sujungtą skersiniais ryšiais lengvosios grandinės-sunkiosios grandinės porą; ir

kur polipeptidas, turintis formulę [III], heterodimerizuojasi su trečiuoju polipeptidu per jo Fc domeną.

8. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1-7 punktą, kur VD1 ir VD2 yra lengvosios grandinės kintamieji domenai, o VD3 ir VD4 yra sunkiosios grandinės kintamieji domenai.
9. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1-8 punktą, kuriame
VD1 apima CDR1-L seką SEQ ID Nr. 378, CDR2-L seką ’WAS’, ir CDR3-L seką SEQ ID Nr. 379;

VD2 apima CDR4-L seką SEQ ID Nr. 142, CDR5-L seką ’KVS’, ir CDR6-L seką SEQ ID Nr. 11;

VD3 apima CDR1-H seką SEQ ID Nr. 6, CDR2-H seką SEQ ID Nr. 7, ir CDR3-H seką SEQ ID Nr. 8; ir
VD4 apima CDR4-H seką SEQ ID Nr. 381, CDR5-H seką SEQ ID Nr. 384, ir CDR6-H seką SEQ ID Nr. 382.

10. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 9 punktą, kur į antikūną panašus surišantis baltymas apima VD1, susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 385 arba sekos, bent 85 % identiškos jai, VD2, susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 141 arba sekos, bent 85 % identiškos jai, VD3, susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 138 arba sekos, bent 85 % identiškos jai, ir VD4, susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 383 arba sekos, bent 85 % identiškos jai.

11. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 10 punktą, kuris apima linkerio L1 seką SEQ ID Nr. 389, L2 seką SEQ ID Nr. 389, L3 ir L4, susidedantį iš 0 aminorūgščių, ir CH1 seką SEQ ID Nr. 313.

12. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 11 punktą, kuris papildomai apima linkerį L5, susidedantį iš 0 aminorūgščių, Fc seką SEQ ID Nr. 394, arba Fc2 seką SEQ ID Nr. 392.

13. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1, 2, 4 arba 6-12 punktą, kuris apima:
a) vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [I], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 388, kuri apima VD1 seką SEQ ID Nr. 385, L1 seką SEQ ID Nr. 389, VD2 seką SEQ ID Nr. 141, L2 seką SEQ ID Nr. 389 ir CL seką SEQ ID Nr. 310, arba seką, bent 85 % identišką sekai SEQ ID Nr. 388, kuri apima CDR1-L seką SEQ ID Nr. 378, CDR2-L seką ’WAS’, CDR3-L seką SEQ ID Nr. 379, CDR4-L sekas SEQ ID Nr. 142, CDR5-L seką ’KVS’, ir CDR6-L seką SEQ ID Nr. 11; ir
b) vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [II], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 390, kuri apima VD3 seką SEQ ID Nr. 138, L3 yra 0 aminorūgščių, VD4 seką SEQ ID Nr. 383, L4 yra 0 aminorūgščių, ir CH1 seką SEQ ID Nr. 313, arba seką, bent 85 % identišką sekai SEQ ID Nr. 390, kuri apima CDR1-H seką SEQ ID Nr. 381, CDR2-H seką SEQ ID Nr. 384, CDR3-H seką SEQ ID Nr. 382, ir CDR4-H seką SEQ ID Nr. 6, CDR5-H seką SEQ ID Nr. 7, ir CDR6-H seką SEQ ID Nr. 8;

ir kur polipeptidas, turintis formulę [I], ir polipeptidas, turintis formulę [II], sudaro sujungtą skersiniais ryšiais lengvosios grandinės-sunkiosios grandinės porą.

14. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 13 punktą, kuris apima vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [I], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 388, ir vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [II], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 390.

15. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 5 punktą, kuris apima:

a) vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [IV], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 391, kuri apima VD1 seką SEQ ID Nr. 385, L1 seką SEQ ID Nr. 389, VD2 seką SEQ ID Nr. 141, L2 seką SEQ ID Nr. 389, CL seką SEQ ID Nr. 310, L5 , kuris turi 0 aminorūgščių, ir Fc2 seką SEQ ID Nr. 392, arba seką, bent 85 % identišką sekai SEQ ID Nr. 391, kuri apima CDR1-L seką SEQ ID Nr. 378, CDR2-L seką ’WAS’, CDR3-L seką SEQ ID Nr. 379, CDR4-L seką SEQ ID Nr. 142, CDR5-L seką ’KVS’, ir CDR6-L seką SEQ ID Nr. 11; ir
b) vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [III], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 393, kuri apima VD3 seką SEQ ID Nr. 138, L3 yra 0 aminorūgščių, VD4 seką SEQ ID Nr. 383, L4 yra 0 aminorūgščių, CH1 seką SEQ ID Nr. 313, ir Fc seką SEQ ID Nr. 394, arba seką, bent 85 % identišką sekai SEQ ID Nr. 393, kuri apima CDR1-H seką SEQ ID Nr. 381, CDR2-H seką SEQ ID Nr. 384, CDR3-H seką SEQ ID Nr. 382, CDR4-H seką SEQ ID Nr. 6, CDR5-H seką SEQ ID Nr. 7 ir CDR6-H seką SEQ ID Nr. 8;

ir kur polipeptidas, turintis formulę [IV] ir polipeptidas, turintis formulę [III], sudaro sujungtą skersiniais ryšiais lengvosios grandinės-sunkiosios grandinės porą.

16. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal 15 punktą, kuris apima vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [IV], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 391, ir vieną polipeptidą, atitinkantį formulę [III], susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 393.

17. Į antikūną panašus surišantis baltymas, kuris apima vieną polipeptidą, susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 391, ir vieną polipeptidą, susidedantį iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 393, kur polipeptidas, susidedantis iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 391, ir polipeptidas, susidedantis iš aminorūgščių sekos SEQ ID Nr. 393, sudaro sujungtą skersiniais ryšiais lengvosios grandinės-sunkiosios grandinės porą.

18. Farmacinė kompozicija, apimanti į antikūną panašų surišantį baltymą pagal bet kurį iš 1-17 punktą ir farmaciniu požiūriu priimtiną nešiklį.
19. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1-17 punktą arba farmacinė kompozicija pagal 18 punktą, skirti naudoti kaip vaistas.

20. Į antikūną panašus surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1-17 punktą arba farmacinė kompozicija pagal 18 punktą, skirti naudoti vėžio gydymui.

21. Į antikūną panašus surišantis baltymas arba farmacinė kompozicija, skirti naudoti pagal 20 punktą, kur vėžys yra hematologinis vėžys.

