1. Shiga toksino efektorinis polipeptidas, apimantis:
i) prijungtą arba įterptą heterologinį CD8+ T ląstelių epitopą ir

ii) suardytą bent vieno endogeninio B-ląstelių ir (arba) CD4+ T-ląstelių epitopo regioną, kuris nepersidengia su prijungtu arba įterptu heterologiniu CD8+ T ląstelių epitopu;

kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas gali rodyti Shiga toksino efektoriaus funkcijas, parinktas iš vienos ar kelių:
nukreipti viduląstelinį pokytį į ląstelės citozolį, kuriame yra polipeptidas,

nukreipti viduląstelinį pokytį su nešikliu, enzimatiškai inhibuodamas ribosomos funkcijas, inaktyvuodamas ribosomą ir citotoksiškumą, ir
kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas apima arba yra sudarytas iš sekos, kuri bent 85 % yra identiška sekai, parinktai iš:

(i) sekos SEQ ID Nr. 1, SEQ ID Nr. 2 arba SEQ ID Nr.3 aminorūgščių nuo 75 iki 251;

(ii) sekos SEQ ID Nr. 1, SEQ ID Nr. 2 arba SEQ ID Nr.3 aminorūgščių nuo 1 iki 241;
(iii) sekos SEQ ID Nr. 1, SEQ ID Nr. 2 arba SEQ ID Nr.3 aminorūgščių nuo 1 iki 251;

(iv) sekos SEQ ID Nr. 1, SEQ ID Nr. 2 arba SEQ ID Nr.3 aminorūgščių nuo 1 iki 261.
2. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 1 punktą, apimantis prikabintą heterologinį CD8+ T-ląstelių epitopą, kur prikabintas heterologinis CD8+ T-ląstelių epitopas pakeičia tą patį aminorūgščių liekanų skaičių motininiame Shiga toksino efektoriniame polipeptide taip, kad Shiga toksino efektorinis polipeptidas turi tą patį bendrą aminorūgščių skaičių, kaip ir motininis Shiga toksino efektorinis polipeptidas.

3. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 1 arba 2 punktą, kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas gali viduląsteliniu būdu perduoti prikabintą arba įterptą heterologinį CD8+ T-ląstelių epitopą iš ankstesnio endosomatinės ląstelės dalies fragmento, kuriame Shiga toksino efektorius polipeptidas priskiriamas MHC klasės ląstelės I molekulei;
pasirinktinai kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas gali rodyti vieną ar daugiau Shiga toksino efektoriaus polipeptido funkcijų kartu su viduląsteliniu įterpto, heterologinio CD8+ T-ląstelės epitopo perdavimu iš ankstyvosios endosomatinės ląstelės dalies, kurioje Shiga toksino efektorinis polipeptidas yra ląstelės MHC klasės I molekulėje.
4. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-3 punktų, kur suardymas apima mutaciją, susijusią su gamtinio tipo Shiga toksino A subvienetu, esančiu B-ląstelėse ir (arba) CD4+ T-ląstelių epitopo regione, parinktame iš natyviai išsidėsčiusio Shiga toksino A regionų grupės, susidedančios iš:
1-15 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba sekos SEQ ID Nr.2; 3-14 iš sekos SEQ ID Nr.3; 26-37 iš sekos SEQ ID Nr.3; 27-37 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba sekos SEQ ID Nr.2; 39-48 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba sekos SEQ ID Nr.2; 42-48 iš sekos SEQ ID Nr.3; 53-66 iš sekos SEQ ID Nr.1, sekos SEQ ID Nr.2, arba sekos SEQ ID Nr.3; 94-115 iš sekos SEQ ID Nr.1, SEQ ID Nr.2, arba sekos SEQ ID Nr.3; 141-153 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 140-156 iš sekos SEQ ID Nr.3; 179-190 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 179-191 iš sekos SEQ ID Nr.3; 204 iš sekos SEQ ID Nr.3; 205 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba sekos SEQ ID Nr.2; 210-218 iš sekos SEQ ID Nr.3; 240-260 iš sekos SEQ ID Nr.3; 243-257 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 254-268 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 262-278 iš sekos SEQ ID Nr.3; 281-297 iš sekos SEQ ID Nr.3; 285-293 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 4-33 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 34-78 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 77-103 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 128-168 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 160-183 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 236-258 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; ir 274-293 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2.

5. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-4 punktų, kur prijungtas arba įterptas heterologinis CD8+ T-ląstelės epitopas suardo endogeninį, B-ląstelės epitopą ir (arba) CD4+ T-ląstelės epitopo regioną, parinktą iš natyviai išsidėsčiusio Shiga toksino A subvieneto regionų grupės, susidedančios iš:
1-15 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 3-14 iš sekos SEQ ID Nr. 3; 26-37 iš sekos SEQ ID Nr.3; 27-37 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 39-48 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr. 2; 42-48 iš sekos SEQ ID Nr.3; 53-66 iš sekos SEQ ID Nr.1, SEQ ID Nr.2, arba SEQ ID Nr.3; 94-115 iš sekos SEQ ID Nr.1, SEQ ID Nr. 2, arba SEQ ID Nr. 3; 141-153 iš sekos SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 140-156 iš sekos SEQ ID Nr.3; 179-190 iš SEQ ID Nr.1 arba SEQ ID Nr.2; 179-191 iš sekos SEQ ID NR.3; 204 iš sekos SEQ ID NR.3; 205 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 210-218 iš sekos SEQ ID NR.3; 240-260 iš sekos SEQ ID NR.3; 243-257 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 254-268 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 262-278 iš sekos SEQ ID NR.3; 281-297 iš sekos SEQ ID NR.3; 285-293 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 4-33 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 34-78 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 77-103 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 128-168 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 160-183 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 236-258 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; ir 274-293 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2.

6. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-5 punktų, kuris apima bent dviejų, trijų, keturių, penkių, šešių, septynių, aštuonių arba daugiau endogeninių B-ląstelės ir (arba) CD4+ T-ląstelės epitopo regionų suardymus.
7. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-6 punktų, kur bent vienas suardymas apima amino rūgšties liekanos pakeitimą, susijusį su gamtinio tipo Shiga toksino A subvienetu; pasirinktinai kur bent vienas suardymas apima daugybę amino rūgščių liekanų pakeitimų epitopo regione, susijusių su gamtinio tipo Shiga toksino A subvienetu.

8. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 7 punktą, kur

(i) bent vienas pakeitimas įvyksta su natyviai išsidėsčiusio Shiga toksino A subvieneto aminorūgšties liekana, parinkta iš grupės, susidedančios iš:
1 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 4 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 6 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 8 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 9 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 11 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 12 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 33 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 43 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 44 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 45 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 46 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 47 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 48 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 49 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 50 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 51 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 53 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 54 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 55 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 56 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 57 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 58 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 59 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 60 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 61 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 62 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 84 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 88 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 94 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 96 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 104 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 105 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 107 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 108 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 109 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 110 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 111 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 112 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 141 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 147 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 154 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 179 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 180 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 181 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 183 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 184 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 185 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 186 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 187 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 188 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 189 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 197 iš sekos SEQ ID NR.3; 198 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 204 iš sekos SEQ ID NR.3; 205 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 247 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 247 iš sekos SEQ ID NR.3; 248 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 250 iš sekos SEQ ID NR.3; 251 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 264 iš sekos SEQ ID NR.1, SEQ ID NR.2, arba SEQ ID NR.3; 265 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; and 286 iš sekos SEQ ID NR.1 arba SEQ ID NR.2; 

(ii) bent vienas pakeitimas yra parinktas iš grupės, susidedančios iš:
Nuo D iki A, nuo D iki G, nuo D iki V, nuo D iki L, nuo D iki I, nuo D iki F, nuo D iki S, nuo D iki Q, nuo D iki M, nuo D iki R, nuo E iki A, nuo E iki G, nuo E iki V, nuo E iki L, nuo E iki I, nuo E iki F, nuo E iki S, nuo E iki Q, nuo E iki N, nuo E iki D, nuo E iki M, nuo E iki R, nuo F iki A, nuo F iki G, nuo F iki V, nuo F iki L, nuo F iki I, nuo G iki A, nuo G iki P, nuo H iki A, nuo H iki G, nuo H iki V, nuo H iki L, nuo H iki I, nuo H iki F, nuo H iki M, nuo I iki A, nuo I iki V, nuo I iki G, nuo I iki C, nuo K iki A, nuo K iki G, nuo K iki V, nuo K iki L, nuo K iki I, nuo K iki M, nuo K iki H, nuo L iki A, nuo L iki V, nuo L iki G, nuo L iki C, nuo iki A, nuo N iki G, nuo N iki V, nuo N iki L, nuo N iki I, nuo N iki F, nuo P iki A, nuo P iki G, nuo P iki F, nuo R iki A, nuo R iki G, nuo R iki V, nuo R iki L, nuo R iki I, nuo R iki F, nuo R iki M, nuo R iki Q, nuo R iki S, nuo R iki K, nuo R iki H, nuo S iki A, nuo S iki G, nuo S iki V, nuo S iki L, nuo S iki I, nuo S iki F, nuo S iki M, nuo T iki A, nuo T iki G, nuo T iki V, nuo T iki L, nuo T iki I, nuo T iki F, nuo T iki M, nuo T iki S, nuo V iki A, nuo V iki G, nuo Y iki A, nuo Y iki G, nuo Y iki V, nuo Y iki L, nuo Y iki I, nuo Y iki F, nuo Y iki M, ir nuo Y iki T;
ir (arba)
(iii) bent vienas pakeitimas yra parinktas iš pakeitimų, kurie vyksta su Shiga toksino A subvieneto natyviomis pozicijomis, grupės, susidedančios iš: 
nuo K1 iki A, G, V, L, I, F, M arba H; nuo T4 iki A, G, V, L, I, F, M, arba S; nuo D6 iki A, G, V, L, I, F, S, Q arba R; nuo S8 iki A, G, V, I, L, F, arba M; nuo T9 iki A, G, V, I, L, F, M, arba S; nuo S9 iki A, G, V, L, I, F, arba M; nuo K11 iki A, G, V, L, I, F, M arba H; nuo T12 iki A, G, V, I, L, F, M, S, arba K; nuo S12 iki A, G, V, I, L, F, arba M; nuo S33 iki A, G, V, L, I, F, M, arba C; nuo S43 iki A, G, V, L, I, F, arba M; nuo G44 iki A arba L; nuo S45 iki A, G, V, L, I, F, arba M; nuo T45 iki A, G, V, L, I, F, arba M; nuo G46 iki A arba P; nuo D47 iki A, G, V, L, I, F, S, M, arba Q; nuo N48 iki A, G, V, L, M arba F; nuo L49 iki A, V, C, arba G; nuo Y49 iki A, G, V, L, I, F, M, arba T; nuo F50 iki A, G, V, L, I, arba T; nuo A51 iki V;nuo D53 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo V54 iki A, G, I, arba L; nuo R55 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo G56 iki A arba P; nuo 157 iki A, G, V, arba M; nuo L57 iki A, V, C, G, M, arba F; nuo D58 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo P59 iki A, G, arba F; nuo E60 iki A, G, V, L, I, F, S, Q, N, D, M, T, arba R; nuo E61 iki A, G, V, L, I, F, S, Q, N, D, M, arba R; nuo G62 iki A; nuo R84 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo V88 iki A arba G; nuo 188 iki A, V, C, arba G; nuo D94 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo S96 iki A, G, V, I, L, F, arba M; nuo T104 iki A, G, V, L, I, F, M; arba N; nuo A105 iki L; nuo T107 iki A, G, V, L, I, F, M, arba P; nuo S107 iki A, G, V, L, I, F, M, arba P; nuo L108 iki A, V, C, arba G; nuo S109 iki A, G, V, I, L, F, arba M; nuo T109 iki A, G, V, I, L, F, M, arba S; nuo G110 iki A; nuo S112 iki A, G, V, L, I, F, arba M; nuo D111 iki A, G, V, L, I, F, S, Q, arba T; nuo S112 iki A, G, V, L, I, F, arba M; nuo D141 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo G147 iki A; nuo V154 iki A arba G;nuo R179 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo T180 iki A, G, V, L, I, F, M, arba S; nuo T181 iki A, G, V, L, I, F, M, arba S; nuo D183 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo D184 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo L185 iki A, G, V arba C; nuo S186 iki A, G, V, I, L, F, arba M; nuo G187 iki A; nuo R188 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo S189 iki A, G, V, I, L, F, arba M; nuo D198 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo R204 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo R205 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K arba H; nuo S247 iki A, G, V, I, L, F, arba M; nuo Y247 iki A, G, V, L, I, F, arba M; nuo R248 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo R250 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo R251 iki A, G, V, L, I, F, M, Q, S, K, arba H; nuo D264 iki A, G, V, L, I, F, S, arba Q; nuo G264 iki A; ir nuo T286 iki A, G, V, L, I, F, M, arba S.

9. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-8 punktų, kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas apima arba susideda iš polipeptido, kuris yra parodomas vienoje iš:
sekos SEQ ID Nr. 5, kuris papildomai apima: (i) prijungtą arba įterptą heterologinio CD8+ T-ląstelių epitopą, kuris nepersidengia su bent vienu suardytu, endogeniniu B-ląstelių ir (arba) CD4+ T-ląstelių epitopo regionu; arba

sekos SEQ ID Nr: 4, kuris papildomai apima: (i) prijungtą arba įterptą heterologinio CD8+ T-ląstelių epitopą; ir (ii) bent vieną suardytą endogeninio B-ląstelių ir (arba) CD4+ T-ląstelių epitopą, kuris nepersidengia su prijungtu arba įterptu, heterologiniu CD8+ T-ląstelių epitopu.
10. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-9 punktų, kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas gali rodyti ribosomos inhibicinį aktyvumą pusės maksimalios inhibicinės koncentracijos (IC50) dydžio, esant 10000 pikomolių arba mažiau.
11. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-10 punktų, kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas apima vieną arba daugiau mutacijų, susijusių su natūraliai esančio A subvieneto iš Shiga toksinų šeimos, kurios pakeičia Shiga toksino efektorinio polipeptido fermentinį aktyvumą, mutacija parinkta bent iš vienos amino rūgšties liekanos panaikinimo, įterpimo ar pakeitimo; pasirinktinai kur viena ar daugiau mutacijų sumažina arba visiškai panaikina Shiga toksino efektorinio polipeptido citotoksiškumą.

12. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-11 punktų, kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas apima:

Shiga toksino A1 fragmento regioną, turintį galinę karboksigrupę ir
suardytą furiną skaldantį fragmentą, esantį prie A1 fragmento regiono karboksigrupės galo.

13. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 12 punktą, kur suardytas furiną skaldantis fragmentas apima vieną ar daugiau mutacijų, susijusių su gamtinio tipo Shiga toksino A subvienetu, kur mutacija pakeičia bent vieną aminorūgšties liekaną gamtinio fragmento regione išdėstytame
248-251 į Shiga panašaus 1 toksino A subvienete (SEQ ID Nr. 1) arba Shiga toksine (SEQ ID Nr. 2), arba 
247-250 į Shiga panašaus 2 toksino A subvienete (SEQ ID Nr.3).

14. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 12 arba 13 punktą, kur suardytas furiną skaldantis fragmentas apima aminorūgšties liekanos pakeitimą, susijusį su gamtinio tipo Shiga toksino A subvienetu, furiną skaldančios dalies fragmente; pasirinktinai kur amino rūgšties liekanos pakeitimas furiną skaldančios dalies fragmente yra neįkrauta teigiamai arginino liekana, o aminorūgšties liekana parinkta iš grupės, susidedančios iš: alanino, glicino, prolino, serino, treonino, aspartato, asparagino, glutamato, glutamiono, cisteino, izoleucino, leucino, metionino, valino, fenilalanino, triptišano ir tirozino. 
15. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-9 punktų, kuris apima arba susideda iš polipeptido, parodyto bet kurioje iš sekų SEQ ID Nr. 6-27, 29-32, 340-354, ir 370-438.
16. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 15 punktą, kuris apima arba susideda iš polipeptido, parodyto sekoje SEQ ID Nr. 12.

17. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 15 punktą, kuris apima arba susideda iš polipeptido, parodyto bet kurioje iš sekų: SEQ ID Nr. 6-10, 13-27, 29-32, 340-354, ir 370-438.

18. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 17 punktą, kuris apima arba susideda iš polipeptido, parodyto sekoje SEQ ID Nr. 13.

19. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal 17 punktą, kuris apima arba susideda iš polipeptido, parodyto sekoje SEQ ID Nr. 31.

20. Ląstelės taikinio molekulė, apimanti:
i) rišimosi sritį, kuri gali specifiškai surišti biomolekulės ekstraceliuliarinį taikinį, fiziškai susiporavusį su ląstelės celiurialiniu paviršiumi, ir

ii) Shiga toksino efektorinį polipeptidą pagal bet kurį iš 1-19 punktų.

21. Ląstelės taikinio molekulė pagal 20 punktą, kur rišimosi sritis apima imunoglobulino tipo rišimosi sritį; pasirinktinai kur imunoglobulino tipo rišimosi sritis apima polipeptidą, parinktą iš grupės, kuri susideda iš: 
vieno domeno antikūnio fragmento, vienos grandinės kintamojo fragmento, antikūnio kintamojo fragmento, papildomo nustatomo regiono 3 fragmento, apibrėžto FR3-CDR3-FR4 polipeptido, Fd fragmento, antigeno rišimosi fragmento, Armadillo pakartotinio polipeptido, išvestinio fibronektino 10-tasis fibronektino tipo III domeno, ankiriną atkartojančio motyvo domeno, žemo tankio lipoproteino receptoriaus darinio A domeno, lipokalino, Kunitz domeno, išvestinio iš A proteino Z domeno, gama-B kristalinės išvestinės domeno, ubikvitino išvestinės domeno, Sac7d-išvestinio polipeptido, Fyn-išvestinio SH2 domeno, miniproteino, C tipo lectino tipo domeno platformos, dirbtinio antikūnį mėgdžiojančio junginio ir bet kurio genetiškai modifikuotos ar perdirbtos dalies iš bet kurio sukurto junginio, kuris išlaiko rišimosi funkcionalumą.
22. Ląstelės taikinio molekulė pagal 20 punktą, kuriame rišimosi sritis apima autonomišką VH domeną, sunkiosios grandinės antikūno domeną, kuris išvestas iš kamelidinio VHH fragmento arba VH domeno fragmento, sunkiosios grandinės antikūno domeną, kuris išvestas iš kartilaginių žuvų, imunoglobulino naujo antigeno receptoriaus (IgNAR), VNAR fragmento, multimerizuoto scFv fragmento (dvikūnio, trikūnio, tetrakūnio), bivalentinio minikūno, bispecifinio tandemo scFv, bispecifinio tandemo VHH, arba bispecifinio minikūno.

23. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-22 punktų, kuri apima molekulės liekaną, sujungtą su karboksi galo dalimi iš Shiga toksino efektorinio polipeptido; pasirinktinai kur molekulės liekana apima bent vieną aminorūgštį, kuri susiriša su Shiga toksino efektorinio polipeptido molekulės liekana taip, kad minėta molekulės liekana ir Shiga toksino efektorinis polipeptidas yra sujungti ir sudaro nenutrūkstamą polipeptidą.

24. Ląstelės taikinio molekulė pagala 23 punktą, kur molekulės liekana apima arba susideda iš rišimosi srities, arba kur molekulės liekana yra citotoksiška.
25. Ląstelės taikinio molekulė pagal 24 punktą, kur Shiga toksino efektorinis polipeptidas yra necitotoksiškas, o molekulės liekana yra citotoksiška.

26. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį 20-25 punktą, kur po ląstelės taikinio molekulės įvedimo į ląstelę, fiziškai suporuotą su ekstraceliularine taikinio biomolekule iš rišimosi stities, ląstelės taikinio molekulė gali sukelti ląstelės žūtį.
27. Ląstelės taikinio molekulė pagal 26 punktą, kur minėta ląstelė arba pirma ląstelių populiacija yra fiziškai suporuota su minėta ekstraceliuliarine taikinio molekule kovalentiniu ir (arba) nekovalentiniu tarpmolekulinės sąveikos būdu, kuris prijungia ekstraceliuliarinę taikinio molekulę arba jos dalį į ląstelės išorinę dalį; arba kur minėta ekstraceliuliarinė taikinio biomolekulė yra integrali membranos baltymo dalis arba periferinės membranos baltymas, išreikštas ląstele arba pirmosios išvestinės populiacijos ląstelėmis.
28. Ląstelės taikinio molekulė pagal 26 arba 27 punktą, kur ląstelės taikinio molekulė gali rodyti citotoksinį efektą, kuris mažiausiai 3 kartus yra didesnis pirmojoje ląstelių populiacijoje, kurios nariai yra fiziškai suporuoti su ekstraceliuliarinėmis taikinio biomolekulėmis iš rišimosi srities, palyginus su antrosios populiacijos ląstelėmis, kurios nariai nėra fiziškai suporuoti su bet kuria ekstraceliularine rišimosi srities biomolekule.

29. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-28 punktų, kur rišimosi sritis gali susirišti su ekstraceliuliarine taikinio biomolekule, parinkta iš grupės, susidedančios iš: CD20, CD22, CD40, CD74, CD79, CD25, CD30, HER2/neu/ErbB2, EGFR, EpCAM, EphB2, prostatos specifinio membranos antigeno, Cripto, CDCP1,endoglino, fibroblasto aktyvuojančio baltymo, Lewis-Y, CD19, CD21, CS1/SLAMF7, CD33, CD52, CD133, gpA33, mucino, TAG-72,tirozino-protein kinazės transmembranos receptoriaus, karboanhidrazės IX, foliatą surišančio baltymo, gangliozido GD2, gangliozido GD3, gangliozido GM2, gangliozido Lewis-Y2, VEGFR, Alpha V beta3, Alpha5beta1, Erb3, c-MET, IGF1R, EphA3, TRAIL-R1, TRAIL-R2, RANK, tenascino, CD64, mezotelino, BRCA1, tirozinazės, TRP-1, TRP-2, MAGE-1, MAGE-3, GAGE-1/2, BAGE, RAGE, NY-ESO-1, CDK-4, beta-catenino, MUM-1, kaspazės-8, KIAA0205, HPVE6, SART-1, PRAME, karcino embrioninio antigeno, prostatos specifinio antigeno, prostatos kamininių ląstelių antigeno, žmogaus aspartil (asparagil) beta-hidrolazės, EphA2, HER3/ErbB-3, MUC1, MART-1/MelanA, gp100, tirozinazės asocijuoto antigeno, HPV-E7, Epstein-Barr viruso antigeno, Bcr-Ab1, alpha-fetoproteino antigeno, 17-A1, šlapimo pūslės naviko antigeno, CD38, CD15, CD23, CD45, CD53, CD88, CD129, CD183, CD191, CD193, CD244, CD294, CD305, C3AR, IL-1R, galektino-9, mrp-14, NKG2D, PD-L1, Siglec-8, Siglec-10, CD49d, CD13, CD44, CD54, CD63, CD69, CD123, TLR4, FceRIa, IgE, CD107a, CD203c, CD14, CD68, CD80, CD86, CD105, CD115, F4/80, ILT-3, galektino-3, CD11a-c, GITRL, MHC klasės I molekulės, MHC klasės II molekulės, CD284, CD107-Mac3, CD195, HLA-DR, CD16/32, CD282, CD11c, ir bet kurio iš bet kurio šio aukščiau paminėto imunogeninio fragmento. 
30. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-29 punktų, kuri apima ryšio peptidą, parodytą sekoje SEQ ID Nr. 540-543, 544-550, arba 553-559.

31. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-30 punktų, kur rišimosi sritis apima polipeptido seką, parinktą iš bet kurios sekos SEQ ID Nr. 83-339.

32. Ląstelės taikinio molekulė pagal 31 punktą, kur rišimosi sritis apima:
a) sunkiosios grandinės kintamąjį (VH) domeną, apimantį: (i) HCDR1, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 102, SEQ ID Nr. 108, SEQ ID Nr. 114, SEQ ID Nr. 120 arba SEQ ID Nr. 124; (ii) HCDR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 103, SEQ ID Nr. 115, arba SEQ ID Nr. 125; o taip pat (iii) HCDR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 104, SEQ ID Nr. 109, SEQ ID Nr. 111, SEQ ID Nr. 116, SEQ ID Nr. 121 arba SEQ ID Nr. 126; ir

b) lengvosios grandinės kintamąjį (VL) domeną, apimantį: (i) LCDR1, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 105, SEQ ID Nr. 110, SEQ ID Nr. 112, SEQ ID Nr. 117, arba SEQ ID Nr. 127; (ii) LCDR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta SEQ ID Nr. 106, SEQ ID Nr. 118, SEQ ID Nr. 122 arba SEQ ID Nr. 128; o taip pat (iii) LCDR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 107, SEQ ID Nr. 113, SEQ ID Nr. 119, SEQ ID Nr. 123 arba SEQ ID Nr. 129.

33. Ląstelės taikinio molekulė pagal 31 punktą, kur rišimosi sritis apima:

a) sunkiosios grandinės kintamąjį (VH) domeną, kuris apima: (i) HCDR1, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 283, SEQ ID Nr. 289, SEQ ID Nr. 295 arba SEQ ID Nr. 301; (ii) HCDR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 284, SEQ ID Nr. 290, SEQ ID NO: 296 arba SEQ ID Nr. 302; o taip pat (iii) HCDR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 285, SEQ ID Nr. 291, SEQ ID Nr. 297 arba SEQ ID Nr. 303; ir

b) lengvosios grandinės kintamąjį domeną (VL), apimantį (i) LCDR1, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 286, SEQ ID Nr. 292 arba SEQ ID Nr. 298;(ii) LCDR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 287, SEQ ID Nr. 293 arba SEQ ID Nr. 299; ir (iii) LCDR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 288, SEQ ID Nr. 294 arba SEQ ID Nr. 300;

arba
a) sunkiosios grandinės kintamojo domeną (VH), kuris apima: (i) HABR1, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 261, SEQ ID Nr. 268 arba SEQ ID Nr. 274; (ii) HABR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 262, SEQ ID Nr. 269, arba SEQ ID Nr. 275; o taip pat (iii) HABR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 263, SEQ ID Nr. 267, SEQ ID Nr. 270 arba SEQ ID Nr. 276; ir

b) lengvosios grandinės kintąmąjį domeną (VL), kuris apima: (i) LABR1, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 264, SEQ ID Nr. 271 arba SEQ ID Nr. 277; (ii) LABR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 265, SEQ ID Nr. 272, arba SEQ ID Nr. 278; taip pat (iii) LABR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 266, SEQ ID Nr. 273 arba SEQ ID Nr. 279;

arba
a) sunkiosios grandinės kintąmąjį domeną (VHH), kuris apima: (i) HABR1, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 280; (ii) HABR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 281; taip pat (iii) HABR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 282.

34. Ląstelės taikinio molekulė pagal 31 punktą, kur rišimosi sritis apima:

a) sunkiosios grandinės kintąmąjį domeną (VH), kuris apima: (i) HCDR1, apimantį arba sudarytą iš vienos iš aminorūgščių sekų, kaip parodyta SEQ ID Nr. 225, SEQ ID Nr. 231 arba SEQ ID Nr. 237; (ii) HCDR2, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 226, SEQ ID Nr. 232, arba SEQ ID Nr. 238; taip pat (iii) HCDR3, apimantį arba sudarytą iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 227, SEQ ID Nr. 233, arba SEQ ID Nr. 239; taip pat

b) lengvosios grandinės kintamąjį domeną (VL), kuris apima: (i) LCDR1, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 228, SEQ ID Nr. 234 arba SEQ ID Nr. 240; (ii) LCDR2, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 229, SEQ ID Nr. 235 arba SEQ ID Nr. 241; taip pat (iii) LCDR3, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 230, SEQ ID Nr. 236, arba SEQ ID Nr. 242;

arba
a) sunkiosios grandinės kintamąjį domeną (VH), kuris apima: (i) HABR1, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 189, SEQ ID Nr. 195, SEQ ID Nr. 201, SEQ ID Nr. 207, SEQ ID Nr. 213, arba SEQ ID Nr. 219; (ii) HABR2, apimantį arba sudarytą iš vienos iš aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 190, SEQ ID Nr. 196, SEQ ID Nr. 202, SEQ ID Nr. 208, SEQ ID Nr. 214, arba SEQ ID Nr. 220; taip pat (iii) HABR3, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 191, SEQ ID Nr. 197, SEQ ID Nr. 203, SEQ ID Nr. 209, SEQ ID Nr. 215 arba SEQ ID Nr. 221; ir
b) lengvosios grandinės kintamąjį domeną (VL), kuris apima (i) LABR1, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 192, SEQ ID Nr. 198, SEQ ID Nr. 204, SEQ ID Nr. 210, SEQ ID Nr. 216, arba SEQ ID Nr. 222; (ii) LABR2, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 193, SEQ ID Nr. 199, SEQ ID Nr. 205, SEQ ID Nr. 211, SEQ ID Nr. 217 arba SEQ ID Nr.223; taip pat (iii) LABR3, apimantį arba sudarytą iš vienos aminorūgščių sekos, kaip parodyta sekoje SEQ ID Nr. 194, SEQ ID Nr. 200, SEQ ID Nr. 206, SEQ ID Nr. 212, SEQ ID Nr. 218 arba SEQ ID Nr. 224.

35. Ląstelės taikinio molekulė pagal 31 punktą, kur rišimosi sritis apima arba sudaryta iš polipeptidų, esančių bet kurioje iš: 

(i) aminorūgščių 1-245 iš bet kurios sekos SEQ ID Nr. 33, 64, ir 65; 
(ii) aminorūgščių 269-513 iš bet kurios sekos SEQ ID Nr. 40 ir 80; arba

(iii) aminorūgščių 269-520 arba 269-521 iš bet kurios sekos SEQ ID Nr. 36, 66 ir 67.

36. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-35 punktų, kuri apima Shiga toksino efektorinį polipeptidą, apimantį arba sudarytą iš sekos SEQ ID Nr. 13.

37. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-35 punktų, kuri apima arba sudaryta iš polipeptidų, parodytų bet kurioje iš sekų SEQ ID Nr. 43-62, 64-82, 439-500 ir 502-513.

38. Ląstelės taikinio molekulė pagal 37 punktą, kuri apima arba yra sudaryta iš polipeptido, parodyto bet kurioje iš sekų SEQ ID Nr. 44, 82 arba 453.

39. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-38 punktų, esanti homo-multimero arba hetero-multimero pavidalo.

40. Ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-39 punktų, kuri yra farmaciškai priimtinos druskos pavidalo arba ištirpinta.

41. Farmacinė kompozicija, kuri apima:

Shiga toksino efektorinį polipeptidą pagal bet kurį iš 1-19 punktų arba ląstelės taikinio molekulę pagal bet kurį iš 20-40 punktų, ir bent vieną farmaciškai priimtiną pagalbinę medžiagą arba nešiklį.

42. Diagnostinė kompozicija, kuri apima ląstelės taikinio molekulę pagal bet kurį iš 20-40 punktų ir aptikimą skatinantį agentą.

43. Polinukleotidas, galintis koduoti Shiga toksino efektorinį polipeptidą pagal bet kurį iš 1-19 punktų arba ląstelės taikinio molekulę pagal bet kurį iš 20-40 punktų, arba jų komplementas.

44. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-19 punktų, ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-40 punktų arba farmacinė kompozicija pagal 41 punktą, skirti panaudoti ligos arba sutrikimų gydymui, taip pat paciento būklės pagerinimui.

45. Shiga toksino efektorinis polipeptidas pagal bet kurį iš 1-19 punktų, ląstelės taikinio molekulė pagal bet kurį iš 20-40 punktų arba farmacinė kompozicija pagal 
41 punktą, skirta panaudoti vėžio, naviko, imuniniam sutrikimo ir miokrobinės infekcijos gydymui ar prevencijai; pasirinktinai kur vėžys yra parinktas iš grupės, susidedančios iš:
kaulų vėžio, krūties vėžio, centrinės / periferinės nervų sistemos vėžio, skrandžio ir dvylikapirštės žarnos vėžio, lytinių organų ląstelių vėžio, tonzilių vėžio, galvos-kaklo vėžio, kraujo vėžio, inkstų ir šlapimo trakto vėžio, kepenų vėžio, plaučių ir pleuros vėžio, prostatos vėžio, sarkomos, odos vėžio, gimdos kaklelio vėžio, 
arba kur imuninis sutrikimas yra parinktas iš grupės, susidedančios iš: 
amiloidozės, ankilozinio spondilito, astmos, Krono ligos, diabeto, transplantanto atmetimo, transplantanto sukeliamos prieš šeimininką ligos, Hašimoto tiroidito, hemolizinio ureminio sindromo su ŽIV susijusios ligos, raudonosios vikligės, išsėtinės sklerozės, poliartrito, psoriazės, psoriazinio artrito, reumatoidinio artrito, sklerodermijos, spesinio šoko, Sjogreno sindromo, opinio kolito ir vaskulito. 
46. Shiga toksino efektoriaus polipeptido pagal bet kurį iš 1-19 punktų, ląstelės taikinio molekulės pagal bet kurį iš 20-40 punktų, farmacinės kompozicijos pagal 41 punktą, arba diagnostinės kompozicijos pagal 42 punktą panaudojimas in vitro ligos, sutrikimo ar būklės diagnozei, prognozei ar jų apibūdinimui. 
