1. Genų inžinerijos būdu sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas, kuris apima:

nukreipiančią RNR, apimančią

(i) pirmąjį regioną, komplementarų taikinio vietai eukariotinės chromosomos sekoje, kuris gali poruotis su taikinio vieta, kuris apima nuo maždaug 10 nukleotidų iki daugiau nei 25 nukleotidų,

ii) antrąjį regioną, kuris sudaro stiebo ir kilpos struktūrą, ir

iii) trečiąjį regioną, kuris iš esmės yra viengrandis,

kur (i), (ii) ir (iii) yra išsidėstę 5 '- 3' kryptimi, o nukreipianti RNR apima dvi atskiras molekules,

kur baltymo-RNR kompleksas susidaro tarp nukreipiančios RNR ir II tipo CRISPR/Cas9 baltymo, kuris, be to, dar apima branduolio lokalizacijos signalą, ir

nukreipiančioji RNR sąveikauja su II tipo CRISPR/Cas9 baltymu, nukreipdama baltymą į konkrečią taikinio vietą.

2. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 1 punktą, kur nukreipiančios RNR pirmoji molekulė apima pirmąjį nukreipiančios RNR regioną ir 
 pusę nukreipiančios RNR antrojo regiono stiebo struktūros.
3. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 1 arba 2 punktą, kur nukreipiančios RNR antroji molekulė apima kitą pusę nukreipiančios RNR antrojo regiono stiebo struktūros ir trečiąjį nukreipiančios RNR regioną.

4. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį iš 1-3 punktų, kur antrasis nukreipiančios RNR regionas yra nuo maždaug 16 iki maždaug 60 nukleotidų ilgio.
5. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį iš 1-4 punktų, kur trečiasis nukreipiančios RNR regionas yra nuo maždaug 5 iki maždaug 60 nukleotidų ilgio.
6. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį iš 1-5 punktų, kur II tipo CRISPR/Cas9 baltymas apima tik vieną funkcionalų nukleazės domeną.
7. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 6 punktą, kur II tipo CRISPR/Cas9 baltymas apima nefunkcionalų RuvC tipo domeną.

8. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 6 punktą, kur II tipo CRISPR/Cas9 baltymas apima nefunkcionalų HNH tipo domeną.
9. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur II tipo CRISPR/Cas9 baltymas yra iš Strepcoccus rūšies.
10. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 9 punktą, kur II tipo CRISPR/Cas9 baltymas yra iš Streptococcus pyogenes. 
11. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį ankstesnį punktą, kur BLS yra išsidėstęs RNR nukreipiamos endonukleazės C gale.

12. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur II tipo CRISPR/Cas9 baltymas yra koduojamas DNR, kuri yra optimizuota raiškai eukariotuose.

13. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 12 punktą, kur DNR yra funkciškai sujungta su promotoriaus kontroline seka, skirta raiškai eukariotuose.
14. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 12 arba 13 punktą, kur DNR, koduojanti sukonstruotą RNR nukreipiamą endonukleazę, yra patalpinta į vektorių.
15. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur nukreipiančią RNR koduoja DNR, funkciškai sujungta su promotoriaus kontroline seka, skirta raiškai eukariotuose.
16. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 15 punktą, kur DNR, koduojanti nukreipiančią RNR, yra patalpinta į vektorių.

17. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur taikinio vieta yra kryptimi į viršų nuo pro-skirtukui artimo motyvo (PAM).
18. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 17 punktą, kur PAM yra iškart krytimi žemyn nuo taikinio vietos.
19. Sukonstruotas RNR nukreipiamos endonukleazės kompleksas pagal 17 arba 18 punktą, kur PAM yra NGG arba NGGNG, kur N yra bet kuris nukleotidas.

20. Sukonstruoto RNR nukreipiamos endonukleazės komplekso pagal bet kurį ankstesnį punktą ir, pasirinktinai, bent vieno donorinio polinukleotido, apimančio donorinę seką, skirtą chromosomų sekos modifikavimui, panaudojimas, kur:
panaudojimas neapima žmogaus gonocitų linijos genetinio identiškumo modifikavimo proceso, kur panaudojimas neapima žmogaus embrionų panaudojimo pramoniniu ar komerciniu tikslais ir, kur šis būdas neapima žmogaus ar gyvūno gydymo chirurginiu ar terapijos būdu.

21. Panaudojimas pagal 20 punktą, kur chromosominė seka yra ištaisoma DNR reparacijos proceso metu, tokiu būdu, kad chromosominė seka yra modifikuojama bent vieno nukleotido iškritos, bent vieno nukleotido intarpo, bent vieno nukleotido pakeitimo arba jų derinio būdu.

22. Panaudojimas pagal 21 punktą, kur DNR reparacijos procesas yra nehomologinių DNR galų sujungimo (NHEJ) reparacijos procesas.

23. Panaudojimas pagal 21 punktą, be to, dar apimantis donorinį polinukleotidą, apimantį kryptimi aukštyn ir kryptimi žemyn sekas, kuriose DNR reparacijos procesas yra homologija grindžiamas ištaisymas (HDR), o donorinė seka yra įterpiama į chromosomos seką.
24. Panaudojimas pagal bet kurį iš 20-23 punktų, kur chromosominė seka yra eukariotinėje ląstelėje, kur eukariotinė ląstelė yra žmogaus ląstelė, žinduolio ląstelė, neįskaitant žmogaus ląstelės, arba stuburinio gyvūno, kito, nei žinduolis, ląstelė.

25. Panaudojimas pagal bet kurį iš 20-23 punktų, kur chromosominė seka yra eukariotinėje ląstelėje, kur eukariotinė ląstelė yra bestuburio ląstelė, vabzdžio ląstelė, augalų ląstelė, mielių ląstelė arba vienaląsčio eukariotinio organizmo ląstelė.
26. Panaudojimas pagal 25 punktą, kur eukariotinė ląstelė yra augalo ląstelė. 

27. Panaudojimas pagal bet kurį iš 20-23 punktų, kur chromosominė seka yra žinduolio embrione, neapimant žmogaus embriono.
