1. Surišantis baltymas, apimantis keturias polipeptidines grandines, kurios suformuoja tris antigeno surišimo vietas, kurios specifiškai suriša vieną arba daugiau ŽIV tikslinių baltymų, kur pirmoji polipeptidinė grandinė apima struktūrą, pavaizduotą formule: 
VL2-L1-VL1-L2-CL [I]
ir antroji polipeptidinė grandinė apima struktūrą, pavaizduotą formule: 
VH1-L3-VH2-L4-CH1-lankstas-CH2-CH3 [II],
ir trečioji polipeptidinė grandinė apima struktūrą, pavaizduotą formule: 
VH3-CH1-lankstas-CH2-CH3 [III]
ir ketvirtoji polipeptidinė grandinė apima struktūrą, pavaizduotą formule: 
VL3-CL [IV],
kur:
VL1 yra pirmasis imunoglobulino lengvosios grandinės kintamas domenas;

VL2 yra antrasis imunoglobulino lengvosios grandinės kintamas domenas;

VL3 yra trečias imunoglobulino lengvosios grandinės kintamas domenas;

VH1 yra pirmasis imunoglobulino sunkiosios grandinės kintamas domenas;

VH2 yra antrasis imunoglobulino sunkiosios grandinės kintamas domenas;

VH3 yra trečias imunoglobulino sunkiosios grandinės kintamas domenas;

CL yra imunoglobulino lengvosios grandinės pastovioji sritis;

CH1 yra imunoglobulino CH1 sunkiosios grandinės pastovioji sritis;

CH2 yra imunoglobulino CH2 sunkiosios grandinės pastovioji sritis;

CH3 yra imunoglobulino CH3 sunkiosios grandinės pastovioji sritis;

lankstas yra imunoglobulino lanksto sritis, jungianti CH1 ir CH2 domenus; ir

L1, L2, L3 ir L4 yra aminorūgščių jungtukai;

ir kur polipeptidas, kurio formulė I, ir polipeptidas, kurio formulė II, suformuoja tarpusavio lengvosios grandinės ir sunkiosios grandinės porą, ir 
kur: 
(a) VL1 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 500 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 501 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 274 seką; VL2 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 275 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 276 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 277 seką; VL3 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 266 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 267 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 268 seką; VH1 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 254 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 255 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 256 seką; VH2 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 257 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 258 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 259 seką; ir VH3 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 248, seką CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 497 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 250 seką; arba

(b) VL1 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 500 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 501 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 274 seką; VL2 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 275 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 276 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 277 seką; VL3 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 269 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 270 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 271 seką; VH1 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 254 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 255 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 256 seką; VH2 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 257 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 258 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 259 seką; ir VH3 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 251 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 252 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 253 seką; arba

(c) VL1 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 275 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 276 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 277 seką; VL2 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 500 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 501 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 274 seką; VL3 apima CDR-L1, apimančią SEQ ID Nr. 269 seką, CDR-L2, apimančią SEQ ID Nr. 270 seką, ir CDR-L3, apimančią SEQ ID Nr. 271 seką; VH1 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 257 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 258 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 259 seką; VH2 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 254 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 255 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 256 seką; ir VH3 apima CDR-H1, apimančią SEQ ID Nr. 251 seką, CDR-H2, apimančią SEQ ID Nr. 252 seką, ir CDR-H3, apimančią SEQ ID Nr. 253 seką.

2. Surišantis baltymas pagal 1 punktą, kur:

(a) VL1 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 518 seką; VL2 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 519 seką; VL3 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 512 seką; VH1 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 504 seką; VH2 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 506 seką; ir VH3 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 502 seką; arba

(b) VL1 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 518 seką; VL2 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 519 seką; VL3 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 513 seką; VH1 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 504 seką; VH2 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 506 seką; ir VH3 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 503 seką; arba

(c) VL1 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 519 seką; VL2 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 518 seką; VL3 apima lengvosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 513 seką; VH1 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 506 seką; VH2 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 504 seką; ir VH3 apima sunkiosios grandinės kintamą domeną, apimantį SEQ ID Nr. 503 seką.

3. Surišantis baltymas pagal 1 arba 2 punktą, kur:

a) antrosios polipeptidinės grandinės CH3 domenas apima aminorūgščių pakeitimus, esančius pozicijose, atitinkančiose žmogaus IgG1 354 ir 366 pozicijas pagal ES indeksą, kur aminorūgščių pakeitimai yra S354C ir T366W; ir kur trečiosios polipeptidinės grandinės CH3 domenas apima aminorūgščių pakeitimus pozicijose, atitinkančiose žmogaus IgG1 349, 366, 368 ir 407 pozicijas pagal ES indeksą, kur aminorūgščių pakeitimai yra Y349C, T366S, L368A ir Y407V; arba

b) antrosios polipeptidinės grandinės CH3 domenas apima aminorūgščių pakeitimus, esančius pozicijose, atitinkančiose žmogaus IgG1 349, 366, 368 ir 407 pozicijas pagal ES indeksą, kur aminorūgščių pakeitimai yra Y349C, T366S, L368A ir Y407V ; ir kur trečiosios polipeptidinės grandinės CH3 domenas apima aminorūgščių pakeitimus pozicijose, atitinkančiose žmogaus IgG1 354 ir 366 pozicijas pagal ES indeksą, kur aminorūgščių pakeitimai yra S354C ir T366W.

4. Surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1 - 3 punktų, kur antrosios ir trečiosios polipeptidinių grandinių CH3 domenai apima aminorūgščių pakeitimus, esančius pozicijose, atitinkančiose žmogaus IgG1 428 ir 434 pozicijas pagal ES indeksą, kur amino rūgščių pakeitimai yra M428L ir N434S.

5. Surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1 - 4 punktų, kur:

(a) bent vienas iš L1, L2, L3 arba L4 nepriklausomai yra 0 aminorūgščių ilgio; arba

(b) L1, L2, L3 arba L4 yra nepriklausomai bent vienos amino rūgšties ilgio.

6. Surišantis baltymas pagal 5 punktą, kur L1, L2, L3 ir (arba) L4 apima seką Asp-Lys-Thr-His-Thr (SEQ ID Nr. 525).

7. Surišantis baltymas, apimantis pirmąją polipeptidinę grandinę, antrąją polipeptidinę grandinę, trečiąją polipeptidinę grandinę ir ketvirtąją polipeptidinę grandinę, kur:

(a) pirmoji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 4 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 4 aminorūgščių sekai; antroji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 3 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 3 aminorūgščių sekai; trečioji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 1 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 1 aminorūgščių sekai; ir ketvirtoji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 2 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 2 aminorūgščių sekai;

(b) pirmoji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 12 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 12 aminorūgščių sekai; antroji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 11 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 11 aminorūgščių sekai; trečioji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 9 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 9 aminorūgščių sekai; ir ketvirtoji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 10 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 10 aminorūgščių sekai;

(c) pirmoji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 20 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 20 aminorūgščių sekai; antroji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 19 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 19 aminorūgščių sekai; trečioji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 17 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 17 aminorūgščių sekai; ir ketvirtoji polipeptidinė grandinė apima SEQ ID Nr. 18 aminorūgščių seką arba aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška SEQ ID Nr. 18 aminorūgščių sekai.

8. Izoliuota nukleorūgšties molekulė, apimanti nukleotidų seką, koduojančią surišantį baltymą pagal bet kurį iš 1 - 7 punktų.

9. Raiškos vektorius, apimantis nukleorūgšties molekulę pagal 8 punktą.

10. Vektorių sistema, apimanti vieną arba daugiau vektorių, koduojančių pirmąją, antrąją, trečiąją ir ketvirtąją surišančio baltymo polipeptidinę grandinę pagal bet kurį iš 1 - 7 punktų, kur pasirinktinai:

a) vektorių sistema apima pirmąjį vektorių, koduojantį pirmąją surišančio baltymo polipeptidinę grandinę, antrąjį vektorių, koduojantį antrąją surišančio baltymo polipeptidinę grandinę, trečiąjį vektorių, koduojantį trečiąją surišančio baltymo polipeptidinę grandinę, ir ketvirtąjį vektorių koduojanti ketvirtąją surišančio baltymo polipeptidinę grandinę arba

(b) vektorių sistema apima pirmąjį vektorių, koduojantį pirmąją ir antrąją surišančio baltymo polipeptidines grandines, ir antrąjį vektorių, koduojantį trečiąją ir ketvirtąją surišančio baltymo polipeptidines grandines.

11. Izoliuota ląstelė šeimininkė, apimanti nukleorūgšties molekulę pagal 8 punktą, raiškos vektorių pagal 9 punktą arba vektorių sistemą pagal 10 punktą, kur, pasirinktinai, ląstelė šeimininkė yra žinduolio ląstelė arba vabzdžio ląstelė.

12. Surišančio baltymo gamybos būdas, būdas, apimantis:

a) ląstelės šeimininkės pagal 11 punktą kultivavimą, esant tokioms sąlygoms, kuriomis ląstelė šeimininkė ekspresuotų surišantį baltymą; ir

b) surišančio baltymo išskyrimas iš ląstelės šeimininkės.

13. Surišantis baltymas pagal bet kurį iš 1 - 7 punktų, skirtas naudoti taikant paciento ŽIV infekcijos prevencijos ir (arba) gydymo būdą, apimantis įvedimą pacientui terapiškai veiksmingo surišančio baltymo kiekio, kur surišantis baltymas pasirinktinai yra įvedamas kartu su standartine antiretrovirusine terapija, ir kur pacientas, pasirinktinai, yra žmogus.
