1. Infektyvus arenaviruso virusinis vektorius, kuriame atviras arenaviruso skaitymo rėmelis yra pašalintas ir pakeistas nukleotidine seka, parinkta iš grupės, kurią sudaro:
a. nukleotidinė seka, koduojanti HBV HBc baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
b. nukleotidinė seka, koduojanti sulietus HBV HBs ir HBc baltymus arba jų antigeninius fragmentus; ir
c. nukleotidų seka, koduojanti HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
kur virusinis vektorius geba sukelti T ląstelių atsaką, nukreiptą prieš HBV HBc baltymą, sulietus HBV HBs ir HBc baltymus, HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą.

2. Virusinis vektorius pagal 1 punktą, kur
(i) HBc baltymas arba jo antigeninis fragmentas apima aminorūgščių seką, kuri yra 80%, 81%, 82%, 83%, 84%, 85%, 86%, 87%, 88%, 89%, 90%, 91%, 92%, 93%, 94%, 95%, 96%, 97%, 98%, 99% arba 100% identiška aminorūgščių sekai, koduojamai nukleotidinės sekos SEQ ID Nr. 2;
(ii) HBV HBs ir HBc baltymų arba jų antigeninių fragmentų suliejimas apima aminorūgščių seką, kuri yra 80%, 81%, 82%, 83%, 84%, 85%, 86%, 87%, 88%, 89%, 90%, 91%, 92%, 93%, 94%, 95%, 96%, 97%, 98%, 99% arba 100% identiška aminorūgščių sekai, koduojamai nukleotidinės sekos SEQ ID Nr. 3; arba
(iii) pre-S2/S baltymas arba jo antigeninis fragmentas apima aminorūgščių seką, kuri yra 80%, 81%, 82%, 83%, 84%, 85%, 86%, 87%, 88%, 89%, 90%, 91%, 92%, 93%, 94%, 95%, 96%, 97%, 98%, 99% arba 100% identiška aminorūgščių sekai, koduojamai nukleotidinės sekos SEQ ID Nr. 1.

3. Virusinis vektorius pagal 1 punktą, apimantis mažiausiai dvi arba bent tris iš:
a. nukleotidinės sekos, koduojančios HBV HBc baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
b. nukleotidinės sekos, koduojančios sulietus HBV HBs ir HBc baltymus arba jų antigeninius fragmentus; ir
c. nukleotidinės sekos, koduojančios HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
pasirinktinai, kur nukleotidinių sekų raiškos pasekoje pagaminamas antigeninis baltymų kompleksas, kuris sukelia neutralizuojančių antikūnų titrų padidėjimą lyginant su baltymų komplekso komponentų individualia raiška.

4. Virusinis vektorius pagal bet kurį iš 1-3 punktų, kur arenavirusas yra:
(i) limfocitinio choriomeningito virusas;
(ii) negeba replikuotis ir yra sukonstruotas taip, kad talpintų genomą, kuris geba amplifikuotis ir vykdyti savo genetinės informacijos raišką infekuotose ląstelėse, bet negali pagaminti papildomų infektyvių palikuonių dalelių natyviose, genetiškai nepakeistose ląstelėse;
(iii) dviejų segmentų ir negebantis replikuotis; arba
(iv) trijų segmentų ir gebantis replikuotis.

5. Virusinis vektorius pagal bet kurį iš 1-4 punktų, kuriame atviras skaitymo rėmelis, koduojantis arenaviruso glikoproteiną (GP), yra pašalintas arba funkciškai inaktyvuotas.

6. Virusinis vektorius pagal bet kurį iš 1-5 punktų, kuriame genominė informacija, koduojanti infektyvų arenaviruso virusinį vektorių, yra gaunama iš limfocitinio choriomeningito viruso arba Pichinde viruso,
kur, pasirinktinai, limfocitinio choriomeningito virusas yra limfocitinio choriomeningito viruso 13 klono kamienas arba limfocitinio choriomeningito viruso MP kamienas.

7. Virusinis vektorius pagal bet kurį iš 1-6 punktų, kur virusinis vektorius apima genomo segmentą, kur genomo segmentas apima:
(i) nukleotidų seką, kuri yra bent 90%, 91%, 92%, 93%, 94%, 95%, 96%, 97%, 98%, bent 99% arba 100% identiška SEQ ID Nr. 11 sekai iš nukleotidų nuo 1639 iki 3315 arba SEQ ID Nr. 12 sekai iš nukleotidų nuo 1640 iki 3316; arba
(ii) nukleotidų seką, koduojančią raiškos produktą, kurio aminorūgščių seka yra bent 90%, 91%, 92%, 93%, 94%, 95%, 96%, 97%, 98%, mažiausiai 99% arba 100% identiška aminorūgščių sekai, koduojamai SEQ ID Nr. 11 nukleotidų 1639-3315 arba SEQ ID Nr. 12 nukleotidų 1640-3316.

8. Virusinis vektorius pagal bet kurį iš 1-7 punktų, kur arenaviruso augimui arba infektyvumui nukleotidinė seka neturi įtakos.

[bookmark: _Hlk118749564]9. Virusinis vektorius pagal bet kurį iš 1-8 punktų, kur arenavirusas yra infektyvus, negebantis replikuotis arenaviruso virusinis vektorius, sukonstruotas taip, kad talpintų genomą, kuris geba amplifikuotis ir vykdyti savo genetinės informacijos raišką infekuotose ląstelėse, tačiau negali pagaminti papildomų infektyvių palikuonių dalelių natyviose, genetiškai nepakeistose ląstelėse, ir kur arenaviruso viruso vektoriaus įvedimas į subjektą sukelia ilgalaikį imuninį atsaką, nukreiptą prieš HBV HBc baltymą, sulietus HBV HBs ir HBc baltymus, HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeniną fragmentą, pasirinktinai, kur
(i) ilgalaikis imuninis atsakas sukelia aptinkamą antikūnų, nukreiptų prieš HBV HBc baltymą, sulietus HBV HBs ir HBc baltymus, HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninio fragmentą, titrą; arba
(ii) ilgalaikis imuninis atsakas sukelia aptinkamą antikūnų, nukreiptų prieš HBV HBc baltymą, sulietus HBV HBs ir HBc baltymus, HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą, titrą mažiausiai 4 savaites;
pasirinktinai, kur ilgalaikis imuninis atsakas padidina antikūnų, nukreiptų prieš HBV HBc baltymą, sulietus HBV HBs ir HBc baltymus, HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą, titrą bent 100%, bent 200%, bent 300%, bent 400%, bent 500% arba bent 1000%.

10. Farmacinė kompozicija, imunogeninė kompozicija arba vakcina, apimanti virusinį vektorių pagal bet kurį iš 1-9 punktų ir farmaciniu požiūriu priimtiną nešiklį.

11. Virusinis vektorius, kaip apibrėžta bet kuriame iš 1-9 punktų, arba farmacinė kompozicija, imunogeninė kompozicija arba vakcina pagal 10 punktą, skirti naudoti hepatito B virusinės infekcijos gydymo arba prevencijos būdui paciente.

12. Išskirta nukleorūgštis, kur nukleorūgštis apima arenaviruso genomo segmentą, kur genomo segmento vienas atviras skaitymo rėmelis yra pašalintas arba funkciškai inaktyvuotas ir kur genomo segmentas apima vieną ar daugiau iš:
a. nukleotidinės sekos, koduojančios HBV HBc baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
b. nukleotidinės sekos, koduojančios sulietus HBV HBs ir HBc baltymus arba jų antigeninius fragmentus; arba
c. nukleotidinės sekos, koduojančios HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
kur virusinis vektorius, apimantis arenaviruso genomo segmentą, geba sukelti T ląstelių atsaką, nukreiptą prieš HBV HBc baltymą, sulietus HBV HBs ir HBc baltymus, HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą; pasirinktinai, kur genomo segmentas yra trumpas segmentas, kur atviras skaitymo rėmelis, koduojantis glikoproteiną (GP), yra pašalintas.

13. Arenaviruso genomo segmento pagal 12 punktą kDNR.

14. Infektyvaus, negebančio replikuotis arenaviruso virusinio vektoriaus generavimo būdas in vitro, apimantis:
a. 14. kDNR pagal 13 punktą transfekavimą į ląstelę-šeimininkę;
b. ląstelės-šeimininkės palaikymą sąlygomis, tinkamomis virusui formuotis; ir
c. infektyvaus, negebančio replikuotis arenaviruso virusinio vektoriaus surinkimą;
kur ląstelė-šeimininkė vykdo genominio segmento atviro skaitymo rėmelio, kuris yra pašalintas arba funkciškai inaktyvuotas, raišką;
pasirinktinai, kur būdas papildomai a. etape apima: antrojo arenaviruso genomo segmento kDNR, nukleorūgšties, apimančios L baltymo ASR, ir/arba nukleorūgšties, apimančios NP ASR, transfekavimą į ląstelę-šeimininkę.

15. Farmacinė kompozicija, apimanti pirmąjį infektyvų, negebantį replikuotis arenaviruso virusinį vektorių, sukonstruotą taip, kad talpintų genomą, kuris geba amplifikuotis ir vykdyti savo genetinės informacijos raišką infekuotose ląstelėse, tačiau negali pagaminti papildomų infektyvių palikuonių dalelių natyviose, genetiškai nepakeistose ląstelėse, kur vienas arenaviruso atviras skaitymo rėmelis yra pašalintas ir pakeistas pirmąja nukleotidine seka, parinkta iš grupės, kurią sudaro:
a. nukleotidinė seka, koduojanti HBV HBc baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
b. nukleotidinė seka, koduojanti sulietus HBV HBs ir HBc baltymus arba jų antigeninius fragmentus; ir
c. nukleotidinė seka, koduojanti HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
ir antrąjį infektyvų, negebantį replikuotis arenaviruso virusinį vektorių, sukonstruotą taip, kad talpintų genomą, kuris geba amplifikuotis ir vykdyti savo genetinės informacijos raišką infekuotose ląstelėse, tačiau negali pagaminti papildomų infektyvių palikuonių dalelių natyviose, genetiškai nepakeistose ląstelėse, kur vienas arenaviruso atviras skaitymo rėmelis yra pašalintas ir pakeistas antrąja nukleotidine seka, parinkta iš grupės, kurią sudaro:
a. nukleotidinė seka, koduojanti HBV HBc baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
b. nukleotidinė seka, koduojanti sulietus HBV HBs ir HBc baltymus arba jų antigeninius fragmentus; ir
c. nukleotidinė seka, koduojanti HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą;
kur pirmoji ir antroji nukleotidinės sekos yra skirtingos; kur pirmasis virusinis vektorius ir antrasis virusinis vektorius geba sukelti T ląstelių atsaką, nukreiptą prieš HBV HBc baltymą, sulietus HBV HBs ir HBc baltymus, HBV pre-S2/S baltymą arba jo antigeninį fragmentą.

16. Virusinis vektorius pagal bet kurį iš 1-9 punktų arba farmacinė kompozicija, imunogeninė kompozicija arba vakcina pagal 10 punktą, arba farmacinė kompozicija pagal 15 punktą, kur virusinis vektorius, farmacinė kompozicija, imunogeninė kompozicija arba vakcina yra tinkami įvedimui į raumenis arba į veną.
