1. Rekombinantinis žmogaus imunodeficito viruso (ŽIV) apvalkalo (Env) baltymas, apimantis dvi ar daugiau iš šių amino rūgščių liekanų:

(i) Phe, Leu, Met arba Trp, geriau Phe, padėtyje 651;

(ii) Phe, Ile, Met arba Trp, geriau Ile, padėtyje 655;

(iii) Asn arba Gln, geriau Asn, padėtyje 535;

(iv) Val, Ile arba Ala, geriau Val, padėtyje 589;

(v) Phe arba Trp, geriau Phe, padėtyje 573;

(vi) Ile padėtyje 204; ir (arba)
(vii) Phe, Met arba Ile, geriau Phe, padėtyje 647,

kur padėčių numeracija yra tokia kaip ŽIV-1 izoliato HXB2 gp160 molekulės numeraciją.

2. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas, apimantis vieną ar daugiau iš šių amino rūgščių liekanų:

(i) Phe, Leu, Met arba Trp, geriau Phe, padėtyje 651;

(ii) Phe, Ile, Met arba Trp, geriau Ile, padėtyje 655;

(iii) Asn arba Gln, geriau Asn, padėtyje 535;

(iv) Val, Ile arba Ala, geriau Val, padėtyje 589;

(v) Phe arba Trp, geriau Phe, padėtyje 573;

(vi) Ile padėtyje 204; ir (arba)
(vii) Phe, Met arba Ile, geriau Phe, padėtyje 647,

kur ŽIV Env baltymas yra parinktas iš grupės, susidedančios iš:

(1) ŽIV Env tipinės sekos, pavyzdžiui, iš monofiletinės šakos C, pavyzdžiui, apimančios aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 2 ar 3, arba pavyzdžiui, iš monofiletinės šakos B, pavyzdžiui, apimančios aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 4 ar 5;

(2) sintetinio ŽIV Env baltymo, pavyzdžiui, apimančio aminorūgščių seką (a): SEQ ID Nr. 6; arba (b): SEQ ID Nr. 6 su Glu mutacija į Arg padėtyje 166; arba (c): variantas (a) ar (b) su mutacija aminorūgščių padėtyse 501 ir 605 į Cys liekanas, ir mutacija aminorūgšties padėtyje 559 į Pro liekaną; arba (d): variantas (a), (b) ar (c), turintis dar ir furino skilimo vietos mutaciją, pvz. amino rūgščių pakeitimus padėtyse 508 - 511 seka RRRRRR (SEQ ID Nr. 10); arba (e) SEQ ID Nr. 7; arba (f) SEQ ID Nr. 8 ar SEQ ID Nr. 9; ir 

(3) pirminio ŽIV Env baltymo, kuris yra geriau laukinio tipo ŽIV Env baltymas, geriau iš monofiletinės šakos C, apimančios bent vieną reparacinę mutaciją aminorūgščių liekanos, esančios atitinkamoje padėtyje, su dažniu, mažesniu nei 7,5 %, geriau mažesniu nei 2 %, ŽIV Env sekų kolekcijoje, susidedančioje bent iš 1000, geriau bent iš 10 000, laukinio tipo ŽIV Env sekų, kur reparacinė mutacija yra pakeitimas aminorūgščių liekana, kuri yra atitinkamoje padėtyje, su dažniu, apimančiu bent 10 % ŽIV Env sekų, esančių minėtoje kolekcijoje, ir geriau reparacinė mutacija yra pakeitimas aminorūgščių liekana, kuri minėtoje kolekcijoje atitinkamoje padėtyje būna dažniausiai;

ir

kur padėčių numeracija yra tokia kaip ŽIV-1 izoliato HXB2 gp160 molekulės numeraciją.

3. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas, apimantis vieną ar daugiau iš šių amino rūgščių liekanų:

(i) Phe, Leu, Met arba Trp, geriau Phe, padėtyje 651;

(ii) Phe, Ile, Met arba Trp, geriau Ile, padėtyje 655;

(iii) Asn arba Gln, geriau Asn, padėtyje 535;

(iv) Val, Ile arba Ala, geriau Val, padėtyje 589;

(v) Phe arba Trp, geriau Phe, padėtyje 573;

(vi) Ile padėtyje 204; ir (arba)
(vii) Phe, Met arba Ile, geriau Phe, padėtyje 647,

kur ŽIV Env baltymas yra ŽIV Env baltymas, apimantis bent vieną iš šių:

(a) Cys padėtys 501 ir 605;

(b) Pro padėtis 559;

(c) Cys padėtys 501 ir 605, ir Pro padėtis 559; ir

padėčių numeracija yra tokia kaip ŽIV-1 izoliato HXB2 gp160 molekulės numeraciją.

4. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal 2 ar 3 punktą, apimantis dvi ar daugiau aminorūgščių liekanų, nurodytų (i) – (vii) punktuose.

5. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1, 2 ir 4 punkto, apimantis Cys padėtyse 501 ir 605 arba Pro padėtyje 559, geriau Cys padėtyse 501 ir 605 ir Pro padėtyje 559.

6. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 5 punkto, apimantis tris ar daugiau aminorūgščių liekanų, nurodytų (i) – (vii) punktuose.

7. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 5 punkto, apimantis keturias ar daugiau aminorūgščių liekanų, nurodytų (i) – (vii) punktuose.

8. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 7 punkto, apimantis Phe padėtyje 651, Ile padėtyje 655, Asn padėtyje 535 ir Val padėtyje 589.

9. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 8 punkto, apimantis penkias ar daugiau aminorūgščių liekanų, nurodytų (i) – (vii) punktuose.

10. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 9 punkto, dar apimantis vieną ar daugiau iš šių:

(viii) Gln, Glu, Ile, Met, Val, Trp arba Phe, geriau Gln arba Glu, padėtyje 588;

(ix) Lys padėtyje 64 arba Arg padėtyje 66, arba Lys padėtyje 64 ir Arg padėtyje 66;

(x) Trp padėtyje 316;

(xi) Cys abiejose padėtyse 201 ir 433;

(xii) Pro padėtyje 556 arba 558 arba abiejose padėtyse 556 ir 558;

(xiii) kilpos pakeitimas aminorūgščių padėtyse 548-568 (HR1 kilpa) kilpa, turinčia 7 - 10 aminorūgščių, geriau pakeitimas kilpa, sudaryta iš 8 aminorūgščių, pavyzdžiui, turinčių seką, pasirinktą iš bet kurios iš (SEQ ID Nr. 12 - 17);

(xiv) Gly padėtyje 568, arba Gly padėtyje 569, arba Gly padėtyje 636, arba Gly abiejose padėtyse 568 ir 636, arba Gly abiejose padėtyse 569 ir 636; ir (arba)
(xv) Tyr padėtyje 302, arba Arg padėtyje 519, arba Arg padėtyje 520, arba Tyr padėtyje 302 ir Arg padėtyje 519, arba Tyr padėtyje 302 ir Arg padėtyje 520, arba Tyr padėtyje 302 ir Arg abiejose padėtyse 519 ir 520.

11. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 10 punkto, dar apimantis mutaciją ŽIV Env baltymo furino skilimo sekoje, geriau pakeitimą padėtyse 508 - 511 seka RRRRRR (SEQ ID Nr. 10).

12. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 11 punkto, apimantis aminorūgščių seką, kuri yra bent 95 % identiška bet kuriai iš SEQ ID Nr. 3, 5, 20, 22, 24, 26, 27, 28, 29, 30, 31 ar 32.

13. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 12 punkto, dar apimantis: (xvi) aminorūgščių liekaną, pasirinktą iš Val, Ile, Phe, Met, Ala, arba Leu, geriau Val ar Ile, geriausia Val padėtyje 658.

14. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 13 punkto, kuris yra gpl40 arba gpl60 baltymas.

15. Rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 14 punkto, kuris yra iš monofiletinės šakos C arba iš monofiletinės šakos A, geriau iš monofiletinės šakos C.

16. Trimerinis kompleksas, apimantis nekovalentinį oligomerą, sudarytą iš trijų rekombinantinių ŽIV Env baltymų pagal bet kurį iš 1 – 15 punkto.

17. Dalelė, geriau liposoma arba nanodalelė, ant kurios paviršiaus yra eksponuotas rekombinantinis ŽIV Env baltymas pagal bet kurį iš 1 – 15 punkto arba trimerinis kompleksas pagal 16 punktą.

18. Izoliuota nukleorūgšties molekulė, koduojanti rekombinantinį ŽIV Env baltymą pagal bet kurį iš 1 – 15 punkto.

19. Vektorius, apimantis izoliuotą nukleorūgšties molekulę pagal 18 punktą, funkcionaliai prijungtą prie promotoriaus.

20. Vektorius pagal 19 punktą, kuris yra adenoviruso vektorius.

21. Ląstelė - šeimininkė, apimanti izoliuotą nukleorūgšties molekulę pagal 18 punktą arba vektorių pagal 19 ar 20 punktą.

22. Rekombinantinio ŽIV Env baltymo gamybos būdas, apimantis ląstelės -šeimininkės pagal 21 punktą auginimą, esant sąlygoms, tinkamoms rekombinantinio ŽIV Env baltymo gamybai.

23. Kompozicija, apimanti rekombinantinį ŽIV Env baltymą pagal bet kurį iš 1 – 15 punkto, trimerinį kompleksą pagal 16 punktą, dalelę pagal 17 punktą, izoliuotą nukleorūgšties molekulę pagal 18 punktą, vektorių pagal 19 ar 20 punktą ir farmaciniu požiūriu priimtiną nešiklį.

24. Trimero susiformavimo iš ŽIV Env baltymo pagerinimo būdas, būdas, apimantis vieną ar daugiau aminorūgščių liekanų pakeitimą pirminiame ŽIV Env baltyme, kur vieno ar daugiau pakeitimų rezultatas yra viena ar daugiau iš šių aminorūgščių:

(i) Phe, Leu, Met, arba Trp, geriau Phe, padėtyje 651;

(ii) Phe, Ile, Met, arba Trp, geriau Ile, padėtyje 655;

(iii) Asn arba Gln, geriau Asn, padėtyje 535;

(iv) Val, Ile arba Ala, geriau Val, padėtyje 589;

(v) Phe arba Trp, geriau Phe, padėtyje 573;

(vi) Ile padėtyje 204; ir (arba)
(vii) Phe, Met, arba Ile, geriau Phe, padėtyje 647,

kur padėčių numeracija yra tokia kaip ŽIV-1 izoliato HXB2 gp160 molekulės numeraciją.

