[bookmark: _Ref460001797]1. Izoliuotas antikūnas, jungiantis žmogaus SIRP-α polipeptido ekstraląstelinį domeną, kur antikūnas jungiasi su žmogaus SIRP-α v1 polipeptido ekstraląsteliniu domenu, žmogaus SIRP-α v2 polipeptido ekstraląsteliniu domenu, beždžionės SIRP-α polipeptido ekstraląsteliniu domenu, ir pelių SIRP-α polipeptido ekstraląsteliniu domenu; ir kur antikūnas apima:
(a) sunkiosios grandinės kintamąjį (VH) domeną, apimantį: (i) HVR-H1 seką, apimančią X1X2AX3S aminorūgščių seką, kur X1 yra S arba T; ir kur X2 yra N, Y, H arba D, kur X3 yra M, L arba V (SEQ ID Nr. 297); 
(ii) HVR-H2 seką, apimančią GISX1X2X3X4X5X6YYX7X8SX9KG aminorūgščių seką, kur X1 yra A arba S; X2 yra G, S arba jo nėra; X3 yra S, D arba G; X4 yra G arba S; X5 yra D, S arba G; X6 yra T arba A; X7 yra P, G, V, I, A arba S; X8 yra A, D arba G; ir X9 yra V arba M (SEQ ID Nr. 298); ir
(iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193); ir
(b) lengvosios grandinės kintamąjį (VL) domeną, apimantį: 
(i) HVR-L1 seką, apimančią SGGX1X2X3SX4YYX5 aminorūgščių seką, kur X1 yra D, G, S, I arba jos nėra; X2 yra S, W, G, Y, D arba jo nėra; X3 yra S, Y, T arba D; X4 yra H, T, S arba Y; ir X5 yra G arba A (SEQ ID Nr. 299);
(ii) HVR-L2 seką, apimančią SDX1X2RPX3 aminorūgščių seką, kur X1 yra D arba N; X2 yra E, K arba Q; ir X3 yra S arba P (SEQ ID Nr. 300); ir
(iii) HVR-L3 seką, apimančią X1X2YDX3X4X5YX6NX7 aminorūgščių seką, kur X1 yra G arba A; X2 yra G arba A; X3 yra G, Y, Q, S arba A; X4 yra S, R arba T; X5 yra T arba S; X6 yra A, I, V, L arba T; ir X7 yra T, A, D arba P (SEQ ID Nr. 301).

2. Antikūnas pagal 1 punktą, kur antikūnas yra humanizuotas antikūnas, sukurtas arba gautas iš vištos. 
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[bookmark: _Ref461528934]3. Antikūnas pagal 1 arba 2 punktą, kur antikūnas blokuoja ryšį tarp žmogaus SIRP-α polipeptido ekstraląstelinio domeno ir žmogaus CD47 polipeptido IgSF domeno.
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4. Antikūnas pagal 1 arba 2 punktą, kur antikūnas apima: 
(a) sunkiosios grandinės kintamąjį (VH) domeną, apimantį:
(i) HVR-H1 seką, apimančią SX1AX2S aminorūgščių seką, kur X1 yra N arba Y; ir kur X2 yra M, L arba V (SEQ ID Nr. 302); 
(ii) HVR-H2 seką, apimančią GISX1GX2X3DTYYX4X5SVKG aminorūgščių seką, kur X1 yra A arba S; X2 yra G arba jo nėra; X3 yra S arba G; X4 yra P, G arba V; ir X5 yra A arba D (SEQ ID Nr. 303); ir
(iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193); ir
(b) lengvosios grandinės kintamąjį (VL) domeną, apimantį: 
(i) HVR-L1 seką, apimančią SGGX1YSSYYYA aminorūgščių seką, kur X1 yra S arba A (SEQ ID Nr. 304);
(ii) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336); ir
(iii) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 172).
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5. Antikūnas pagal 4 punktą, kuriame VH domenas apima:
(a) (i) HVR-H1 seką, apimančią SNAMS (SEQ ID Nr. 194), SNAVS (SEQ ID Nr. 271) arba SNALS (SEQ ID Nr. 318) aminorūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISAGGSDTYYPASVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 195), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193);
(b) aminorūgščių seką, kuri yra bent 90 % identiška SEQ ID aminorūgščių sekai Nr. 135, 263, 264 arba 330;
(c) (i) HVR-H1 seką, apimančią SNAMS (SEQ ID Nr. 194), SNAVS (SEQ ID Nr. 271) arba SNALS (SEQ ID Nr. 318) aminorūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISSGSDTYYGDSVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 197), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193);
(d) aminorūgščių seką, kuri yra bent 90 % identiška SEQ ID aminorūgščių sekai Nr. 137, 265, 266 arba 331;
(e) (i) HVR-H1 seką, apimančią SYAMS (SEQ ID Nr. 200), SYAVS (SEQ ID Nr. 272) arba SYALS (SEQ ID Nr. 319) amino rūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISSGGDTYYVDSVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 201), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193); arba
(f) aminorūgščių seką, kuri yra bent 90 % identiška SEQ ID aminorūgščių sekai Nr. 139, 267, 268 arba 332; 
[bookmark: _Ref491277407][bookmark: _Ref491277754][bookmark: _Ref491877305]
6. Antikūnas pagal bet kurį iš 4-5 punktų, kuriame VL domenas apima: 
(a) (i) HVR-L1 seką, apimančią SGGSYSSYYYA aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 170), (ii) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336), ir (iii) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 172);
(b) aminorūgščių seką, kuri yra bent 90 % identiška SEQ ID aminorūgščių sekai Nr. 252;
(c) (i) HVR-L1 seką, sudarytą iš SGGAYSSYYYA aminorūgščių sekos (SEQ ID Nr. 261), (ii) HVR-L2 seką, sudarytą iš SDDKRPS aminorūgščių sekos (SEQ ID Nr. 336), ir (iii) HVR-L3 seką, sudarytą iš GGYDQSSYTNP aminorūgščių sekos (SEQ ID Nr. 172); arba
(d) aminorūgščių seką, kuri yra bent 90 % identiška SEQ ID aminorūgščių sekai Nr. 262;
kur pasirinktinai VL domenas apima seką FW1-HVR-L1-FW2-HVR-L2-FW3-HVR-L3-FW4 (nuo N iki C galo), kur FW1 apima aminorūgščių seką SYELTQPPSVSVSPGQTARITC (SEQ ID Nr. 314), FW2 apima aminorūgščių seką WYQQKPGQAPVTLIY (SEQ ID Nr. 315), FW3 apima aminorūgščių seką NIPERFSGSSSGTTVTLTISGVQAEDEADYYC (SEQ ID Nr. 316), ir FW4 apima aminorūgščių seką FGGGTKLTVL (SEQ ID Nr. 317); ir
kur pasirinktinai antikūnas apima lengvosios grandinės pastovią sritį, apimančią SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 325, 326 arba 426.

7. Antikūnas pagal 4 punktą, kur
(a) VH domenas apima (i) HVR-H1 seką, apimančią SNAMS (SEQ ID Nr. 194), SNAVS (SEQ ID Nr. 271) arba SNALS (SEQ ID Nr. 318) aminorūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISAGGSDTYYPASVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 195), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193), ir VL domenas apima (iv) HVR-L1 seką, apimančią SGGSYSSYYYA aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 170), (v) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336), ir (vi) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 172);
(b) VH domenas apima (i) HVR-H1 seką, apimančią SNAMS (SEQ ID Nr. 194), SNAVS (SEQ ID Nr. 271) arba SNALS (SEQ ID Nr. 318) aminorūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISSGSDTYYGDSVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 197), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193), ir VL domenas apima (iv) HVR-L1 seką, apimančią SGGSYSSYYYA aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 170), (v) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336), ir (vi) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 172);
(c) VH domenas apima (i) HVR-H1 seką, apimančią SYAMS (SEQ ID Nr. 200), SYAVS (SEQ ID Nr. 272) arba SYALS (SEQ ID Nr. 319) aminorūgščių seką (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISSGGDTYYVDSVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 201), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193), ir VL domenas apima (iv) HVR-L1 seką, apimančią SGGSYSSYYYA aminorūgščių seką (SEQ ID Nr.170), (v) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336), ir (vi) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr.172);
(d) VH domenas apima (i) HVR-H1 seką, apimančią SNAMS (SEQ ID Nr. 194), SNAVS (SEQ ID Nr. 271) arba SNALS (SEQ ID Nr. 318) aminorūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISAGGSDTYYPASVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 195), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193), ir VL domenas apima (iv) HVR-L1 seką, apimančią SGGAYSSYYYA aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 261), (v) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336), ir (vi) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 172);
(e) VH domenas apima (i) HVR-H1 seką, apimančią SNAMS (SEQ ID Nr. 194), SNAVS (SEQ ID Nr. 271) arba SNALS (SEQ ID Nr. 318) aminorūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISSGSDTYYGDSVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 197), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193), ir VL domenas apima (iv) HVR-L1 seką, apimančią SGGAYSSYYYA aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 261), (v) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336), ir (vi) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 172); arba
(f) VH domenas apima (i) HVR-H1 seką, apimančią SYAMS (SEQ ID Nr. 200), SYAVS (SEQ ID Nr. 272) arba SYALS (SEQ ID Nr. 319) aminorūgščių seką, (ii) HVR-H2 seką, apimančią GISSGGDTYYVDSVKG aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 20), ir (iii) HVR-H3 seką, apimančią aminorūgščių seką ETWNHLFDY (SEQ ID Nr. 193), ir VL domenas apima (iv) HVR-L1 seką, apimančią SGGAYSSYYYA aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 261), (v) HVR-L2 seką, apimančią SDDKRPS aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 336), ir (vi) HVR-L3 seką, apimančią GGYDQSSYTNP aminorūgščių seką (SEQ ID Nr. 172).

8. Antikūnas pagal 1 punktą, kur
(a) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 263, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(b) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 264, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252; 
(c) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 330, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(d) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 135, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(e) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 137, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(f) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 139, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(g) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 265, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(h) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 266, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(i) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 331, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(j) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 267, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(k) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 268, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(l) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 332, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252;
(j) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 263, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(m) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 264, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262; 
(n) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 330, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(o) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 265, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(p) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 266, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(q) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 331, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(r) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 267, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(s) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 268, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(t) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 332, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(u) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 135, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
(v) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 137, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262; arba
(w) VH domenas apima SEQ ID aminorūgščių seką Nr. 139, ir VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 262;
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[bookmark: _Hlk117583991][bookmark: _Ref490752326]9. Antikūnas pagal 1 arba 2 punktą, kur antikūnas jungiasi prie žmogaus SIRP-α v1 polipeptido vienoje arba daugiau aminorūgščių pozicijų, parinktų iš grupės, susidedančios iš I31, V33, Q52, K53, T67, R69, N70 ir K96, pagal SEQ ID Nr. 296;
kur pasirinktinai: 
(a) antikūnas jungiasi prie žmogaus SIRP-α v1 polipeptido ties I31, V33, Q52, K53, T67, R69, N70 ir K96, pagal SEQ ID Nr. 296;
(b) antikūnas toliau jungiasi prie žmogaus SIRP-α v1 polipeptido vienoje ar daugiau aminorūgščių pozicijų, parinktų iš grupės, susidedančios iš L30, P32, E54, T62, N71, M72, F74 ir R95, atsižvelgiant į SEQ ID Nr. 296;
(c) antikūnas toliau jungiasi prie žmogaus SIRP-α v1 polipeptido ties L30, P32, E54, T62, N71, M72, F74 ir R95, pagal SEQ ID Nr. 296; ir / arba
[bookmark: _Ref491348622](d) žmogaus SIRP-α v1 polipeptidas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 5, žmogaus SIRP-α v2 polipeptidas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 6, beždžionės SIRP-α polipeptidas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 11, ir pelių SIRP-α polipeptidas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 7.

10. Antikūnas pagal bet kurį iš 1-9 punktų, kur antikūnas yra: 
(a) monokloninis antikūnas; arba
(b) scFv-Fc antikūnas.
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11. Antikūnas pagal bet kurį iš 1-9 punktų, kur antikūnas apima Fc sritį; kur pasirinktinai:
(a) antikūnas apima aminorūgščių seką, parinktą iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 320-324;
(b) Fc sritis yra žmogaus Fc sritis, parinkta iš grupės, susidedančios iš IgG1 Fc srities, IgG2 Fc srities ir IgG4 Fc srities;
(c) Fc sritis apima žmogaus IgG1 Fc sritį, apimančią vieną ar daugiau mutacijų, parinktų iš grupės, susidedančios iš L234A, L235A, G237A ir N297A, pagal ES numeraciją;
(d) Fc sritis apima žmogaus IgG2 Fc sritį, apimančią vieną ar daugiau mutacijų, parinktų iš grupės, susidedančios iš A330S, P331S ir N297A, pagal ES numeraciją;
(e) Fc sritis apima žmogaus IgG2 Fc sritį, apimančią N297A mutaciją, pagal ES numeraciją;
(f) Fc sritis apima žmogaus IgG2 Fc sritį, apimančią A330S ir / arba P331S mutacijos pagal ES numeraciją; arba
(g) Fc sritis apima žmogaus IgG4 Fc sritį, turinčią vieną ar daugiau mutacijų, parinktų iš grupės, susidedančios iš S228P, E233P, F234V, L235A, L235E, delG236 ir N297A, pagal ES numeraciją. 

12. Antikūnas pagal 1 punktą, kuriame VH domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 263, o VL domenas apima aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 252; kur antikūnas papildomai apima lengvosios grandinės pastovią sritį, apimančią aminorūgščių seką SEQ ID Nr. 325, 326 arba 426; ir kur antikūnas papildomai apima aminorūgščių seką, parinktą iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 320-324.

13. Antikūnas pagal bet kurį iš 1-12 punktų, kur:
(a) antikūnas yra konjuguotas su citotoksiniu agentu arba žyme; arba
(b) antikūnas yra bispecifinis antikūnas.
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14. Vienas arba daugiau polinukleotidų, koduojančių antikūną pagal bet kurį iš 1-13 punktų.
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15. Vienas arba daugiau vektorių, apimančių polinukleotidus pagal 14 punktą.
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16. Viena arba daugiau ląstelių šeimininkų, apimančių polinukleotidus pagal 14 punktą arba vektorius pagal 15 punktą.
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17. Antikūno gamybos būdas, apimantis ląstelių-šeimininkų pagal 16 punktą kultivavimą taip, kad būtų gaminamas antikūnas; kur pasirinktinai metodas papildomai apima antikūno išgavimą iš ląstelės šeimininkės.

18. Farmacinė kompozicija, apimanti antikūną pagal 1-13 punktą ir farmaciniu požiūriu priimtiną nešiklį. 
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19. Antikūnas pagal bet kurį vieną iš 1–13 punktų, skirtas panaudoti (a) individo vėžio gydymo arba progresavimo sulaikymo būdu arba (b) individo autoimuninės ligos arba uždegiminės ligos progresavimo gydymo arba lėtinimo būdu, būdas apima veiksmingo antikūno kiekio įvedimą individui.
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20. Antikūnas, skirtas naudoti pagal 19 (a) punktą, kur būdas papildomai apima įvedimą asmeniui: 
(a) veiksmingo kiekio antrojo antikūno, kuris jungiasi su vėžio ekspresuojamu antigenu, kur pasirinktinai vėžio ekspresuojamas antigenas parenkamas iš grupės, susidedančios iš CD19, CD20, CD22, CD30, CD33, CD38, CD52, CD56, CD70, CD74, CD79b, CD123, CD138, CS1/SLAMF7, Trop-2, 5T4, EphA4, BCMA, mucinas 1, mucinas 16, PTK7, STEAP1, endotelino B receptoriai, mezotelinas, EGFRvIII, ENPP3, SLC44A4, GNMB, nektinas 4, NaPi2b, LIV-1A, guanililo ciklazė C, DLL3, EGFR, HER2, VEGF, VEGFR, αVβ3 integrinas, α5β1 integrinas, MET, IGF1R, TRAILR1, TRAILR2, RANKL, FAP, tenascinas, Ley, EpCAM, CEA, gpA33, PSMA, TAG72, mucinas, CAIX, EPHA3 receptorius, GD2, GD3 ir peptido MHC kompleksas, apimantis peptidą iš NY-ESO-1/LAGE, SSX-2, MAGE šeimos baltymo, MAGE-A3, gp100/pmel17, Melan-A/MART-1, gp75/TRP1, tirozinazės, TRP2, CEA, PSA, TAG-72, nesubrendusio laminino receptoriaus, MOK/RAGE-1, WT-1, SAP-1, BING-4, EpCAM, MUC1, PRAME, survivino, BRCA1, BRCA2, CDK4, CML66, MART-2, p53, Ras, β-kateniną, TGF-βRII, HPV E6 arba HPV E7; arba
(b) veiksmingo imunoterapinio agento kiekio, kur pasirinktinai imunoterapinis agentas apima antrą antikūną ir kur pasirinktinai antrasis antikūnas jungiasi su antigenu, parinktu iš grupės, susidedančios iš PD-1, PD-L1, OX40, CTLA-4, CD137/4-1BB, TNFR2, B7-H3, FZD7, CD27, CCR4, CSF1R, CSF, TIM-3, LAG-3, VISTA, ICOS, CCR2, IDO, A2R, CD39, CD73, TIGIT, CD80, CD47, arginazės, TDO ir PVRIG.
