1. Nukleorūgšties molekulė, 5’→ 3’ transkripcijos kryptimi apimanti:
(a) promotorių;
(b) transkribuojamą nukleorūgščių seką, apimančią nukleorūgščių seką, koduojančią peptidą arba baltymą; ir
(c) nukleorūgščių seką, kuri, kai yra transkribuojama kontroliuojant promotoriui (a), transkripte koduoja 3'-netransliuojamą sritį,
[bookmark: _Hlk66036571]minėta 3'-netransliuojama sritis, apima derinį iš N-galinio skaldymo stipriklio (AES) 3'-netransliuojamos srities nukleorūgščių sekos ir mitochondrijų koduojamos 12S RNR (MT-RNR1) nekoduojančios RNR nukleorūgščių sekos, 
kur AES 3'-netransliuojamos srities nukleorūgščių seka apima arba susideda iš nukleorūgščių sekos, parinktos iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 86–89, arba nukleorūgščių sekos, bent 90 % identiškos nukleorūgščių sekai, parinktai iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 86-89, ir
kur MT-RNR1 nekoduojančios RNR nukleorūgščių seka apima arba susideda iš nukleorūgščių sekos, parinktos iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 105–121, arba nukleorūgščių sekos, bent 90% identiškos nukleorūgščių sekai, parinktai iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 105–121.

2. Nukleorūgšties molekulė pagal 1 punktą, kur AES 3’ netransliuojamos srities nukleorūgščių seka apima arba susideda iš nukleorūgščių sekos SEQ ID Nr. 86 arba nukleorūgščių sekos bent 90 % identiškos nukleorūgščių sekai SEQ ID Nr. 86.

3. Nukleorūgšties molekulė pagal 1 arba 2 punktą, kur MT-RNR1 nekoduojančios RNR nukleorūgščių seka apima arba susideda iš nukleorūgščių sekos SEQ ID Nr. 115 arba nukleorūgščių sekos bent 90 % identiškos nukleorūgščių sekai SEQ ID Nr. 115.

4. Nukleorūgšties molekulė pagal bet kurį iš 1-3 punktų, kur AES 3'-netransliuojamos srities nukleorūgščių seka yra išsidėsčiusi 5' kryptimi nuo MT-RNR1 nekoduojančios RNR nukleorūgščių sekos.

5. Nukleorūgšties molekulė pagal bet kurį iš 1-4 punktų, kur 3'-netransliuojama sritis apimanti derinį iš AES 3'-netransliuojamos srities nukleorūgščių sekos ir MT-RNR1 nekoduojančios RNR nukleorūgščių sekos, apima arba susideda iš nukleorūgščių sekos SEQ ID Nr. 174 arba nukleorūgščių sekos, kuri yra bent 90 % identiška nukleorūgščių sekai SEQ ID Nr. 174.

[bookmark: _Hlk66050630]6. Nukleorūgšties molekulė pagal bet kurį iš 1-5 punktų, papildomai apimanti (d) nukleorūgščių seką, kuri, kai yra transkribuojama kontroliuojant promotoriui (a), koduoja nukleorūgščių seką, kuri yra poliadenilinė seka, kur, pasirinktinai, poliadenilinė seka poliadenilinėje sekoje apima vieną arba daugiau iš eilės einančių nukleotidų seką, susidedančią iš nukleotidų, kitų nei A nukleotidai.

7. Nukleorūgšties molekulė pagal 6 punktą, turinti vieną ar daugiau iš šių savybių:
(i) minėta poliadenilinė seka apima bent 20 A nukleotidų, geriau, bent 40, bent 80, bent 100 arba bent 120 A nukleotidų, pageidautina, iš eilės einančių A nukleotidų;
[bookmark: _Hlk66051495](ii) minėta vieno ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų seka, susidedanti iš nukleotidų, kitų nei A nukleotidai, yra seka iš 2 ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų, kur pirmasis ir paskutinis minėtos 2 ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų sekos nukleotidas yra nukleotidas, kitas nei A nukleotidas;
(iii) minėta poliadenilinė seka apima bent 80 nukleotidų, geriau, kai bent 90 arba 100 nukleotidų;
(iv) minėta vieno ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų seka, susidedanti iš kitokių nukleotidų nei A nukleotidai, yra išsidėsčiusi srityje nuo 21 iki 80 padėties, geriau, nuo 21 iki 60 padėties, dar geriau, nuo 31 iki 50 padėties minėtoje poliadenilinėje sekoje;
(v) minėtoje poliadenilinėje sekoje, priešais minėtą vieno ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų seką, susidedančią iš kitokių nukeotidų nei A nukleotidai, yra bent 20 A liekanų ir/arba minėtoje poliadenilinėje sekoje, po jos yra bent 20 A liekanų;
(vi) minėtos vieno ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų sekos, susidedančios iš kitokių nukleotidų nei A nukleotidai, ilgis yra mažiausiai 3, mažiausiai 4, mažiausiai 5, mažiausiai 6, mažiausiai 8, geriau, bent 10, dar geriau, kai bent 15 nukleotidų;
(vii) minėtos vieno ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų sekos, susidedančios iš kitokių nukleotidų nei A nukleotidai, ilgis yra ne didesnis kaip 50, geriau, kai ne didesnis kaip 30, dar geriau, kai ne didesnis kaip 20 nukleotidų;
(viii) minėta vieno ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų seka, susidedanti iš kitokių nukleotidų nei A nukleotidai, neapima daugiau kaip 3, geriau, ne daugiau kaip 2, geriau, nei vienos iš eilės einančių A liekanų;
(ix) transkripte minėta poliadenilinė seka yra 3' gale;
(x) transkripte minėta poliadenilinė seka yra atidengta poliadenilinė seka.

8. Nukleorūgšties molekulė pagal bet kurį iš 1-7 punktų, kur minėtas peptidas arba baltymas yra su liga susijęs antigenas, kur, pageidautina, minėtas su liga susijęs antigenas yra parinktas iš grupės, susidedančios iš antigeno, susijusio su naviku, virusinio antigeno ir bakterinio antigeno, kur, pageidautina, su naviku susijusio antigeno raiška nėra vykdoma normalios būklės audiniuose arba jis yra mutuotas naviko ląstelėse.

9. RNR, kuri yra gaunama transkripcijos būdu, geriau, in vitro transkripcijos būdu, naudojant nukleorūgšties molekulę, pagal bet kurį iš 1-8 punktų, kaip matricą.

10. RNR, apimanti 5'→ 3' kryptimi:
(a) 5'-netransliuojamą sritį;
(b) nukleorūgščių seką, koduojančią peptidą ar baltymą; ir
(c) 3'-netransliuojamą sritį, minėta 3'-netransliuojama sritis, apima derinį, iš N-galinio skaldymo stipriklio (AES) 3'-netransliuojamos srities nukleorūgščių sekos ir mitochondrijų koduojamos 12S RNR (MT-RNR1) nekoduojančios RNR nukleorūgščių sekos, kur AES 3'- netransliuojamos srities nukleorūgščių seka apima arba susideda iš nukleorūgščių sekos, parinktos iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 86–89, arba nukleorūgščių sekos, bent 90 % identiškos nukleorūgščių sekai, parinktai iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 86-89, ir
kur MT-RNR1 nekoduojančios RNR nukleorūgščių seka apima arba susideda iš nukleorūgščių sekos, parinktos iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 105–121, arba nukleorūgščių sekos, bent 90 % identiškos nukleorūgščių sekai, parinktai iš grupės, susidedančios iš SEQ ID Nr. 105–121.

11. RNR pagal 10 punktą, papildomai apimanti (d) nukleorūgšties seką, kuri yra poliadenilinė seka, kur, pasirinktinai, poliadenilinė seka poliadenilinėje sekoje apima vieno ar daugiau iš eilės einančių nukleotidų seką, susidedančią iš nukleotidų, kitų nei A nukleotidai, kur, pageidautina, minėta nukleorūgščių seka (d) yra išsidėsčiusi minėtos RNR 3’ gale.

12. RNR pagal 10 arba 11 punktą, papildomai apimanti (e) 5'-kepurę arba 5'-kepurės analogą.

13. RNR pagal bet kurį iš 10-12 punktų, kur minėtas peptidas arba baltymas yra su liga susijęs antigenas, kur, pageidautina, minėtas su liga susijęs antigenas yra parinktas iš grupės, susidedančios iš antigeno, susijusio su naviku, virusinio antigeno ir bakterinio antigeno, kur, pageidautina, su naviku susijusio antigeno raiška nėra vykdoma normalios būklės audiniuose arba jis yra mutuotas naviko ląstelėse.

14. RNR pagal bet kurį iš 9-13 punktų, skirta naudoti ląstelės-šeimininkės transfekcijos būde, kur, pageidautina, minėta ląstelė-šeimininkė yra antigeną pateikianti ląstelė, ypač dendritinė ląstelė, monocitas arba makrofagas.
