1. T ląstelių receptorius (TCR), turintis savybę prisijungti prie SLLQHLIGL (SEQ ID Nr. 1) HLA-A*02 komplekso ir apimantis TCR alfa grandinės kintamąjį domeną ir TCR beta grandinės kintamąjį domeną, kurių kiekvienas apima FR1-CDR1- FR2-CDR2-FR3-CDR3-FR4, kur FR yra karkasinė sritis, o CDR yra komplementarumą lemianti sritis, kur
(a) alfa grandinės CDR sričių sekos yra tokios:
CDR1 – TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
CDR2 – GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
CDR3 – CILILGHSGAGSYQLTF (SEQ ID Nr. 41)
[bookmark: _Hlk131054414]turinčios vieną ar daugiau mutacijų, kur viena ar daugiau mutacijų yra parinktos iš (numeracija nurodyta pagal SEQ ID Nr. 2):

	Laukinis tipas
	Mutacija

	G96 (CDR3)
	R

	A97 (CDR3)
	L

	S99 (CDR3)
	N

	Q101 (CDR3)
	I

	L102 (CDR3)
	A


ir
(b) beta grandinės CDR sričių sekos yra tokios:
CDR1 – LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
CDR2 – SQIVNDF (SEQ ID Nr. 43)
CDR3 – CASSPWTSGSREQYF (SEQ ID Nr. 44)
turinčios vieną ar daugiau mutacijų, kur viena ar daugiau mutacijų yra parinktos iš (numeracija nurodyta pagal SEQ ID Nr. 2):

	 Laukinis tipas
	 Mutacija

	 V52 (CDR2)
	 M

	 N53 (CDR2)
	 G

	 F55 (CDR2)
	 E

	 P95 (CDR3)
	 W

	 S98 (CDR3)
	 G

	 S100 (CDR3)
	 A

	 R101 (CDR3)
	 S arba A

	 E102 (CDR3)
	 P

	 Q103 (CDR3)
	 I

	 Y104 (CDR3)
	 S arba R



[bookmark: _Hlk131019594]2. TCR pagal 1 punktą, kur alfa grandinės kintamojo domeno karkasinės sritys apima tokias sekas:
FR1 – SEQ ID Nr. 2 aminorūgštys 1-25 
FR2 – SEQ ID Nr. 2 aminorūgštys 33-49 
FR3 – SEQ ID Nr. 2 aminorūgštys 55-87 
FR4 – SEQ ID Nr. 2 aminorūgštys 105-114 
arba atitinkamos sekos, pasižyminčios bent 90% identiškumu minėtoms sekoms, ir/arba
beta grandinės kintamojo domeno karkasinės sritys apima tokias sekas:
FR1 – SEQ ID Nr. 3 aminorūgštys 1-26
FR2 – SEQ ID Nr. 3 aminorūgštys 32-48
FR3 – SEQ ID Nr. 3 aminorūgštys 56-90
FR4 – SEQ ID Nr. 3 aminorūgštys 106-114
arba atitinkamos sekos, pasižyminčios bent 90% identiškumu minėtoms sekoms.

3. TCR pagal 1 arba 2 punktą, kur alfa grandinės CDR srityse yra viena, dvi, trys, keturios arba penkios mutacijos ir tos viena, dvi, trys, keturios arba penkios mutacijos yra parinktos iš (numeracija nurodyta pagal SEQ ID Nr. 2):

	 Laukinis tipas
	 Mutacija

	 G96 (CDR3)
	 R

	 A97 (CDR3)
	 L

	 S99 (CDR3)
	 N

	 Q101 (CDR3)
	 I

	 L102 (CDR3)
	 A


pasirinktinai, kur alfa grandinės CDR sritys turi vieną iš šių mutacijų grupių (numeracija nurodyta pagal SEQ ID Nr. 2):
	 1
	 G96R
	
	 S99N
	 Q101I
	 L102A

	 2
	 G96R
	A97L
	 S99N
	 Q101I
	 L102A

	 3
	 G96R
	 A97L
	 S99N
	
	 L102A


pasirinktinai, kur alfa grandinės CDR3 seka yra parinkta iš:
CILGHSRAGNYIATF (SEQ ID Nr. 45)
CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
CILILGHSRLGNYQATF (SEQ ID Nr. 47).

4. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur beta grandinės CDR srityse yra viena, dvi, trys, keturios, penkios, šešios, septynios, aštuonios, devynios arba dešimt mutacijų ir tos viena, dvi, trys, keturios, penkios, šešios, septynios, aštuonios, devynios arba dešimt mutacijų yra parinktos iš (numeracija nurodyta pagal SEQ ID Nr. 3):
	 Laukinis tipas
	 Mutacija

	 V52 (CDR2)
	 M

	 N53 (CDR2)
	 G

	 F55 (CDR2)
	 E

	 P95 (CDR3)
	 W

	 S98 (CDR3)
	 G

	 S100 (CDR3)
	 A

	 R101 (CDR3)
	 S arba A

	 E102 (CDR3)
	 P

	 Q103 (CDR3)
	 I

	 Y104 (CDR3)
	 S arba R


pasirinktinai, kur beta grandinės CDR sritys turi vieną iš šių mutacijų grupių (numeracija nurodyta pagal SEQ ID Nr. 3):
	 1
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	S100A
	R101S
	E102P
	Q103I
	Y104S

	 2
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	
	S100A
	R101S
	E102P
	Q103I
	Y104S

	 3
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104R

	 4
	V52M
	
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104R

	 5
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	
	
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104R

	 6
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101A
	
	Q103I
	Y104R

	 7
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101A
	E102P
	Q103I
	

	 8
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	S100A
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104S

	 9
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	S100A
	R101S
	E102P
	Q103I
	Y104R

	10
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	S100A
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104R

	11
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	S100A
	R101S
	
	Q103I
	Y104S

	12
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104S

	13
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101S
	E102P
	Q103I
	Y104S

	14
	
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104R

	15
	V52M
	N53G
	FSSE
	
	S98G
	
	R101A
	E102P
	Q103I
	Y104R

	16
	V52M
	N53G
	FSSE
	P95W
	S98G
	
	R101S
	E102P
	Q103I
	Y104R


pasirinktinai, kur beta grandinės CDR2 seka yra parinkta iš:
SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
SQIMNDE (SEQ ID Nr. 49)
SQIVGDE (SEQ ID Nr. 50)

pasirinktinai, kur beta grandinės CDR3 seka yra parinkta iš:
CASSWWTGGASPISF (SEQ ID Nr. 51)
CASSWWTSGASPISF (SEQ ID Nr. 52)
CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)
CASSWWTSGSAPIRF (SEQ ID Nr. 54)
CASSWWTGGSAEIRF (SEQ ID Nr. 55)
CASSWWTGGSAPIYF (SEQ ID Nr. 56)
CASSWWTGGAAPISF (SEQ ID Nr. 57)
CASSWWTGGASPIRF (SEQ ID Nr. 58)
CASSWWTGGAAPIRF (SEQ ID Nr. 59)
CASSWWTGGASEISF (SEQ ID Nr. 60)
CASSWWTGGSAPISF (SEQ ID Nr. 61)
CASSWWTGGSSPISF (SEQ ID Nr. 62)
CASSPWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 63)
CASSWWTGGSSPIRF (SEQ ID Nr. 64)
pasirinktinai, kur atitinkamos beta grandinės CDR2 ir CDR3 sritys yra tokios:
	 1 
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGASPISF (SEQ ID Nr. 51)

	 2
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTSGASPISF (SEQ ID Nr. 52)

	 3
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)

	 4
	SQIMNDE (SEQ ID Nr. 49)
	CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)

	 5
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTSGSAPIRF (SEQ ID Nr. 54)

	 6
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAEIRF (SEQ ID Nr. 55)

	 7
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPIYF (SEQ ID Nr. 56)

	 8
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGAAPISF (SEQ ID Nr. 57)

	 9
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGASPIRF (SEQ ID Nr. 58)

	10
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGAAPIRF (SEQ ID Nr. 59)

	11
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGASEISF (SEQ ID Nr. 60)

	12
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPISF (SEQ ID Nr. 61)

	13
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSSPISF (SEQ ID Nr. 62)

	14
	SQIVGDE (SEQ ID Nr. 50)
	CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)

	15
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSPWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 63)

	16
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSSPIRF (SEQ ID Nr. 64)



5. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kuriame yra vienas iš šių alfa grandinės ir beta grandinės CDR sričių derinių:
	
	 Alfa 
	 Beta

	
	CDR1
	 CDR2
	 CDR3
	 CDR1
	 CDR2
	 CDR3

	1
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILGHSRAGNYIATF (SEQ ID Nr. 45)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGASPISF (SEQ ID Nr. 51)

	2
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILGHSRAGNYIATF (SEQ ID Nr. 45)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGASEISF (SEQ ID Nr. 60)

	3
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILGHSRAGNYIATF (SEQ ID Nr. 45)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGASPIRF (SEQ ID Nr. 58)

	4
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILGHSRAGNYIATF (SEQ ID Nr. 45)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPISF (SEQ ID Nr. 61)

	5
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILGHSRAGNYIATF (SEQ ID Nr. 45)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTSGASPISF (SEQ ID Nr. 52)

	6
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILGHSRAGNYIATF (SEQ ID Nr. 45)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSSPISF (SEQ ID Nr. 62)

	7
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)

	8
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYQATF (SEQ ID Nr. 47)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)

	9
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIVGDE (SEQ ID Nr. 50)
	CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)

	10
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMNDE (SEQ ID Nr. 49)
	CASSWWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 53)

	11
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSPWTGGSAPIRF (SEQ ID Nr. 63)

	12
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTSGSAPIRF (SEQ ID Nr. 54)

	13
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAEIRF (SEQ ID Nr. 55)

	14
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPIYF (SEQ ID Nr. 56)

	15
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSSPISF (SEQ ID Nr. 62)

	16
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGAAPISF (SEQ ID Nr. 57)

	17
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGASPIRF (SEQ ID Nr. 58)

	18
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSAPISF (SEQ ID Nr. 61)

	19
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGSSPIRF (SEQ ID Nr. 64)

	20
	TISGTDY (SEQ ID Nr. 39)
	GLTSN (SEQ ID Nr. 40)
	CILILGHSRLGNYIATF (SEQ ID Nr. 46)
	LNHDA (SEQ ID Nr. 42)
	SQIMGDE (SEQ ID Nr. 48)
	CASSWWTGGAAPIRF (SEQ ID Nr. 59)



6. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur alfa grandinės kintamoje srityje FR1 -1 padėtyje yra G liekana, remiantis SEQ ID Nr. 2 numeracija.

7. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur alfa grandinės kintamasis domenas apima bet kurią iš aminorūgščių sekų SEQ ID Nr. 6-8, o beta grandinės kintamasis domenas apima bet kurią iš aminorūgščių sekų SEQ ID Nr. 9-24.

8. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kur alfa grandinės kintamasis domenas ir beta grandinės kintamasis domenas yra parinkti iš aminorūgščių sekų:
	Alfa grandinės kintamasis domenas
	Beta grandinės kintamasis domenas

	 SEQ ID Nr. 6
	 SEQ ID Nr. 9

	SEQ ID Nr. 6
	 SEQ ID Nr. 19

	 SEQ ID Nr. 6
	 SEQ ID Nr. 17

	 SEQ ID Nr. 6
	 SEQ ID Nr. 20

	 SEQ ID Nr. 6
	 SEQ ID Nr. 10

	 SEQ ID Nr. 6
	 SEQ ID Nr. 21

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 11

	 SEQ ID Nr. 8
	 SEQ ID Nr. 11

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 22

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 12

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 23

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 13

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 14

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 15

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 21

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 16

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 17

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 20

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 24

	 SEQ ID Nr. 7
	 SEQ ID Nr. 18



9. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kuris yra alfa-beta heterodimeras, turintis alfa grandinės TRAC pastoviojo domeno seką ir beta grandinės TRBC1 arba TRBC2 pastoviojo domeno seką, kur, pasirinktinai, alfa ir beta grandinės pastoviojo domeno sekos yra modifikuotos sutrumpinimo arba pakeitimo būdu, siekiant panaikinti natyvią disulfidinę jungtį tarp TRAC 2 egzono Cys4 ir TRBC1 arba TRBC2 2 egzono Cys2, papildomai pasirinktinai, kur alfa ir/arba beta grandinės pastoviojo domeno seka (-os) yra modifikuojama (-os) pakeičiant cisteino liekanas į TRAC Thr 48 ir TRBC1 arba TRBC2 Ser 57, minėti cisteinai sudaro natyviai neaptinkamą disulfidinę jungtį tarp TCR alfa ir beta pastoviųjų domenų.

10. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, kuris yra viengrandžio Vα-L-Vβ, Vβ-L-Vα, Vα-Cα-L-Vβ, Vα-L-Vβ-Cβ tipo formato, kur Vα ir Vβ yra atitinkamai TCR α ir β kintamosios sritys, Cα ir Cβ yra atitinkamai TCR α ir β pastoviosios sritys, o L yra jungtuko seka.

[bookmark: _Hlk131050528]11. TCR pagal bet kurį iš ankstesnių punktų, susietas su aptikimo žyme, terapiniu agentu arba PK modifikuojančia dalimi, pasirinktinai, kur antikūnas prieš CD3 yra kovalentiškai prijungtas prie TCR alfa arba beta grandinės C- arba N-galo, pasirinktinai, per jungtuko seką, kuri yra pasirinktinai parinkta iš grupės, susidedančios iš GGGGS (SEQ ID Nr. 31), GGGSG (SEQ ID Nr. 32), GGSGG (SEQ ID Nr. 33), GSGGG (SEQ ID Nr. 34), GSGGGP (SEQ ID Nr. 35), GGEPS (SEQ ID Nr. 36), GGEGGGP (SEQ ID Nr. 37) ir GGEGGGSEGGGS (SEQ ID Nr. 38).

12. TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė, kurioje alfa grandinės kintamasis domenas apima aminorūgščių seką, parinktą iš SEQ ID Nr. 6-8, o beta grandinės kintamasis domenas apima aminorūgščių seką, parinktą iš SEQ ID Nr. 9-24, ir kur antikūnas prieš CD3 yra kovalentiškai prijungtas prie TCR beta grandinės N-galo arba C-galo per jungtuko seką, parinktą iš SEQ ID Nr. 31-38.

13. TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė pagal 12 punktą, kur TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė apima
alfa grandinės aminorūgščių seką, parinktą iš SEQ ID Nr. 25, 27 arba 29, arba alfa grandinės aminorūgščių seką, kuri pasižymi bent 90% tapatumu, tokiu kaip, 90%, 91%, 92%, 93%, 94%, 95%, 96%, 97%, 98%, 99% arba 100% tapatumu aminorūgščių sekoms, nurodytoms SEQ ID Nr. 25, 27 ir 29,
ir beta grandinės aminorūgščių seką, parinktą iš SEQ ID Nr. 26, 28 ir 30, arba beta grandinės aminorūgščių seką, kuri pasižymi bent 90% tapatumu, tokiu kaip, 90%, 91%, 92%, 93%, 94%, 95%, 96%, 97%, 98%, 99% arba 100% tapatumu aminorūgščių sekoms, nurodytoms SEQ ID Nr. 26, 28 ir 29.

14. TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė pagal 12 punktą, kur TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė apima alfa grandinės aminorūgščių seką, atitinkančią SEQ ID Nr. 25, ir beta grandinės aminorūgščių seką, atitinkančią SEQ ID Nr. 26.

15. TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė pagal 12 punktą, kur TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė apima alfa grandinės aminorūgščių seką, atitinkančią SEQ ID Nr. 27, ir beta grandinės aminorūgščių seką, atitinkančią SEQ ID Nr. 28.

16. TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė pagal 12 punktą, kur TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė apima alfa grandinės aminorūgščių seką, atitinkančią SEQ ID Nr. 29, ir beta grandinės aminorūgščių seką, atitinkančią SEQ ID Nr. 30.

17. Nukleorūgštis, koduojanti TCR alfa grandinę ir/arba TCR beta grandinę pagal bet kurį iš ankstesnių punktų.

18. Raiškos vektorius, apimantis nukleorūgštį pagal 17 punktą.

19. Ląstelė, kurioje yra
(a) raiškos vektorius pagal 18 punktą, koduojantis TCR alfa ir beta grandines pagal bet kurį vieną iš 1-11 punktų viename atvirame skaitymo rėmelyje arba dviejuose skirtinguose atviruose skaitymo rėmeliuose; arba
(b) pirmasis raiškos vektorius, apimantis nukleorūgštį, koduojančią TCR alfa grandinę pagal bet kurį vieną iš 1-11 punktų, ir antrasis raiškos vektorius, kuris apima nukleorūgštį, koduojančią TCR beta grandinę pagal bet kurį iš 1-11 punktų.

20. Natūraliai neaptinkama ir/arba išgryninta ir/arba modifikuota ląstelė, ypač T- ląstelė, išreiškianti TCR pagal bet kurį vieną iš 1-10 punktų.

21. Farmacinė kompozicija, apimanti TCR pagal bet kurį iš 1-11 punktų, arba TCR-prieš-CD3 sulietą molekulę pagal bet kurį iš 12-16 punktų, arba ląstelę pagal 19 arba 20 punktą, kartu su viena arba daugiau farmaciniu požiūriu priimtinų nešiklių arba pagalbinių medžiagų.

22. TCR pagal bet kurį iš 1-11 punktų arba TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė pagal bet kurį iš 12-16 punktų, arba nukleorūgštis pagal 17 punktą, arba farmacinė kompozicija pagal 21 punktą arba ląstelė pagal 19 arba 20 punktą. skirti naudoti medicinoje, pageidautina, žmonėms.

23. TCR pagal bet kurį iš 1-11 punktų arba TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė pagal bet kurį iš 12-16 punktų, arba nukleorūgštis pagal 17 punktą, arba farmacinė kompozicija pagal 21 punktą arba ląstelė pagal 19 arba 20 punktą. skirti naudoti vėžio arba naviko, pageidautina žmoguje, gydymo būdui, pasirinktinai, kur
žmoguje yra aptiktas navikas, kuris vykdo PRAME raišką,
navikas yra solidinis navikas,
žmogaus subjektas yra HLA-A*02 potipio ir/arba
TCR, TCR-prieš-CD3 sulieta molekulė, nukleorūgštis, farmacinė kompozicija arba ląstelė yra įvedami injekcijos būdu, tokiu kaip, intraveninės arba tiesioginės intratumoralinės injekcijos būdu.

24. Injekcinė kompozicija, skirta įvesti žmogui, apimanti TCR pagal bet kurį iš 1-11 punktų arba TCR-prieš-CD3 sulietą molekulę pagal bet kurį iš 12-16 punktų.

25. TCR pagal bet kurį iš 1-11 punktų arba TCR-prieš-CD3 sulietos molekulės pagal bet kurį iš 12-16 punktų gamybos būdas, apimantis a) ląstelių pagal 19 punktą palaikymą sąlygomis, optimaliomis TCR grandinių raiškai vykdyti ir b) TCR grandinių išskyrimą.
