1. Antikūno, gebančio susirišti su CLD18A2, bet ne su CLD18A1, ir, susirišus su CLD18A2, tarpininkauti ląstelių sunaikinime, kurį atlieka T ląstelės, gamybos būdas in vitro, šis būdas apima tokius etapus:
(a) ląstelės-šeimininkės transformavimą raiškos vektoriumi, vykdančiu antikūno sunkiosios grandinės raišką, ir raiškos vektoriumi, vykdančiu antikūno lengvosios grandinės raišką, arba raiškos vektoriumi, vykdančiu antikūno abiejų grandinių raišką, kur antikūnas, surinktas iš minėtų antikūnų grandinių, pasižymi gebėjimu susirišti su CLD18A2, bet ne su CLD18A1;
kur ląstelė yra transformuota taip, kad apimtų:
(i) nukleorūgščių seką, koduojančią antikūno sunkiąją grandinę, apimančią antikūno sunkiosios grandinės kintamą sritį (VH), apimančią CDR1, CDR2 ir CDR3 sritis, kurių aminorūgščių sekos yra SEQ ID Nr. 117 padėtys 45-52, 70-77 ir 116-124, atitinkamai; ir nukleorūgščių seką, koduojančią antikūno lengvąją grandinę, apimančią antikūno lengvosios grandinės kintamą sritį (VL), apimančią CDR1, CDR2 ir CDR3 sritis, kurių aminorūgščių sekos yra SEQ ID Nr. 123 padėtys 47-52, 70-72 ir 109-117, atitinkamai; arba nukleorūgščių seką, koduojančią minėtas antikūnų grandines, turinčias iki 5 aminorūgščių pakeitimų minėtoje CDR srityje; arba
(ii) nukleorūgščių seką, koduojančią antikūno sunkiąją grandinę, apimančią antikūno sunkiosios grandinės kintamą sritį (VH), apimančią CDR1, CDR2 ir CDR3 sritis, kurių aminorūgščių sekos yra SEQ ID Nr. 116 padėtys 45-52, 70-77 ir 116-126, atitinkamai; ir nukleorūgščių seką, koduojančią antikūno lengvąją grandinę, apimančią antikūno lengvosios grandinės kintamą sritį (VL), apimančią CDR1, CDR2 ir CDR3 sritis, kurių aminorūgščių sekos yra SEQ ID Nr. 121 padėtys 47-58, 76-78 ir 115-123, atitinkamai; arba nukleorūgščių seką, koduojančią minėtas antikūnų grandines, turinčias iki 5 aminorūgščių pakeitimų minėtoje CDR srityje; arba
(iii) nukleorūgščių seką, koduojančią antikūno sunkiąją grandinę, apimančią antikūno sunkiosios grandinės kintamą sritį (VH), apimančią CDR1, CDR2 ir CDR3 sritis, kurių aminorūgščių sekos yra SEQ ID Nr. 118 padėtys 45-52, 70-77 ir 116-126, atitinkamai; ir nukleorūgščių seką, koduojančią antikūno lengvąją grandinę, apimančią antikūno lengvosios grandinės kintamą sritį (VL), apimančią CDR1, CDR2 ir CDR3 sritis, kurių aminorūgščių sekos yra SEQ ID Nr. 125 padėtys 47-58, 76-78 ir 115-123, atitinkamai; arba nukleorūgščių seką, koduojančią minėtas antikūnų grandines, turinčias iki 5 aminorūgščių pakeitimų minėtoje CDR srityje;
ir
(b) antikūno, kurio raišką vykdo ląstelė-šeimininkė, išskyrimą ir gryninimą; ir, pasirinktinai,
(c) antikūno gebėjimo sunaikinti ląsteles, vykdančias CLD18 raišką, testavimą, kur minėtas sunaikinimas yra atliekamas dėka ADCC arba CDC.
 
[bookmark: _Hlk95203102]2. Būdas in vitro pagal 1 punktą, kur ląstelė-šeimininkė yra CHO ląstelė, HEK293 ląstelė, HEK293T ląstelė arba limfocitinė ląstelė.

3. Būdas in vitro pagal 1 arba 2 punktus, kur raiškos vektorius apima promotoriaus seką, lyderinę seką, transliacijos iniciacijos seką, lengvosios grandinės pastoviąją sritį, sunkiosios grandinės pastoviąją sritį, 3' netransliuojamą seką, poliadenilinimo seką arba transkripcijos terminacijos seką.

 4. Būdas in vitro pagal bet kurį iš 1 - 3 punktų, kur kintamos sritys VH ir VL yra sujungtos sintetiniais jungtukais.

5. Būdas in vitro pagal bet kurį iš 1 - 4 punktų, kur kintamos sritys VH ir VL yra prijungtos N arba C galu prie kitų baltymų sekų.

6. Antikūnas prieš CLD18A2, gautas būdu pagal bet kurį iš 1 - 5 punktų, kur antikūnas rišasi su CLD18A2, bet ne su CLD18A1, o susirišęs su CLD18A2 tarpininkauja ląstelių, vykdančių CLD18A2 raišką, sunaikinime, kurį atlieka T ląstelės.
 
7. Farmacinė kompozicija, apimanti antikūną pagal 6 punktą.
 
8. Ląstelė-šeimininkė, apimanti nukleorūgščių sekas, koduojančias antikūną pagal 6 punktą.
 
9. Farmacinė kompozicija pagal 7 punktą, skirta naudoti terapijoje, pageidautina, vėžio gydymui, b e s i s k i r i a n č i a m vėžio ląstelėmis, vykdančiomis CLD18A2 raišką.
