1. Išskirtas antikūnas arba antigeną surišantis jo fragmentas, apimantis sunkiosios grandinės kintamąjį domeną (VH), kuris apima komplementarumą apsprendžiančios srities (CDR)H1 aminorūgščių seką, parodytą SEQ ID Nr. 106, CDRH2 aminorūgščių seką, parodytą SEQ ID Nr. 121, ir CDRH3 aminorūgščių seką, parodytą SEQ ID Nr. 108, ir lengvosios grandinės kintamąjį domeną (VL), kuris apima CDRL1 aminorūgščių seką, parodytą SEQ ID Nr. 169, CDRL2 aminorūgščių seką, parodytą aminorūgščių seką, parodytą SEQ ID Nr. 170, ir CDRL3 aminorūgščių seką, parodytą SEQ ID Nr. 171, 
kur antikūnas arba antigeną surišantis jo fragmentas geba surišti SARS-CoV-2 paviršinį glikoproteiną (S).

2. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal 1 punktą, kuris geba neutralizuoti SARS-CoV-2 infekciją:
(i) infekcijos in vitro modelyje;
(ii) infekcijos gyvūno in vivo modelyje;
(iii) bet kokiame (i)-(ii) derinyje.

3. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal 1 arba 2 punktą, kuriame:
(i) VH apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, pasižyminčios bent 85 % identiškumu aminorūgščių sekai, parodytai SEQ ID Nr. 113; ir (arba)
(ii) VL apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, pasižyminčios bent 85 % identiškumu aminorūgščių sekai, parodytai SEQ ID Nr. 168.

4. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-3 punktą, kuriame:
(i) VH apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, pasižyminčios bent 90 % identiškumu aminorūgščių sekai, parodytai SEQ ID Nr. 113; ir (arba)
(ii) VL apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, pasižyminčios bent 90 % identiškumu aminorūgščių sekai, parodytai SEQ ID Nr. 168.

5. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-4 punktą, kuriame:
(i) VH apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, pasižyminčios bent 95 % identiškumu aminorūgščių sekai, parodytai SEQ ID Nr. 113; ir (arba)
(ii) VL apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, pasižyminčios bent 95 % identiškumu aminorūgščių sekai, parodytai SEQ ID Nr. 168.

6. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-5 punktą, kuriame VH apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 113, ir VL apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 168.

7. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-6 punktą, kuris:
(i) geba susirišti su SARS-CoV-2 SARS-CoV-2 paviršiniu (S) glikoproteinu didesniu aktyvumu nei su SARS koronaviruso S baltymu;
(ii) pasižymi kryžminiu reaktingumu prieš SARS-CoV-2 ir SARS koronavirusą; 
(iii) atpažįsta SARS-CoV-2 paviršinio glikoproteino epitopą, kurio nėra ACE2 RBM; arba
(iv) bet kuris (i)-(iii) derinys.

8. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-7 punktą, kuris yra IgG, IgA, IgM, IgE arba IgD izotipas, ir, geriau, yra IgG izotipas, parinktas iš IgG1, IgG2, IgG3 ir IgG4.

9. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-8 punktą:
(i) kuris yra žmogaus, humanizuotas arba chimerinis;
(ii) kur antikūnas arba antigeną surišantis jo fragmentas apima žmogaus antikūną, monokloninį antikūną, išgrynintą antikūną, vienos grandies antikūną, Fab, Fab’, F(ab’)2, Fv, scFv arba scFab; ir (arba)
(iii) kur antikūnas arba antigeną surišantis jo fragmentas yra daugiaspecifinis antikūnas arba antigeną surišantis jo fragmentas, kuriame, pasirinktinai, antigeną surišantis fragmentas yra bispecifinis antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas.

10. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-9 punktą, kur antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas papildomai apima Fc polipeptidą arba jo fragmentą.

11. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal 10 punktą, kur Fc polipeptidas arba jo fragmentas apima:
(1) mutaciją, kuri sustiprina rišimąsi su FcRn, lyginant su etaloniniu Fc polipeptidu, kuris neturi mutacijos, kur, pasirinktinai, mutacija, kuri sustiprina rišimąsi su FcRn, apima M428L, N434S, N434H, N434A, N434S, M252Y, S254T, T256E, T250Q, P257I, Q311I, D376V, T307A, E380A, arba bet kokį jų derinį, kur, papildomai pasirinktinai, mutacija, kuri sustiprina rišimąsi su FcRn, apima: (i) M428L/N434S; (ii) M252Y/S254T/T256E; (iii) T250Q/M428L; (iv) P257I/Q311I; (v) P257VN434H; (vi) D376V/N434H; (vii) T307A/E380A/N434A; arba (viii) bet kokį (i)-(vii) derinį; ir (arba)
(2) mutaciją, kuri sustiprina rišimąsi su FcyR, lyginant su etaloniniu Fc polipeptidu, kuris neturi mutacijos, kur, pasirinktinai, mutacija, kuri sustiprina rišimąsi su FcyR, apima S239D, I332E, A330L, G236A arba bet kokį jų derinį, kur, papildomai pasirinktinai, mutacija, kuri sustiprina rišimąsi su FcyR, apima: (i) S239D/I332E; (ii) S239D/A330L/I332E; (iii) G236A/S239D/I332E; arba (iv) G236A/A330L/I332E.

12. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal 11 punktą, kur mutacija, kuri sustiprina rišimąsi su FcRn, apima M428L/N434S ir (arba) mutacija, kuri sustiprina rišimąsi su FcyR, apima G236A/A330L/I332E.

13. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-12 punktą, apimantis:
(i) CH1-CH3, pasižymintį 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % arba 100 % identiškumu sekai SEQ ID Nr. 173 arba 175; ir (arba) 
(ii) CL, apimantį aminorūgščių seką, pasižyminčią 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % arba 100 % identiškumu aminorūgščių sekai SEQ ID Nr. 174.

14. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-13 punktą, kuris apima mutaciją, kuri padidina antikūno arba antigeną surišančio fragmento glikozilinimą, kur mutacija, kuri padidina antikūno arba antigeną surišančio fragmento glikozilinimą, apima N297A, N297Q arba N297G, ir (arba) kur antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas yra neglikozilintas ir (arba) nefukozilintas.

15. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-14 punktą, kur antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas rišasi su SARS-CoV-2 paviršiniu glikoproteinu, esant KD reikšmei mažesnei nei 4,5x10-9 M, mažesnei 5x10-9 M, mažesnei nei 1x10-10 M, mažesnei nei 5x10-10 M, mažesnei nei 1x10-11 M, mažesnei nei 5x10-11 M arba mažesnei nei 1x10-12 M, kai matuojama biosluoksnio interferometrijos metodu, kur, pasirinktinai, antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas rišasi su SARS-CoV-2 paviršiniu glikoproteinu, esant KD reikųmei mažesnei nei 1x10-12 M, kai matuojama biosluoksnio interferometrijos metodu.

16. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-15 punktą, kur antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas geba indukuoti nuo antikūno priklausomą ląstelių medijuojamą citotoksiškumą (ADCC) ir (arba) nuo antikūno priklausomą ląstelių fagocitozę (ADCP) prieš taikinio ląstelę, infekuotą SARS-CoV-2, kur, pasirinktinai, ADCC indukavimas apima natūralių ląstelių-žudikių, kurios apima V158 FcyRIIIa variantą, natūralių ląstelių-žudikių, kurios apima F158 FcyRIIIa variantą, arba abiejų aktyvavimą, ir (arba) ADCP indukavimas apima sukibimą FcyRIIa, ekspresuojamų ant fagocito ląstelės paviršiaus, tokios, kaip monocitas, makrofagas arba dendritinė ląstelė.

17. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-16 punktą, kur antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas geba neutralizuoti SARS-CoV-2 sukeltą infekciją ir nekonkuruoja su žmogaus ACE2 dėl prisirišimo prie SARS-CoV-2 paviršinio glikoproteino.

18. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-17 punktą, kuris geba surišti SARS-CoV-2 paviršinį glikoproteiną, kai SARS-CoV-2 paviršinis glikoproteinas yra įtrauktas į prefuzinį trimerį.

19. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-18 punktą, kuris geba surišti SARS-CoV-2 paviršinio glikoproteino receptoriaus surišimo domeną (RBD), kai RBD yra glikozilintas ir (arba) kai RBD yra deglikozilintas, kur surišimas yra nustatomas naudojant paviršinio plazmono rezonanso (SPR) metodą, kuriame:
(1) SPR yra atliekamas naudojant Biacore T200 instrumentą, naudojant vieno ciklo kinetikos principą, papildomai pasirinktinai su 3 minučių injekcijos laiku ir 20 minučių disocijacijos laiku;
(2) antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas yra užfiksuotas paviršiuje;
(3) RBD esama koncentracija yra 0,8 nM, 3,1 nM, 12,5 nM, 50 nM arba 200 nM;
(4) antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas rišasi su glikozilintu RBD, esant KD reikšmei 2,0 nM, 1,9 nM, 1,8 nM, 1,7 nM, 1,6 nM, 1,5 nM, 1,4 nM, 1,3 nM, 1,2 nM, 1,1 nM, 1,0 nM, 0,9 nM, 0,8 nM, 0,7 nM, 0,6 nM, 0,5 nM arba 0,4 nM, arba esant KD reikšmei 0,4 nM ± 0,05 nM, arba esant KD reikšmei 0,45 nM ± 0,05 nM, arba esant KD reikšmei 0,5 nM ± 0,05 nM, arba esant KD reikšmei 0,6 nM ± 0,05 nM, arba esant KD reikšmei 0,7 nM ± 0,05 nM, arba esant KD reikšmei 1,7 nM ± 0,05 nM; ir (arba)
(5) antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas rišasi su deglikozilintu RBD, esant KD reikšmei 1,6 nM, 1,5 nM, 1,4 nM, 1,3 nM, 1,2 nM, 1,1 nM, 1,0.

20. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-19 punktą, kuris geba neutralizuoti SARS-CoV-2 infekciją žmogaus plaučių ląstelėse, kur, pasirinktinai, žmogaus plaučių ląstelės apima Calu-3 ląsteles, kur, papildomai pasirinktinai, antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas turi neutralizacijos IC50 reikšmę 97 ng/ml.

21. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-20 punktą, kuris geba rištis su žmogaus komplemento komponente C1q, kur, pasirinktinai, susirišimas su C1q nustatomas naudojant biosluoksnio interferometriją (BLI), tokiu būdu, kaip naudojant Octet instrumentą

22. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-21 punktą, kuris geba inhibuoti SARS-CoV-2 paviršinio glikoproteino medijuojamą suliejimą ląstelė-su-ląstele.

23. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-22 punktą, kuris nesąlygoja antikūno medijuojamo SARS-CoV-2 replikacijos sustiprinimo žmogaus iš donoro gautose periferinio kraujo vienbranduolinėse ląstelėse (PBMC) arba dendritinėse ląstelėse.

24. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-23 punktą, kuris geba inhibuoti sąveiką tarp:
(i) SARS-CoV-2 ir žmogaus DC-SIGN;
(ii) SARS-CoV-2 ir žmogaus L-SIGN;
(iii) SARS-CoV-2 ir žmogaus SIGLEC-1; arba
(iv) bet kokio (i)-(iii) derinio.

25. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-24 punktą, kuris geba rištis su paviršiaus glikoproteinu iš:
(i) a SARS-CoV-2 Wuhan-Hu-1 (SEQ ID Nr. 165);
(ii) SARS-CoV-2 B.1.1.7;
(iii) SARS-CoV-2 B.1.351;
(iv) SARS-CoV-2, apimančio bet kurią arba daugiau iš šių substitucijos mutacijų sekos SEQ ID Nr. 165 atžvilgiu: N501Y; S477N; N439K; L452R; E484K; Y453F; A520S; K417N; K417V; S494P; N501T; S477R; V367F; P384L; A522S; A522V; V382L; P330S; T478I; S477I; P479S; arba
(v) bet kurio iš (i)-(iv) derinio.

26. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-25 punktą, kur antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas geba neutralizuoti SARS-CoV-2 infekciją esant IC50 reikšmei 3,0 nM, 3,1 nM, 3,2 nM, 3,3 nM, 3,4 nM, 3,5 nM, 3,6 nM, 3,7 nM, 3,8 nM, 3,9 nM arba 4,0 nM.

27. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-26 punktą, apimantis:
(i) sunkiąją grandinę, apimančią (i)(1) VH, kuri apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 113, ir (i)(2) CH1-CH3, kuris apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 173; 
(ii) lengvąją grandinę, apimančią (ii)(1) VL kuri apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 168, ir (ii)(2) CL kuris apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 174.

28. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-26 punktą, apimantis:
(i) sunkiąją grandinę, apimančią (i)(1) VH, kuri apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 113, ir (i)(2) CH1-CH3, kuris apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 173; 
(ii) lengvąją grandinę, apimančią (ii)(1) VL kuri apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 168, ir (ii)(2) CL kuris apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 174.

29. Antikūnas arba antigeną surišantis fragmentas pagal bet kurį iš 1-26 punktą, apimantis CH1-CH3, kuris apima arba susideda iš aminorūgščių sekos, parodytos SEQ ID Nr. 265 arba 266.
